
Supplemental Fig. 1 

Predicted amino acid sequences of longest sericin-1 isoforms (MSTRG.2477.1.p1). 

Glycine, asparagine, and threonine residues are colored in red. The region of exon 7 is 

underlined. 

 

MRFVLCCTLIALAALSVKAFGHHPGNRDTVEVKNRKYNAASSESSYLNKDNDSISAGAHR 
AKSVEQSQDKSKYTSGPEGVSYSGRSQNYKDSKQAYADYHSDPNGGSASAGQSRDSSLRE 
RNVHYVSDGEAVAASSDARDENRSAQQNAQANWNADGSYGVSADRSGSASSRRRQANYYS 
DKDITAASKDDSRADSSRRSNAYYNRDSDGSESAGLSDRRASSSKNDNVFVYRTKDSIGG 
QAKSSRSSHSQESDAYYNSSPDGSYNAGTRDSSISNKKKASSTIYADKDQIRAANDRYSS 
KQLKQSSAQISSGPEGTSVSSKDRQYSNDKRSKSDAYVGRDGTVAYSNKDSEKTSRQSNT 
NYADQNSVRSDSAASDQTSNSYDKGYSDKNTVAHSSGSRGSQNQKSSSYRADKDGFSSST 
NTEKSRFSSSNSVVETSDGTSASRESSAEDTKSSNSNVQSDETGEEEELFDVVSYQKIED 
GKPVIIMKVIPVEKSASQSSSSRSSQESASYSSSSSSSSPRPLSIWTGPGRDIPFFRRKY 
SGARSVPKPIPIPIQSKGSTERPQPTGHRSAEESSSSSSRAASSTDASSNTDSNSNSAGS 
STSGGSSTYGYSSNSRDGSVSTTGSSSNTDSNSNSVGSRKSGGSSSHEDSSKSRDENVST 
TGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDGSVSSTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGS 
STYGYSSNSRDGSVSSTGSSSNTDSNSNSVGSRKSGGSSSHEDSSKSRDETVSTTDSSSN 
TDSNSNSVETRKSGGSSSHEDSSKSRDENVSTTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYS 
SNSRDGSVSSTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSHDGSVSSTGSSSNTDSNSN 
SVGSRKSGGSSSHEDSSKSRDENVSTTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDG 
SVSSTGSSSYTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSHDGSVSSTGSSSNTDSNSNSVGSRK 
SGGSSSHEDSSKSRDENVSTTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDGSVSSTG 
SSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSHDGSVSSTGSSSNTDSNSNSVESKKSGGSSS 
HEDSSKSRDGSVSSTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDGSVSSTGSSSNTD 
SNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSHDGSVSSTGSSSNTDSISNSVGSRKSGGSSSHEDSSK 
SRDENVSTTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDGSVSSTGSSSYTDSNSNSA 
GSSTSGGSSTYGYSSNSHDGSVSSTGSSSNTDSNSNSVGSRKSGGSSSHEDSSKSRDENV 
STTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDGSVSSTGSSSYTDSNSNSAGSSTSG 
GSSTYGYSSNSRDGSVSSTGSSSNTDSNSNSVGSRKSGGSSSHEDSSKSRDENVSTTGSS 
SNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDGSVSSTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYG 
YSSNSRDGSVSSTGSSSYTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDESVSSTGSSSNTDSN 
SNSVGSRKSGGSSSHEDSSKSRDENVSTTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSR 
DGSVSSTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSHDGSVSSTGSSSNTDSNSNSVGS 
RKSGGSSSHEDSSKSRDGSVSSTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDGSVSS 
TGSSSYTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSHDGSVSSTGSSSNTDSNSNSVGSRKSDGS 



SSHEDSSKSRDENVSTTDSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDGSVSSTGSSSN 
TDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDGSVSSTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSNYGYS 
SNSRDGGVSSTGSSSYTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSHDGSVSSTGSSSNTDSNSN 
SVGSRKSGGSSSHEDSSKSRDENVSTTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDG 
SVSSTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDGSVSSTGSSSYTDSNSNSAGSST 
SGGSSTYGYSSNSRDESVSSTGSSSNTDSNSNSVGSRKSGGSSSHEDSSKSRDENVSTTG 
SSSNTDSNSNSAGSRTSGGSSTYGYSYNSRDGSVSSTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSST 
YGYSSNSRDESVSSTGSSSNTDSNSNSVGSRKSDGSSSHEDSSKSRDESVSTTGSSSNTD 
SNSSSAGSSTSGGSSTYGYSSNSGDGSVSSTGSSSNTESNSNSEGSRTSGGSSTYGYSSN 
SRDGSVSSTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDESVSSTGSSSNTDSNSNSV 
GSRKSDGSSSHEDSSKSRDENVSTTGSSSNTDSNSSSAGSSTSGGSSTYGYSSNSGDGSV 
SSTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDGSVSSTGSSSNTDSNSNSAGSSTSG 
GSSTYGYSSNSRDGSVSSTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGSSNTHGASHGLASSGGSIASAT 
STPDILTIALSEDSSEVDIDLGNLGWWWNSDNKAQRAAGGATKSEASSSTQATTVSGADD 
SADSYTWWWNPRRSSSSSSSASSSSSGSNVGGSSQSSGSSTSGSNARGHLGTVSSTGSTS 
NTDSSSKSAGSRTSGGSSTYGYSSSHRGGSVSSTGSSSNTDSSTKNAGSSTSGGSSTYGY 
SSSHRGGSVSSTGSSSNTDSSTKNAGSSTSGGSSTYGYSSSHRGGSVSSTGSSSNTDSST 
KSAGSSTSGGSSTYGYSSRHRGGRVSSTGSSSTTDASSNSVGSSTSGGSSTYGYSSNSRD 
GSVSSTGSSSNTDSNSNSAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDGSVSSTGSSSNTDSNSNSAGSS 
TSGGSSTYGYSSNSRDGSVSSTGSSSNTDASTDLTGSSTSGGSSTYGYSSDSRDGSVSST 
GSSSNTDASTDLAGSSTSGGSSTYGYSSDCGDGSVSSTGSSSNTDASTDLAGSSTSGGSS 
TYGYSSDSRDGSVSSTGSSSNTDASTDLAGSSTSGGSSTYGYSSNSRDGSVSSTGSSSNT 
DASTDLTGSSTSGGSSTYGYSSSNRDGSVLATGSSSNTDASTTEESTTSAGSSTEGYSSS 
SHDGSVTSTDGSSTSGGASSSSASTAKSDAASSEDGFWWWNRRKSGSGHKSATVQSSTTD 
KTSTDSASSTDSTSSTSGASTTTSGSSSTSGGSSTSDASSTSSSVSRSHRSGVNRLLHKP 
GQGKICLCFENIFDIPYHLRKNIGV* 
 


