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	Sample 
	Genotype
	Weighted NSTI score

	BB70
	H2bb
	0.24

	BB71
	H2bb
	0.25

	BB72
	H2bb
	0.20

	BB73
	H2bb
	0.24

	BB74
	H2bb
	0.18

	BD158
	H2bd
	0.18

	BD159
	H2bd
	0.23

	BD160
	H2bd
	0.24

	BD161
	H2bd
	0.25

	BD162
	H2bd
	0.22

	DD89
	H2dd
	0.18

	DD90
	H2dd
	0.20

	DD91
	H2dd
	0.20

	DD92
	H2dd
	0.25

	DD93
	H2dd
	0.20

	DK141
	H2dk
	0.23

	DK142
	H2dk
	0.27

	DK143
	H2dk
	0.29

	DK145
	H2dk
	0.18

	DK146
	H2dk
	0.19

	KB131
	H2kb
	0.17

	KB132
	H2kb
	0.21

	KB133
	H2kb
	0.18

	KB134
	H2kb
	0.19

	KB135
	H2kb
	0.30

	KK74
	H2kk
	0.18

	KK75
	H2kk
	0.25

	KK76
	H2kk
	0.19

	KK77
	H2kk
	0.19

	KK78
	H2kk
	0.18




