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Supplementary file 3

Name of 
Genes

Ch # (A 
invasive)

Ch # (B 
invasive)

Function t test
Gene/chr 
concordance

Functional 
relevance

C5d C5i C10i C12d C12i C9d C9i C6d C6i D8 D7 C1d C1i D4 C4d-s C4d-m C4i C19d C19i D3 D20 C18d C18i C18l C25l D14 C3d C3i D5
C17d-
w2

C17i-
w2

D17-w2 D15 C27i C29i C29l C23i C30d C30i C24d C28d C28i D2 C14l C14i C14d C2d C2i C21d C21i C16d C16i D10 C26i C26l C7d C7i C7l C8d C8i C11i
C13i-
w1

C13l-
w1

D9-w1 D6-m D6-s C15d C15i D12 P12 C22i D11 D16 D22 D1 D19 D18 D21 C20d C20i D17

PIK3R5 17p 17p P 7.06E-19
concordant（

A)/discordant (B)
X(A), OK(B) -0.5 -0.3 -0.3 0.05 0.11 -0.3 -0.6 -0.6 -0.7 -0.2 -1.5 -0.4 -0.3 -0.3 -0.5 -0.2 -0.1 -0.6 -0.7 -0.5 -0.7 -0.8 -0.9 -0.1 -0.3 -0.5 -1.2 -0.6 -0.4 -0.5 -0.3 -0.5 -0.7 0 -1 -0.5 -0.3 0 -0.8 -0.1 -0.5 -0.9 -0.3 -0.9 -0.1 -0.1 -0.5 -0.4 -1 -1.2 0.34 0.13 0.45 -0.2 0.74 0.12 0.17 -0.1 0.08 0.29 0.21 0.22 0.14 -0.1 0.14 0.15 0.26 0.2 0.12 0.3 0.41 0 0.26 0.51 0.68 0.02 0.62 -0.2 0.21 0.47 -0.1

CDK8 13q 13q P 8.87E-16
concordant（
A)/discordant (B)

X(A), OK(B) -0.6 -0.3 -0.5 -0.1 -0.3 -0.7 -0.1 -0.6 -0.4 0.03 -0.1 0.24 0.4 -0.4 0.01 -0.2 -0.1 -0.2 -0.4 -0.6 -0.2 0.38 -0.1 0.01 -0.2 -0.9 -0.8 -0.5 0 -0.1 0.1 0 -0.4 -0.2 -0.6 -0.2 0.04 -0.3 -0.4 0.39 -0.7 0.09 -0.1 -1 -0.2 0.09 -0.5 -0.6 -0.5 -0.5 0.53 0.48 -0.1 0.06 0.3 0.19 0.51 0.39 0.06 0.11 0.1 -0.4 0.25 0.1 0.2 0.48 0.35 0.29 0.07 0.12 0.33 0.21 0.18 0.25 0.85 0.56 0.57 0.24 0.78 0.42 0.13

TMC1 9q 9q 3.57E-14 0.03 -0.1 0.09 0.14 0 0.45 0.5 0.47 0.63 0.28 0.73 0.28 0.22 0.08 0.19 0.16 0.05 0.21 0.12 0.33 0.24 0.12 0.23 -0.2 0.11 0.4 0.39 0.49 0.09 0.07 0.04 0.16 0.07 0.52 0.08 0.18 -0.1 0.34 0.38 -0.1 0.42 0.6 0.03 0.31 -0.1 -0.2 0 -0.1 0.16 0.19 -0.3 -0.3 -0.3 -0.1 -0.4 0.01 0.04 -0.2 0 -0.4 0.01 -0.2 -0.1 0.22 0 0 -0.3 -0.2 0 0.05 -0.4 -0.2 -0.2 0.06 -0.3 -0.4 0.01 0.02 -0.5 -0.6 0.01

BC039521 5.53E-13 0 0 -0.3 -0.2 -0.1 0 0.36 0.47 0.36 0.14 1.14 0.27 -0.1 0.03 0.37 0.45 0.05 0.63 0.82 0.94 0.46 0.48 0.58 -0.1 0.38 0.37 0.93 1.46 0.48 0.43 0.38 0.48 1.33 1.2 0.65 0.71 0.16 0.82 0.73 -0.2 0.28 0.42 -0.2 0.39 -0.2 -0.1 0.1 0.18 -0.7 -0.7 -0.9 -0.7 -0.5 -0.4 -1.2 0 0.12 0.11 0 -0.2 -0.1 0 -0.1 0.17 -0.1 -0.2 -0.5 -0.4 -0.3 -0.3 -0.6 -0.1 0.14 -0.4 -0.6 -0.6 -0.6 -0.4 -0.8 -0.7 -0.5

MED19 11q 11q 6.41E-13 0.54 0.21 0.18 0.08 0.05 -0.2 0.18 0.59 0.84 0.22 1.01 0.34 0.65 0.05 0.43 0.13 0.12 0.3 0.42 0.57 0.22 0.23 0.54 -0.2 0.32 0.91 1.2 1.34 0.64 0.6 0.58 0.37 1.13 0.65 0.77 1.14 -0.3 0.42 0.66 0.14 0.89 1.08 0.21 0.52 -0.5 -0.3 0.06 -0.2 0 -0.1 -0.4 0.01 0.13 -0.1 -0.9 -0.1 -0.1 0.11 -0.2 -0.3 -0.1 -0.1 -0.4 -0.2 -0.1 -0.1 -0.5 -0.2 0 0.03 -0.2 -0.4 -0.2 -0.1 -0.2 -1.6 -0.5 -0.5 -1.2 -1.1 -0.3

F11R 1q 1q P 7.47E-13
concordant 
(A)/discordant 

(B)

OK (A) 0.23 0.08 0.17 0.21 0.12 0.13 0.07 0.12 0.44 0.6 0.09 0.17 -0.1 0.39 0.46 0.65 0.62 0.25 0.68 1.06 0.63 0.56 0.41 0.11 0.64 0.73 1.01 1.19 0.72 0.61 0.47 0.66 1.15 1.41 1.16 1.28 0.05 0.55 0.69 0.15 0.85 0.92 0.21 0.59 -0.4 -0.1 0.28 0.3 -0.3 -0.1 -0.1 0.11 0 0.22 -0.3 -0.2 -0.3 -0.2 0.07 0.1 0.14 0.1 0 0.22 -0.2 0.03 -0.2 0.22 0.02 0.39 0.2 -0.4 0 -0.5 -0.4 -1.2 -0.2 -0.2 -1.1 -1 -0.3

USP30 12q 12q 8.83E-13 -0.4 -0.2 -0.2 0.04 0.04 0 0.21 -0.5 -0.2 -0.1 -1.1 -0.3 -0.6 -0.2 -0.2 -0.3 -0.2 -0.1 -0.5 -0.9 -0.1 -0.1 0 0.3 0.14 -0.4 -0.6 -0.7 -0.2 -0.1 -0.3 -0.2 -0.3 -0.3 -0.7 -0.5 0.23 0.11 0.21 -0.3 -0.6 -0.4 -0.4 -0.6 0.02 -0.1 -0.3 -0.1 -0.4 -0.4 0.6 0.4 0.23 -0.2 0.35 0.45 0.32 0.51 0.08 0.17 0.11 -0.2 -0.1 -0.1 0.18 0.1 0.61 0.51 -0.1 0 0.09 0.43 0.26 0 0.15 0.06 0.13 -0.1 0.12 0.29 0.68

MAEL 1q 1q P 4.75E-12

concordant 

(A)/discordant 
(B)

OK (A) 0.81 0.44 -0.2 0.07 0.53 0.59 0.31 0.82 1.1 0.38 0.82 0.22 0.02 0.35 0.61 0.98 0.65 0.5 0.72 0.9 0.54 0.49 0.43 0.41 0.32 0.39 0.72 0.59 0.33 0.14 0.29 0.44 0.5 1.95 0.92 1.18 0.82 1.46 1.17 -0.1 0.37 0.4 0.11 0.85 0.17 0.21 0.22 0.35 0.59 0.63 -0.2 0 0.04 0.21 0.24 -0.1 0.03 0.06 0.02 0.02 0.09 -0.5 -0.4 0.26 0.01 0.21 0.38 0.33 0.07 0.28 0.77 0.03 0.21 -0.5 -0.4 -0.6 -0.1 -0.3 -0.4 -0.7 -0.1

AGRN 1p 1p 8.41E-12 1.61 1.26 0.6 0.51 0.74 1.06 1.05 2.3 2.25 1.48 1.97 1.02 0.59 0.93 0.52 1.01 0.74 1.05 1.94 1.57 1.39 1.45 1.7 0.8 0.73 1.38 1.32 2.11 1.37 1.82 1.67 1.79 2.32 2.32 1.65 2.31 0.07 2.01 2.58 1.57 2.79 1.4 -0.1 0.43 0.18 -0.1 0.16 -0.1 -0.4 -0.4 0.16 0.36 0.42 0.6 -0.7 0.51 0.41 0.88 1.12 0.32 0.46 0.58 0.3 0.59 0.18 0.51 -0.1 0.14 0.79 0.66 0.03 0.11 0.36 1.12 -0.7 -0.9 -0.2 0.3 0.01 -0.1 0.21

TTRAP 6p 6p TSG 8.97E-12 -1 -0.3 -0.4 0 0.16 -0.7 0.51 -1.3 -1.2 -0.6 -0.8 0 0.13 0.14 -0.1 -0.2 -0.3 -0.7 -0.6 -1 -0.8 -0.1 -0.4 0.1 0.05 -0.7 -1.1 -0.5 -0.2 0.41 -0.5 -0.1 -0.1 -0.5 -0.4 -1.2 -0.4 -1.1 -0.6 -0.3 0.11 -0.9 -0.1 -0.6 -0.3 -0.2 -0.1 0.13 0.44 0.28 0.42 -0.3 0.15 0.27 -0.3 -0.3 0.38 0.45 -0.1 0.08 0 0.59 0.72 0.33 -0.1 -0.1 0.01 0.16 0 0.1 -0.1 0.4 0.31 0.92 0.46 0.39 0.51 0.43 0.69 1.24 0.45

RARB 3p 3p TSG 1.14E-11 0.2 -0.1 -0.2 0.2 0.07 -0.1 0.01 0.5 0.34 0.61 0.66 -0.2 0.04 -0.1 0.27 0.24 0.13 0.06 0.31 0.56 0.37 0.17 0.31 0 0.44 0.27 0.69 0.75 0.38 0.29 0.24 0.3 0.29 0.51 0.14 0.1 0.05 0.02 0.32 0 0.4 0.28 0.08 0.48 -0.3 -0.1 -0.5 -0.1 0.16 0.18 -0.2 -0.2 -0.1 -0.3 -0.5 0.06 -0.3 -0.3 -0.3 -0.2 0 -0.4 -0.4 0 0.23 0 -0.1 0 -0.2 0 -0.2 0 0 -0.2 -0.3 -1.1 -0.2 -0.2 -0.5 -0.5 -0.1

GJC1 17q 17q 1.37E-11 0.16 -0.2 -0.1 -0.3 -0.2 0.09 0.03 -1.8 -1.6 -0.5 -0.5 -0.3 -0.1 -0.3 0 -0.3 -0.2 -0.6 -0.5 -0.5 -0.9 -0.3 -0.5 -0.4 0.37 -0.7 -1.1 -1 0.08 -0.5 -0.4 -0.2 -0.7 -1 -1.8 -0.9 -0.7 -0.4 -0.6 -0.2 -1.3 -2.5 -0.4 -0.7 0.17 0.28 -0.5 -0.5 0.05 -0.1 0.54 0.42 0.27 -0.5 0.09 -0.6 -0.3 0 0.32 0.56 0.2 -0.2 0.38 0.23 -0.1 -0.2 0.18 0.47 0.13 0.24 -0.3 0.17 0 0.56 0.27 0.51 0.36 0.64 1.27 1.67 0.44

RNF2 1q 1q TSG 1.47E-11
concordant 
(A)/discordant 
(B)

X(A), OK(B) 0.19 0.15 -0.2 -0.1 0.02 -0.1 0.3 0.44 0.58 0.45 0.09 0 -0.2 0.26 0.5 0.87 0.84 0.57 0.5 0.71 0.02 0.47 0.61 0.27 0.02 0.39 0.39 0.64 0.32 0.36 0.45 0.48 0.36 1 0.41 0.93 0.08 0.18 -0.3 0.27 -0.1 0.49 0 0.55 0.38 0.32 0.15 0.28 0.26 0.31 -0.1 0 -0.3 0.05 -0.4 0 0 -0.1 -0.4 -0.2 -0.3 -0.7 -0.4 -0.1 0.11 -0.2 0.12 0.21 0.32 0.23 0.09 0 0.18 0.01 0.01 -0.5 -0.1 0.13 -0.6 -0.3 -0.1

AB231754 1.53E-11 -0.1 -0.3 -0.6 0 -0.1 -0.2 0.29 -0.6 -0.3 0 0.19 -0.4 -0.3 0.68 -0.4 -0.7 -0.4 -0.8 -0.9 -0.7 -0.9 -0.2 -0.2 -0.2 0.23 -0.7 -0.5 -0.4 -0.3 -0.2 -0.5 -0.3 -0.5 -0.6 -0.6 -0.3 0.01 0.02 -1.5 0.17 -1 -1.1 -0.9 -0.9 -0.1 -0.6 -0.4 -0.2 -0.4 -0.4 0.43 0.38 0.56 -0.2 0.6 0.14 0.13 0.1 0.15 -0.1 -0.1 0.12 0.27 0.14 0.19 0.07 -0.1 -0.1 -0.1 0.05 0 -0.1 -0.3 0.08 0.41 0.08 0.11 -0.1 0.23 0.25 -0.3

SFRS6 20q 20q 1.71E-11 0.68 0.28 0.15 0.19 0.37 0.26 0.11 1.21 0.99 0.62 1.79 0.56 0.86 0.23 0.17 0.33 0.42 0.53 0.59 0.74 0.24 -0.1 0.05 0 0.43 0.36 0.84 1.04 0.4 0.37 0.55 0.49 0.51 0.72 0.48 0.71 -0.1 0.09 -0.2 -0.1 0.58 0.01 0.34 0.3 -0.3 -0.1 0.04 0 0 0 -0.1 -0.1 0.44 0.07 -0.6 -0.4 -0.2 -0.4 -0.1 0 0.05 -0.6 -1 -0.2 0 0.12 -0.3 -0.2 0 0 -0.6 -0.2 0.09 -0.7 -0.4 -1.1 -0.1 -0.2 -0.6 -0.8 0

SPSB4 3q 3q 1.89E-11 0.14 -0.6 0.1 -0.2 0.13 -0.7 0.12 -0.1 -0.1 -0.8 -0.5 0 -0.1 -0.3 -0.1 -0.4 0 -0.4 -0.5 -0.6 -0.2 -0.3 -0.2 0.1 -0.5 -0.4 -1.7 -0.7 -0.5 -0.6 -0.4 -0.5 -0.5 0.45 -0.4 -0.1 0.2 -0.4 -0.6 -0.3 -0.1 -0.2 -0.1 -0.3 0.33 0.09 0.13 0.15 -1.4 -1.9 0.29 0.26 0.29 -0.4 0.63 0.13 0.27 0.38 0.6 0.82 0.32 0.34 0.82 0.25 0.05 -0.3 -0.2 0.01 0.26 0.2 0.52 -0.2 -0.1 0 0.12 0.01 0.42 0.09 -0.2 0.04 0.3

TP53I11 11p 11p 2.11E-11 0.45 0.22 0 0.08 0.26 -0.1 0.44 0.74 0.54 0.46 1.31 0.03 0.16 -0.5 0.55 0.28 0.3 0.26 0.43 0.72 0.16 0.2 0.29 -0.3 0.3 0.66 1.06 1.02 0.29 0.4 0.5 0.29 0.57 0.52 0.67 0.76 0.01 0.62 0.32 0.22 1.38 1.2 0.1 0.24 -0.6 -0.2 -0.2 -0.2 -0.5 -0.5 -0.5 -0.2 -0.1 -0.1 -0.6 0.07 0.24 0 0.1 -0.1 -0.1 -0.3 -0.5 -0.1 -0.1 0 -0.6 -0.5 -0.2 -0.1 -0.2 -0.2 0.03 0.1 -0.2 -1.4 -0.2 -0.3 -0.8 -0.8 -0.3

SYCP1 1p 1p 2.38E-11 0.56 0.29 0 0.05 0.13 0.43 0.09 0.73 1.03 0.39 1.21 -0.3 -0.2 -0.2 0 -0.1 0 0.55 0.4 0.36 -0.1 0.13 -0.1 0.11 -0.1 -0.2 0.67 0.8 0.18 0.26 0.66 0.35 0 0.18 0.27 0.61 -0.2 0.17 -0.1 0.27 0.01 -0.1 -0.1 0.77 -0.2 0.11 -0.1 -0.2 0.1 0.14 -0.3 -0.2 -0.2 0.07 -0.4 0 0 -0.3 -0.1 -0.2 -0.1 -0.1 -0.3 0.29 -0.1 0 -0.1 -0.3 -0.1 -0.2 -0.2 -0.1 -0.2 -0.2 -0.1 -0.5 -0.1 0.05 -0.2 -0.5 -0.3

GBP6 1p 1p 2.53E-11 0.27 -0.1 0.24 0.14 0.05 0.04 0 0.49 0.71 0.32 0.05 0.05 0.23 -0.1 0.15 0.25 0.01 0.6 0.57 0.88 0.53 0 0.24 -0.4 -0.1 0.99 1.43 1.33 0.64 0.28 0.19 0.21 0.51 0.53 1.24 1.1 -0.7 0.21 0.45 0.02 0.3 -0.1 -0.1 0.83 -0.5 -0.3 -0.2 -0.3 -0.5 -0.3 -0.9 -0.8 -0.4 0 -1 0.11 -0.1 -0.8 0.24 0.35 0.18 0.51 0.43 -0.3 -0.1 0 -0.6 -0.5 -0.5 -0.4 -0.5 -0.8 -0.5 -0.5 -0.7 -0.9 -0.4 -0.4 -1.2 -1 -0.5

U2AF1 21q 21q 3.67E-11 0.13 0.2 0.07 -0.1 -0.1 -0.1 -0.2 0.81 0.17 0.14 0.79 -0.3 0.06 0 0.06 0.15 0.3 0.15 0 0.48 0.09 0.26 0.28 0.07 0.2 0.78 0.55 0.62 0.22 0.5 0.16 0.57 0.38 1.46 0.36 0.69 0.37 0.54 0.6 0.23 0.78 0.69 0 0.17 -0.1 -0.2 0.26 0.31 -0.1 -0.1 -0.2 -0.2 0.05 0.16 -0.3 -0.2 -0.3 0.01 -0.2 0 -0.3 -0.3 -0.7 -0.6 -0.4 -0.4 -0.1 0 -0.2 -0.3 -0.1 -0.2 -0.1 0.06 -0.5 -0.6 -0.1 -0.4 -0.2 0.15 -0.2

LMO3 12p 12p P 3.88E-11

concordant 

(A)/discordant 
(B)

OK(A) 0.51 0.29 -0.2 0.25 0.51 0.37 0.2 0.54 0.55 -0.1 1.55 0.34 0.04 -0.1 0.19 0.31 0.17 0.66 0.85 0.4 0.45 0.28 0.33 0 0.06 0.46 0.55 0.75 0.37 0.5 0.26 0.4 0.08 0.34 0.35 0.3 0.13 0.44 0.87 0.07 0.24 0.16 0.17 0.28 -0.2 -0.1 -0.4 -0.1 -0.1 -0.2 -0.3 -0.1 0 0.33 -0.2 0.02 -0.5 -0.1 -0.2 -0.2 0.26 -1.1 -0.4 -0.3 -0.1 0.14 -0.3 -0.1 0.01 -0.1 -0.2 -0.3 -0.2 -0.1 -0.4 -1 0 0 -0.5 -0.4 -0.1

AL832136 3.93E-11 0.21 0.21 0.07 0 0.08 -0.4 0.16 0.3 0.34 0.09 0.87 0.06 0.37 -0.4 0.2 0.22 0.21 0.22 0.48 0.74 0.73 0.59 0.46 -0.4 0.38 0.56 1.12 1.12 0.24 0.33 0.3 0.37 0.5 0.71 1.19 1.04 -1 0.35 0.8 -0.4 1.11 0.83 0.06 0.57 -0.4 -0.4 -0.4 -0.7 0.19 0.3 -0.5 -0.4 -0.1 -0.6 -1 0.13 -0.3 0 0.21 0.21 -0.3 -0.1 -0.3 0 0.21 -0.1 -0.4 -0.4 -0.3 0 -0.7 -0.3 -0.3 -0.4 -0.6 -2.2 -0.1 -0.3 -1 -1 -0.2

AKAP8 19p 19p 4.09E-11 -0.3 0 -0.3 -0.1 0.03 -0.5 0.07 0.22 -0.5 0.07 -0.6 0.11 0.05 -0.2 0 -0.3 -0.5 -0.4 -0.4 -0.4 -0.1 -0.2 -0.3 -0.1 -0.2 -0.2 -0.9 -0.4 -0.1 0 -0.1 0.05 -0.6 0.07 -0.5 -0.3 0.48 0.41 -0.3 -0.2 -1.3 -0.5 -0.3 -0.6 -0.1 -0.3 0 -0.1 -1 -1.2 0.56 0.54 0.16 0.23 0.35 0.21 0.12 0.09 0.05 0.37 0 0.16 0.17 0 0.38 0.42 0.3 0.08 0.25 0.2 0.19 0.01 -0.1 0.05 0.23 0.24 0.15 0 0.12 0.25 1.36

R3HCC1 8p 8p 4.47E-11
concordant (A, 
(B))

0.18 0.01 0.25 0 -0.1 -0.3 -0.3 0.02 -0.4 -0.1 0.12 -0.9 -0.9 0.14 -0.2 -0.5 -0.3 -0.3 -0.8 -1.4 -1.1 -0.3 -0.8 0.56 -0.6 -0.5 -0.7 -1.2 0 0.14 -0.4 -0.3 -1.2 0.1 -1 -0.5 -1 -2.1 -0.2 0 0.08 0.65 -0.8 -0.2 0.5 0.42 -0.8 -0.8 -1.1 -1.6 1.01 1.08 1.28 -0.3 0.44 0.11 -0.3 0.09 0.11 0.31 -0.2 0.07 -0.1 0.35 0.15 -0.1 0.13 0.68 0.37 0.45 -0.2 0.1 0.26 1.07 0.8 0.53 -0.1 0.72 0.35 0.57 -0.2

PRRX1 1q 1q P 4.63E-11
concordant 
(A)/discordant 
(B)

OK(A) -0.1 0.33 -0.7 0.01 0.05 0.16 -0.1 0.2 0.08 -0.1 0.29 -0.1 -0.1 0.02 0.73 0.66 0.72 0.47 0.58 0.64 0.1 0.28 0.1 0 -0.1 0.08 0.97 0.83 0.47 0.07 0.27 0.33 0.32 1.53 0.55 0.92 0.05 -0.2 0.22 0.12 -0.4 -0.4 -0.2 0.64 -0.2 0.07 0.26 0.05 -0.1 -0.2 -0.3 0.02 -0.3 0.15 -0.5 0 0.17 -0.2 0 -0.1 0 -0.7 -0.3 0.14 0 0 -0.2 -0.4 0 0.1 0 -0.3 -0.2 -0.8 -0.7 -0.9 -0.2 -0.2 -1.1 -1.1 -0.6

RGSL1 1q 1q P 6.87E-11
concordant 
(A)/discordant 
(B)

OK(A) -0.5 0.14 0.12 0.02 0.05 0.41 0.17 0.39 0.59 0.25 -0.3 0.39 0.08 0.66 0.7 0.89 0.81 0.77 0.71 0.48 0.34 0.38 0.4 0.21 0.29 0.24 0.36 0.43 0 -0.1 0.06 0.01 0.24 1.12 0.34 0.53 0.02 0.46 0.01 0.02 0.56 0.72 0.02 0.75 0.18 0.23 0.38 0.24 0.37 0.49 0.05 0.17 0 -0.1 -0.4 0.23 0.01 0 -0.2 -0.1 -0.3 -0.3 -0.6 -0.2 0.08 0.26 0.03 0.1 0.24 0.31 0.1 -0.1 -0.2 -0.4 -0.2 -0.4 0.2 0.09 -0.4 -0.5 0.03

CCNC 6q 6q TSG 7.09E-11

discordant 

(A)/concordant(B
)

OK(B) -0.1 0 -0.1 -0.2 -0.1 0.13 0.09 0.39 1.18 -0.1 1.04 0.21 0 0.14 -0.1 0.04 -0.2 -0.2 -0.2 0.14 -0.2 0.12 -0.3 -0.1 0.16 0.38 0.53 0.9 0.52 0.16 0.34 0.27 1.09 0.75 0.39 0.43 -0.4 0.14 -0.2 0.09 -0.1 -0.3 0.03 0.13 -0.4 -0.6 -0.3 0.12 -0.4 -0.5 -0.3 -0.3 -0.1 0 -0.6 -0.4 -0.3 -0.7 -0.4 -0.5 -0.4 -0.4 -0.6 -0.4 0.05 -0.5 -0.4 -0.2 -0.2 -0.3 -0.3 -0.4 -0.3 -0.3 -0.5 -0.7 0.11 0.05 -0.2 -0.1 -0.2

ZNF100 19p 19p 7.83E-11 0.42 0.16 0.12 -0.1 0.09 -0.2 0.02 0.61 0.83 0.44 1.69 0 -0.1 -0.1 0.02 0.14 0.27 0.25 0.32 0.4 0.06 0.22 0.24 -0.1 -0.1 0.46 0.4 0.4 0.14 0.21 0.3 0.2 0.51 0.52 0.4 0.68 -0.1 0.09 0 -0.1 1.38 1.71 -0.1 0.08 -0.4 -0.2 -0.3 -0.1 0 -0.2 -0.3 -0.3 -0.1 -0.1 -0.7 0.03 0 0.25 -0.2 0.04 -0.2 -0.2 -0.4 -0.1 -0.1 0.07 -0.3 -0.1 0.08 0 -0.1 -0.3 -0.4 -0.5 -0.2 -1 -0.3 -0.5 -0.9 -0.7 -0.4

MORC1 3q 3q 1.01E-10 -0.1 -0.3 -0.5 -0.1 0.01 -0.4 0.55 0.11 -0.3 0.18 0.71 0 -0.1 0.05 0.36 0 0.18 0.1 0.12 0.28 0.36 0.19 0.33 0 0.28 0.19 0.18 0.56 0.2 0.11 0.06 -0.1 0.76 0.63 0.59 0.46 0.08 0.43 0.56 -0.2 0.16 0.17 0.18 0.25 -0.4 -0.1 0.1 0.01 0.16 0.16 -0.5 -0.2 -0.4 -0.2 -0.5 -0.3 -0.3 -0.1 -0.2 -0.3 -0.7 -0.5 -0.9 -0.8 -0.1 -0.3 -0.3 -0.1 -0.1 -0.1 -0.1 -0.2 0 -0.2 -0.3 -0.6 0.02 0 -0.5 -0.6 0

LOC728392 17p 17p 1.01E-10 -0.2 -0.3 -0.7 0.09 0.23 0.1 0.36 -0.7 -0.3 -0.3 0.03 -0.2 -0.1 -1.3 -0.3 -0.1 -0.3 -0.6 -0.9 -0.5 -1 -0.8 -1.5 -0.4 0.85 -1 -2.2 -1.3 -0.6 -1.3 0.15 -1.1 -1.3 -1.1 -1.1 -1.2 -0.8 0.59 -2.1 -0.9 -1.5 -1.4 -1.7 -1.3 -0.2 0.16 -0.9 -0.6 -0.7 -0.5 0.73 0.48 1.38 -0.7 0.07 0.08 -0.1 -0.1 0.12 0.09 0.27 0.03 0.3 0.44 0 0.22 0.1 0.28 0.09 0.19 -0.2 0 0.02 0.11 0.08 0.05 -0.4 -0.1 1.06 1.84 0.13

ABHD13 13q 13q 1.04E-10 -0.3 0 -0.1 -0.1 -0.2 0.21 0.43 0.35 -0.2 0.02 0 0.1 0.06 0.34 0.49 0.47 0.31 0.07 0.3 1.36 0.52 0.51 0.46 -0.5 0.07 0.27 1.18 1.41 0.63 0.37 0.61 0.6 0.65 0.58 0.34 1.12 -0.2 0.12 0.52 0.36 0.19 0.91 0.23 0.31 -0.3 -0.4 -0.6 -0.5 -0.3 -0.4 -0.7 -0.4 -0.1 0.26 -0.9 -0.4 -0.5 -0.3 -0.2 0.33 0.56 -0.7 0.2 0.32 -0.3 0.07 -0.5 -0.6 -0.4 -0.2 -0.6 -0.6 0.07 -0.5 -0.8 -1.4 -0.5 -0.3 -0.8 -0.6 -0.6

DNAJC8 1p 1p 1.12E-10 0.83 0.47 0.11 0.4 0.26 0.37 0.18 1.24 1.24 1.21 1.39 0.4 -0.1 -0.4 0.48 0.23 0.13 0.37 -0.1 0.79 0.38 0.59 0.27 -0.1 0.26 0.47 0.84 1.4 0.15 0.17 0.68 0.44 1.09 0.49 0.65 1.09 -0.1 0 -0.7 0.46 1.3 1.15 0.09 0.47 -0.3 -0.2 0.33 0.04 -0.1 -0.3 -0.1 -0.2 0.06 0.11 -0.7 -0.1 -0.1 0.01 0.02 0.03 -0.1 -0.3 -0.8 0.04 -0.4 -0.1 -0.5 -0.1 0 -0.2 -0.1 -0.2 -0.2 -0.1 -0.8 -1.9 -0.8 -0.2 -0.3 -0.4 -0.2

PABPC5 Xq Xq 1.19E-10
concordant 
(A)/discordant 

(B)

OK(A) 0.58 0.22 -0.2 -0.1 0.15 0.13 0.07 0.38 0.84 0.25 1.75 0.25 0.28 -0.1 0.34 0.24 0.18 0.08 0.11 0.56 0.2 0.26 0.09 -0.3 0.22 0.62 0.93 1.21 0.18 -0.1 0.07 0.19 0.36 0.12 0.49 0.61 -0.7 0.26 -0.3 0 1.05 1.1 0.04 0.66 -0.3 -0.1 -0.5 -1 0.11 0.18 -0.1 0.08 0.14 -0.5 -0.6 -0.1 0.05 0.17 0.09 -0.2 -0.2 -0.9 -1 -0.7 -0.3 -0.2 -0.5 -0.4 -0.3 -0.3 -0.2 -0.4 -0.2 -0.5 -0.3 -1.1 -0.1 -0.1 -0.5 -0.5 -0.1

PIGW 17q 17q 1.23E-10
discordant 
(A)/concordant(B
)

-0.3 -0.4 0.02 -0.1 0.26 -0.2 0.36 -0.1 -0.3 0.07 -0.2 -0.7 -0.7 -0.3 -0.3 0 0.03 -1.1 -1 -1 -0.6 -0.1 -0.7 -0.6 0.05 -0.4 -0.3 -1.2 -0.5 -0.1 -0.5 -0.1 -0.9 -1.1 -1.2 -1.3 0.44 -1.6 -1.7 0.24 -0.9 -1.4 -0.2 -1.3 -0.2 -0.2 -0.8 -0.3 0.11 0.08 1.02 1.11 1.25 -0.2 1.21 -0.2 0.39 0.38 0.38 0.44 0.12 0.35 0.2 0.34 0.03 -0.1 -0.1 0.12 -0.2 0.03 0.95 0.26 0 -0.8 0.94 0.44 -0.3 0.43 0.37 0.48 -0.6

DDX20 1p 1p 1.23E-10 0.62 0.56 0.41 0.32 0.1 0.28 0.11 0.97 1.15 0.53 0.57 0 -0.1 0.55 0.2 0.04 0.06 -0.3 -0.1 0.49 -0.1 0.32 0.27 -0.1 0.19 0.09 0.3 0.9 0.43 0.62 0.42 0.49 0.48 0.24 0.61 0.62 -0.2 0.22 -0.1 0.1 0.49 0.95 0.09 0.25 -0.1 -0.2 -0.1 -0.1 -0.3 -0.1 -0.3 0 0.17 0.1 -0.5 -0.1 -0.2 0 0.08 0.1 0.01 0.15 -0.1 0.39 -0.1 0.06 -0.4 -0.3 0.03 0 -0.3 0 0.3 -0.4 -0.5 -0.3 -0.2 -0.3 -0.4 -0.3 -0.1

POLE4 2p 2p 1.41E-10 0.46 0.25 0.24 0.23 -0.1 -0.2 0.57 0.27 -0.2 -0.3 -0.3 -0.1 0 -0.4 -0.2 -0.1 -0.2 -0.5 -0.2 -0.1 0.15 0.01 -0.1 0.03 -0.1 0.3 -0.3 -0.5 -0.1 -0.4 0 -0.2 -0.3 0.13 -0.2 0 0.36 0.34 -0.8 0.07 -1.1 -0.2 0.17 -0.7 0.12 0.12 -0.3 0.06 -0.1 -0.2 0.65 0.49 0.2 0.3 0.5 0.19 0.68 0.33 0.8 1.12 0.52 1.12 1.16 0.53 0.09 0.24 0.28 0.37 0 0.07 0.2 0.17 0.07 0.51 0.19 0.41 -0.2 -0.1 0.23 0.43 0.15

OR13A1 10q 10q 1.50E-10 0.05 0.05 0 -0.1 -0.1 0.04 -0.2 0.51 0.51 0.38 1.81 -0.4 -0.5 0.31 -0.2 -0.1 -0.2 -0.3 -0.1 0.17 -0.1 0.44 0.28 0.17 -0.3 0.32 0.05 0.05 -0.2 0.07 0.12 -0.1 0.24 0.71 0.38 0.83 0.41 0.23 -0.2 0.26 0 0.56 -0.2 0.68 0.34 0.72 -0.1 0 0.36 0.29 -0.5 -0.1 -0.3 0.11 -0.5 -0.1 -0.1 -0.2 -0.3 -0.5 -0.2 -0.1 -0.6 -0.2 -0.1 0.12 -0.6 -0.2 -0.3 -0.4 -0.2 -0.5 -0.2 -0.2 -0.2 0.15 -0.1 -0.5 -1.1 -0.7 -0.7

KCNJ14 19q 19q 1.50E-10 -0.3 0.07 0.45 0.3 0.06 -0.7 -0.3 -0.4 -0.5 -0.4 -0.5 -0.3 -0.6 -0.6 -0.6 -0.3 0 -0.2 0.45 -0.4 -0.1 -0.7 -0.7 -0.1 0.46 -0.5 -1.9 -1.5 -0.7 -1 -0.9 -0.9 -0.4 -1 -0.9 -0.9 -0.4 -0.7 -1.2 -0.5 -0.8 -0.2 0.29 -0.6 0.1 -0.1 -0.4 -0.2 -0.7 -0.8 0.6 0.34 0.23 -0.5 0 0.03 0.15 0 0.09 0.54 0.07 -0.2 0.61 0.21 0.4 0.04 -0.3 0.07 0.17 0.26 0.01 -0.3 0 0.62 0.42 -1 -0.7 0.21 1.05 1.19 0.22

FMO2 1q 1q 1.56E-10 concordant (A, B) OK(A) 0.79 0.48 0 0.15 0.12 0.28 0.08 0.77 0.42 0.82 1.46 0.27 0.02 0.52 1.27 1.1 1.18 0.86 0.93 1.16 0.99 0.67 0.53 0.35 0.48 0.9 0.83 0.88 0.5 0.45 0.32 0.3 0.62 1.91 1.04 1.15 0.04 0.25 0.33 0.74 0.78 0.53 -0.4 0.69 0.04 0.01 0.26 0.48 0.51 0.42 0.17 0.26 0.37 0.25 -0.4 0 -0.1 0.16 -0.1 -0.1 0 -0.4 -0.4 0.05 0 0.12 0.11 0 0.32 0.55 0.23 0.02 -0.1 0.28 -0.8 0.22 0.43 -0.3 0.31 0.22 0.29

MRPL33 2p 2p 1.57E-10 -0.2 -0.4 -0.1 -0.1 0.03 0 0.67 -0.7 0.02 -0.2 -0.6 0 -0.2 -0.5 0.15 -0.3 0 -0.1 -0.2 -0.5 -1.2 -0.4 -0.3 0 -0.5 -0.3 -0.4 -0.7 -0.3 -0.5 -0.4 -0.2 -0.3 -0.7 -0.5 -0.5 0.46 0.06 -1.3 0 -0.6 -0.1 -0.1 -0.9 -0.3 -0.5 -0.7 -0.4 0.58 0.46 0.42 0.27 0.27 0.07 0.96 -0.2 0.17 0.33 0.28 0.63 0.42 0.4 0.17 -0.1 0.03 -0.2 0.15 0.29 0 0.07 0.51 0.08 -0.2 -0.2 0.26 0.77 0.22 0.24 1.25 1.11 0.21

NMUR2 5q 5q 1.91E-10 -0.2 0 0 0.29 0.51 0 0.3 0.21 0.13 0.14 0.57 -0.4 -0.3 0.36 0.24 0 0.24 0.74 0.79 0.96 0.49 0.54 0.53 0.24 0.47 0.68 1.2 1.01 0.31 0.74 0.38 0.51 0.44 0.78 0.61 0.55 0.39 0.05 -0.2 0.27 0.57 0.51 0 0.37 0.05 0.37 0.31 0.18 0.31 0.49 -0.4 -0.3 -0.2 0 -0.2 -0.1 0.2 0.45 0.05 0 0 0.47 0.06 0.35 0.22 0.16 -0.1 -0.1 -0.1 -0.1 0.07 -0.3 0.07 0.08 -0.2 -0.4 0.03 -0.1 -0.6 -0.6 -0.3

ZNF215 11p 11p 1.97E-10 -0.1 0.02 -0.2 -0.1 -0.1 0.21 -0.1 -0.1 0 0.17 0.55 0.08 -0.1 0.17 0.56 0.22 0.28 0.51 0.58 0.77 0.58 0.55 0.65 0.2 0.55 0.69 1.26 1.13 0.47 0.66 0.74 0.78 0.96 0.34 0.8 0.57 -0.1 0.48 -0.2 0.16 1.23 1.21 0.19 0.59 -0.2 0.07 0.43 -0.1 -0.2 -0.1 -0.6 -0.4 -0.1 -0.3 -0.7 -0.1 -0.2 0.28 -0.3 0.1 -0.3 0.05 0 0.14 0.03 0.04 -0.1 0.02 0 0 0.09 -0.1 0.3 -0.2 -0.3 -0.8 0.12 0 -0.5 -0.5 0.05

ELOVL7 5q 5q 2.03E-10 0.01 0.1 0 -0.1 -0.1 -0.2 0.07 0.49 0.27 0.4 0.7 -0.2 -0.5 -0.3 0.34 -0.1 0.29 -0.1 -0.2 0.28 0.74 0.14 0.02 -0.1 0.02 0.42 0.67 0.76 0.32 0.46 0.1 0.04 0.12 0.31 -0.3 -0.3 -0.3 0.47 -0.3 0.28 0.44 0.44 0.27 0.07 -0.1 -0.3 0.18 -0.1 0.18 0.08 -0.2 -0.1 -0.2 -0.2 -0.7 0.02 -0.2 -0.3 0.03 -0.3 0.02 -0.1 -0.2 0.26 -0.2 -0.1 -0.4 -0.3 -0.1 -0.2 -0.4 -0.2 -0.2 -0.3 -0.2 -0.5 -0.3 -0.2 -0.4 -0.3 0.13

VNN2 6q 6q 2.07E-10
discordant 
(A)/concordant(B
)

0.74 0.03 0.15 0.06 0.11 -0.1 -0.2 1.35 0.75 0.53 0.98 0.22 0 0.16 0.12 0.25 -0.1 -0.1 -0.2 0.35 0.04 0.08 0.1 0.04 0.19 0.81 1.17 1.24 0.5 0.19 0.41 0.33 1.14 0.76 0.19 0.6 -0.4 0.49 0.24 -0.2 0.27 0.45 0.12 -0.1 -0.6 -0.8 0.25 0.26 -0.2 -0.2 -0.5 -0.1 0.24 0 -0.5 -0.2 -0.2 -0.1 -0.5 -0.5 -0.3 -0.4 -0.6 0.14 -0.2 -0.2 -0.3 0 -0.3 -0.2 -0.1 -0.6 -0.3 -0.5 -0.3 -0.6 -0.4 0 -0.5 -0.5 -0.3

TULP1 6p 6p 2.20E-10 -0.6 -0.4 -0.2 0 -0.3 -0.1 -0.6 -0.6 0 -0.1 -0.9 0.16 0.09 0.32 0.08 0.42 0.11 0.15 -0.3 -0.5 -0.1 -0.5 -0.4 -0.5 0.12 -0.1 -0.1 -0.8 -0.4 -0.4 -0.4 -0.2 -0.2 -0.2 -0.3 -0.5 0 0.15 0.05 -0.4 0.2 -1 0.02 -1 -0.5 -0.5 -0.1 0.03 -0.8 -1.3 0.23 0.33 0.42 0.17 0.39 -0.1 -0.2 -0.2 0.13 -0.2 0.05 -0.1 0 -0.1 0.15 0.13 -0.1 0.01 0.36 0.46 0.04 -0.1 -0.1 0.4 0.07 -0.4 0.2 -0.1 0.16 -0.2 0.2

Name of 
Gene

Location
Ch#(A/I
DC)

Ch#(B/I
DC)

Function t test
Gene/chr 
concordance

Functional 
relevance

C5d C5i C10i C12d C12i C9d C9i C6d C6i D8 D7 C1d C1i D4 C4d-s C4d-m C4i C19d C19i D3 D20 C18d C18i C18l C25l D14 C3d C3i D5
C17d-
w2

C17i-
w2

D17-w2 D15 C27i C29i C29l C23i C30d C30i C24d C28d C28i D2 C14l C14i C14d C2d C2i C21d C21i C16d C16i D10 C26i C26l C7d C7i C7l C8d C8i C11i
C13i-
w1

C13l-
w1

D9-w1 D6-m D6-s C15d C15i D12 P12 C22i D11 D16 D22 D1 D19 D18 D21 C20d C20i D17

APC 5q22.2 5q 5q TSG 4.43E-10 discordant OK 0.82 0.5 0.25 0.18 0 0.28 0.32 0.7 0.84 0.53 0.24 -0.3 -0.5 -0.2 0.05 0.08 0.17 0.02 0.11 0.56 0.1 0 0 -0.3 -0.2 0.3 0.58 0.76 0 0.12 0.24 0.03 0.02 0.56 0.3 0.24 0.49 0.63 0.38 0.14 0.34 0.75 0.07 0.37 -0.3 -0.1 -0.2 -0.1 0 0.1 -0.3 -0.4 -0.3 -0.1 -0.2 -0.1 0.11 0.01 0.14 0.03 -0.2 0.08 -0.1 0.29 0 0.21 -0.3 -0.4 -0.2 -0.2 0.01 -0.3 -0.4 -0.1 -0.5 -0.2 -0.1 -0.2 -0.5 -0.5 -0.2

PHF6 Xq26 Xq Xq homeo 5.80E-09 concordant 0.06 -0.3 0 0.09 0.12 0.04 0.12 -0.1 0.44 0 0.37 0.4 0.55 0.1 0.3 0.22 0.34 0.06 0.4 0.66 0.37 0.39 0.22 -0.1 0.38 0.52 0.84 1.09 0.12 0.3 0.45 0.65 0.49 0.18 0.66 0.96 -0.2 0.73 0.76 -0.1 0.92 1.16 -0.1 0.44 -0.3 0 -0.5 -0.5 0.06 0.22 -0.3 -0.2 0.04 -0.1 -0.5 0 -0.3 0.19 -0.1 0.28 0.02 0.27 0 0.12 0.12 0 -0.1 -0.1 0 -0.1 -0.1 0 0.14 -0.2 -0.1 -0.2 -0.3 -0.1 -0.2 -0.4 -0.1

GATA3 10p15 10p 10p P 3.72E-08 concordant OK 0.19 -0.1 -0.5 -0.2 0.02 0.01 0.2 -0.3 0.23 0.1 1.03 0.13 0.28 0 0.57 0.64 0.17 0.32 0.25 0.35 0.29 0.25 0.34 -0.3 0.04 0.39 0.65 0.62 0.3 0.39 0.25 0.06 0.32 0.59 0.78 1 0.17 0.34 -0.4 0.46 1.39 1.41 0.29 0.1 -0.1 -0.2 -0.1 0.01 -0.1 -0.2 -0.1 -0.5 -0.2 0.31 -0.2 -0.2 0.12 0.01 -0.2 -0.2 -0.4 -0.4 -0.2 -0.2 -0.3 0 -0.2 0 0 0.01 -0.1 0.03 -0.2 0.23 -0.2 0.52 -0.1 -0.2 -1.1 -0.9 -0.3

TP53 17p13.1 17p 17p TSG 4.74E-08 concordant OK -0.4 -0.3 -0.4 -0.3 -0.1 0.05 0 0.11 -0.2 -0.4 0.34 -0.1 -0.3 -0.3 -0.1 -0.1 -0.1 -0.3 -1 -0.4 -0.2 -0.3 -0.4 0.05 0.24 -0.7 -0.3 -1 -0.4 -0.5 -0.3 0.09 -0.7 0.13 -0.2 -0.4 -0.3 0.64 0.27 0.06 -1.1 0.03 -0.8 -1.4 -0.4 -0.6 -0.7 -0.7 -1 -1.2 0.31 0.55 0.49 -0.2 0.11 -0.2 -0.1 0.37 -0.1 0.32 -0.2 0.56 0.53 0.06 0 0.34 0.37 0.37 0.2 0.35 0.17 -0.1 0.18 0.22 0.11 -0.3 0.07 -0.4 -0.1 -0.3 0

ATRX Xq21.1 Xq Xq TSG 7.04E-08 discordant X -0.2 -0.1 0.02 -0.4 -0.1 -0.1 -0.5 -0.1 0.62 -0.2 -1.2 0.39 0.37 -0.4 -0.5 -0.1 -0.5 0 -0.7 -0.2 0 -0.1 -0.2 0 -0.4 -0.4 -0.9 -0.2 0.3 -0.7 -0.7 -0.5 -0.4 0 0.15 -0.2 -0.8 -0.5 -0.8 -0.5 -1.6 -1.5 -0.5 0.14 0.13 0.24 -1 -1.3 0.14 0.16 0.34 0.11 0 -0.2 0.35 -0.2 0.07 0.21 0.2 0.55 -0.3 0.09 -0.1 0.04 0.33 -0.1 0 0.37 -0.2 0.1 0.34 0.03 -0.3 -0.5 0.19 -0.5 0.1 0.24 0.64 0.2 0.38

ATR 3q23 3q 3q TSG 1.95E-07 discordant X 0.48 0.23 0.11 0.3 0.21 0.14 0.08 0.28 0.32 0.29 -0.2 0.06 -0.1 0 0.08 0.07 0 0 0.42 0.23 0.09 0.11 0.09 -0.1 -0.1 0 0.17 0.48 0.28 0.27 0.11 0.1 0.54 0.5 0.26 0.33 0.31 0.53 0.06 0.08 -0.3 0.17 -0.1 0.23 -0.1 -0.1 0.11 0.07 0.01 0.1 -0.2 -0.1 -0.1 -0.1 -0.1 0.07 -0.1 -0.1 0.27 0.31 0.41 0.18 0.03 0.39 0.08 0.13 -0.1 -0.3 -0.2 -0.1 -0.1 -0.1 -0.1 -0.2 -0.1 -0.4 0 0 -0.3 -0.3 -0.2

ASXL1 20q11 20q 20q TSG 3.97E-07 discordant X 0.68 0.24 0.05 -0.2 -0.2 0.18 0.35 1 0.74 0.17 1.38 0.04 0.31 -0.4 0.27 0.25 0.1 0.35 0.18 0.26 0.14 0 -0.2 -0.1 -0.5 0.47 0.56 0.57 0.36 0.11 0.03 0.27 0.35 0.53 0.33 0.55 0.23 0.29 0.81 0.17 0.65 0.88 0.17 0.24 -0.1 0 0.14 0 -0.4 -0.4 -0.5 -0.1 0.01 0.11 0 0.39 0.29 0.16 0.04 0.1 0 -0.4 -0.8 -0.1 0.08 0.16 -0.3 -0.3 -0.1 0 0 -0.4 -0.1 -0.4 -0.2 -0.4 -0.1 0.05 -0.1 -0.1 -0.2

SMARCA4 19p13.3 19p 19p TSG 6.83E-07 -0.1 -0.1 -0.3 -0.2 0.14 -0.1 -0.1 -0.5 -0.5 0.14 -0.5 0 0.17 -0.1 -0.3 -0.4 0.15 0.17 0.03 -0.7 0.39 0 -0.3 0.32 0.18 0 -0.8 -0.6 -0.4 -0.1 0 -0.4 -0.6 -0.3 0.71 0.8 0 0 0.01 0.16 -0.1 -0.7 0.07 -0.9 0.15 -0.1 0 -0.2 -1.3 -1.7 0.67 0.7 0.4 0.01 0.32 -0.2 -0.1 -0.3 0.3 0.22 -0.2 0 0.09 0.28 -0.5 -0.1 0.36 0.36 0.37 0.27 0.09 0.22 -0.2 0.75 0.28 -0.4 0.15 0.31 0.34 0.26 0.32

CDKN2A 9p21 9p 9p TSG 1.20E-06 discordant OK -0.1 -0.2 -0.3 0.05 0 0.09 0 0.1 0.42 -0.2 0.57 -0.6 -1.4 0.3 -0.1 -0.2 0 -0.1 0.45 0.38 0.32 0.05 0.23 -0.4 0.01 0.13 0.75 0.73 0.06 0.19 0.46 -0.3 0.33 0.43 0.9 1.1 -1.2 0.63 0.4 -0.2 0.33 0.5 -0.2 0.37 -0.3 0 -0.1 -0.2 -0.2 -0.2 -0.3 -0.2 -0.1 0.2 -0.3 0.28 -0.2 -0.4 -0.3 -0.2 -0.3 -0.3 -0.5 -0.1 -0.6 -0.1 -0.2 -0.4 0.05 -0.1 -0.3 -0.3 -0.2 -0.1 -0.4 -1.1 -0.1 -0.2 -0.6 -0.4 -0.2

TET2 4q24 4q 4q TSG 3.78E-06 concordant OK -0.7 -0.6 -0.1 -0.1 -0.1 -0.9 0 -0.5 -0.7 -0.5 -0.8 -0.6 -0.9 -0.1 0 0.09 0.04 -0.2 -0.2 0.07 -0.2 -0.5 -0.1 -0.4 0.02 0.11 -0.6 -0.2 0.34 -0.1 -0.1 -0.3 0.02 0.21 -0.1 -0.1 -0.3 -0.1 -0.8 -0.1 -0.8 -0.5 -0.1 -0.3 0.01 -0.2 -0.4 -0.3 -0.1 -0.3 -0.1 -0.1 0.04 -0.5 -0.4 -0.2 -0.2 0.2 -0.2 0.19 0.14 0.23 0.47 0.1 0.35 0.02 -0.1 0.07 0.01 0 -0.3 -0.1 -0.2 -0.1 0.02 -0.4 0 0 0.5 0.5 0

STAG2 Xq25 Xq Xq TSG 5.66E-06 discordant X 0.26 -0.4 -0.4 -0.2 -0.1 -0.2 0.39 -0.3 -0.4 0.08 0.18 0.29 0.57 -0.1 0.01 0.06 -0.1 -0.1 -0.1 0.1 -0.2 0.33 0.01 0 -0.2 0.46 0.45 0.68 0.39 0.2 0.12 0.33 0.33 0.14 0.6 0.92 -0.6 0 0.04 0 1.04 0.49 0.03 0.41 -0.1 -0.2 -0.4 -0.5 0 0 0 0 0.29 -0.1 -0.5 -0.2 -0.1 0.35 0.21 0.17 -0.4 0 -0.4 0.07 -0.2 -0.2 -0.1 -0.1 0 -0.1 -0.3 -0.2 -0.3 -0.4 -0.1 -0.8 -0.1 0 -0.7 -0.9 -0.4

PALB2 16p12.2 16p 16p TSG 6.18E-06 discordant X 0.44 0.18 -0.1 -0.3 0.24 0.19 0.39 0.67 0.86 0.65 0.98 0.08 0.05 -0.1 -0.1 0.07 0.08 0.1 0.28 0.63 0 0.17 0.32 0 0.06 0.12 0.33 0.7 0.25 0.46 0.55 0.44 0.35 0.41 0.47 0.66 0.27 0.42 0.48 -0.1 -1 -1.2 0.5 0 -0.5 -0.4 0.16 -0.1 -0.2 -0.2 0 0.03 0.38 -0.1 -0.1 -0.1 -0.2 0.12 -0.1 0.05 -0.4 -0.5 -0.9 -0.3 -0.4 -0.1 -0.1 -0.1 -0.2 -0.2 0 -0.1 -0.1 -0.8 -0.4 -0.3 -0.4 0 -0.4 -0.4 -0.3

USP9X Xp11.4 Xp Xp 2.43E-05 concordant 0.06 0.14 0.27 0.19 0.14 -0.1 0.08 0.63 0.4 0.05 -0.1 0.31 0.57 -0.3 0.15 0.27 0.11 -0.1 0.29 0.42 0.08 0.58 0.32 0.03 0.21 0.4 0.6 0.88 0.4 0.33 0.25 0.26 0.39 0.26 0.51 0.69 -0.1 0 -0.3 0.01 0.37 0.29 0.01 0.44 0.06 0 -0.4 -0.3 -0.3 -0.4 -0.1 -0.1 0 -0.1 -0.5 -0.1 -0.2 -0.2 0.29 0.48 0.21 0.41 0.33 0.35 0.05 0.06 0.06 0.1 0 0 0 0 0.05 -0.2 -0.1 -0.7 0 0.22 -0.5 -0.4 -0.1

NCOR1 17p11.2 17p 17p TSG 3.26E-05 concordant OK 0 0 0.01 0.05 0 -0.1 0.25 0.21 0.16 0.42 0.19 -0.3 -0.3 -0.3 0.17 0.02 -0.1 -0.5 -0.1 -0.3 -0.4 -0.3 -0.4 -0.2 -0.2 -0.4 0 0 0.18 0.2 0.21 -0.2 -0.2 0.03 -0.4 -0.1 -0.1 0 0.33 0.29 -0.2 -0.2 -0.4 -0.7 -0.4 -0.5 -0.7 -0.6 -0.8 -0.8 0.23 0.3 0.24 -0.2 -0.1 -0.2 0.05 0 0.31 0.44 -0.2 0.31 0.06 0.17 -0.2 0.05 0.02 0.24 0.09 0.11 0.27 -0.2 0.08 0.51 0.13 0.41 0 0 0 0.22 -0.2

FGFR2 10q25.3-q26 10q 10q P 4.61E-05 discordant X -0.8 0 0 0.14 0.01 0.13 -0.2 -1 -0.6 -0.7 -1.7 0.19 1.24 -0.1 0.07 -0.3 0.04 0.06 0.13 -0.2 0.51 0.19 0.06 0.41 0.11 -0.2 -0.8 -0.6 -0.2 -0.1 -0.2 -0.1 -0.1 0.23 -0.3 -0.2 -0.1 -0.1 -0.2 -0.5 -0.5 -0.3 0.06 -0.7 0.11 0.17 1.65 0.7 -1 -1.2 0.35 0.29 0.09 -0.3 0.16 -0.3 0.18 0 0.07 0.45 0.21 0.58 0.72 0.39 -0.5 0.06 0.36 0.36 0.19 0.13 0.22 0.18 0.27 0.02 0.14 0.2 0.36 0.52 0.39 0.01 0.17

NF2 22q12.2 22q 22q TSG 7.09E-05 discordant OK -0.8 -0.1 0.21 -0.1 -0.1 -0.3 0 -0.5 -1 -0.5 -0.7 0.44 0.42 0.36 0.03 0.04 0.17 0.3 0.45 -0.1 0.02 0.14 0.07 0.3 0.18 -0.2 -0.2 -0.4 -0.2 0.05 0.02 0.01 0.1 0.26 0.13 0.31 0.12 0.43 0.26 0 0.64 -0.2 -0.6 -0.5 -0.1 -0.1 -0.3 -0.3 -0.6 -0.7 0.29 0.03 0.53 0.15 0.63 -0.2 0 -0.3 0.12 0.39 -0.1 0.08 0.32 0.24 0.18 -0.1 0.19 0.32 0.34 0.43 0.29 0.21 -0.1 0.35 0.19 0.42 0.39 0.15 -0.2 -0.1 -0.1

CDH1 16q22.1 16q 16q TSG 8.59E-05 discordant OK 0.21 0.27 -0.2 0.18 0.26 0.38 0.55 0.51 0.77 0.05 0.91 0.36 0.1 0 -0.2 -0.4 -0.4 -0.1 0.28 0.16 0 -0.1 -0.1 -0.2 -0.1 0.18 0.19 -0.1 0.06 0.47 0.33 0 0.2 1.05 0.53 1.01 0.55 0.54 0.39 0.32 -0.1 0.52 -0.4 0.04 -0.1 -0.1 -0.5 -0.7 -0.4 -0.4 -0.5 -0.8 -0.3 0.42 0.07 -0.2 -0.2 0.07 -0.1 0.28 -0.2 -0.1 -0.4 -0.1 0 0.19 -0.3 -0.3 -0.5 -0.4 -0.5 -0.1 0.2 0.13 -0.1 0.33 -0.1 -0.4 -0.4 -0.2 -0.2

ECT2L 6q24.1 6q 6q 9.25E-05 concordant -0.6 0.12 -0.1 0.03 -0.1 0.34 0.33 -0.9 -0.2 -0.6 -0.4 0.32 0 -0.6 0.06 0.04 -0.4 0.13 0 -1.1 0.49 -0.2 -0.5 0.44 -0.1 -0.2 -0.8 -1.1 -1 -0.6 -0.1 -0.5 0.36 0.26 -0.7 -0.4 -0.2 0.73 1.33 0.21 -1.2 0.99 -0.4 -0.7 -0.1 -0.6 0.55 0.39 -0.7 -1.2 0.22 0 0.36 -0.5 -0.2 0.51 0.29 0.53 -0.1 0.07 0 -0.2 -0.5 -0.1 -0.1 0.28 0.21 0.54 0.39 0.72 -0.2 0 0.44 1.07 0.41 2.79 -0.2 0.66 0.03 -0.2 0.64

CNOT3 19q13.4 19q 19q TSG 0.000137 discordant OK -0.2 -0.2 0.73 -0.1 -0.2 -0.1 -0.2 1.05 -0.2 -0.1 -0.5 -0.1 0 -0.6 0.53 0.19 0.17 0.16 0.01 -0.2 -0.4 0.08 -0.2 0.5 0.47 -0.4 0.13 -0.6 0.11 0.04 0.23 0.1 0.18 -0.3 -0.2 -0.1 0.37 -0.5 -0.9 0.01 1.64 1.3 0.27 -0.4 0.39 0.11 -0.2 0 -1.3 -1.7 1.17 0.83 0.38 -0.5 -0.2 0.17 0.26 0.71 0.22 0.38 0.24 0.78 0.69 0.3 0.3 0.39 0.57 0.39 0.49 0.5 0.06 0.39 0.39 0.37 0.36 -0.5 -0.2 0.09 -0.6 -0.3 0

PDGFRA 4q12 4q 4q P 0.000595 discordant X 0.29 -0.3 -0.1 -0.1 0.29 0.07 0.27 0.37 0.78 0.33 1.39 0.34 0.06 0.03 0.23 0.32 0 0.3 0.28 0.49 -0.1 0.48 0.6 0.14 0.22 0.32 0.27 0.25 0.07 0.09 0.17 -0.1 0.5 0.85 0.13 0.39 0.19 0.41 0.22 0.11 -0.4 -0.4 0.04 -0.1 -0.1 -0.1 -0.1 -0.2 -0.3 -0.3 -0.1 -0.3 0 -0.1 0.08 -0.2 0 -0.4 -0.2 -0.2 -0.2 -0.5 -0.8 -0.7 -0.1 -0.2 0.05 0.11 0.12 0.18 0.33 0.06 0.17 0.07 -0.4 0.13 -0.1 0.11 0.15 0.01 0

BRCA2 13q13.1 13q 13q TSG 0.000635 concordant OK -0.4 -0.2 -0.2 -0.3 -0.2 -0.1 0.05 -0.3 -0.1 -0.3 -0.2 0.11 0.26 0.53 0 0.02 -0.1 -0.3 -0.1 0 0.33 0.31 0.46 -0.2 -0.1 0.27 0.55 0.99 0.63 0.22 0.3 0.35 0.72 0.53 0.14 0.26 -0.4 -0.2 -0.3 0.16 0.91 0.77 -0.1 0.15 -0.8 -0.3 -0.7 -0.6 -0.3 -0.5 -0.4 0.02 -0.2 0 -0.6 -0.2 -0.5 0.09 -0.1 -0.1 0.03 -0.4 0.06 -0.2 0.13 0.04 -0.3 -0.2 0 -0.2 -0.1 -0.1 -0.2 -0.4 -0.3 -1.4 0 -0.5 -1 -0.7 -0.5

ZNF217 20q13.2 20q 20q P 0.000817 discordant OK -0.9 -0.4 -0.3 0 0.03 0 -0.1 -0.6 -0.1 -0.6 -1.5 0.55 0.65 0.64 -0.5 0.12 0.13 -0.5 0.35 -0.5 -0.8 0.15 -0.5 0.07 -0.1 -0.1 -1.3 -1.2 -0.4 0.21 0.01 -0.2 -0.3 -0.1 -0.2 0.72 1.14 0.61 -1.3 1.23 0.42 -1.2 0 -0.6 0.73 0.55 -0.3 -0.1 -1.4 -2.4 0.07 0.27 0.59 0.06 0.54 -0.3 0.17 0.05 0.23 0.58 0.35 -0.4 0.16 -0.5 0.5 -0.3 0.38 0.1 0.08 0.09 -0.1 0.12 0.2 1.67 -0.5 3.03 0.17 0.29 0.51 -1.3 0.18

CBLB 3q13.11 3q 3q P 0.001376 discordant OK 0.73 0.47 0.06 0.21 0.19 -0.3 0.15 0.32 0.34 0.11 1.63 -0.1 -0.3 0 0.14 0.12 0 -0.4 -0.4 -0.2 -0.3 -0.1 0.02 -0.2 -0.2 -0.1 0.16 0.35 0.02 0.05 0 -0.1 0.5 0.33 -0.1 0.25 0.23 -0.3 -0.7 -0.2 0.06 0.25 -0.1 0.24 -0.1 -0.1 -0.3 0 0.07 0.08 0.21 0.2 0.11 0.12 -0.3 -0.3 0.37 -0.3 -0.2 -0.2 -0.2 0.1 -0.4 0.2 -0.1 0.1 -0.2 0 -0.2 -0.1 -0.8 -0.3 -0.2 0.02 -0.1 -0.6 -0.3 -0.3 -0.3 -0.2 -0.3

MEN1 11q13 11q 11q TSG 0.001806 discordant OK 0.08 0.32 0.12 0.29 0.22 0.25 0.38 0.67 0.55 0.12 0.39 0.45 0.66 -0.2 0 0.4 -0.2 -0.4 -0.1 0.61 -0.2 0.16 0.31 -0.5 0.2 0.41 0.49 0.91 0.18 0.39 0.45 0.23 0.65 0.2 0.38 0.39 -0.4 -0.6 -0.4 0.12 0.29 0.53 -0.7 -0.1 -0.4 -0.2 -0.2 -0.4 -1.2 -1.1 0.02 0.24 0.31 0.19 -0.8 -0.2 0.14 0.27 0.21 0.03 0.2 0.25 0.09 0.35 -0.1 0.27 -0.5 -0.2 0.08 -0.1 -0.6 -0.4 -0.3 0.07 -0.6 -1.6 -0.8 -0.7 -1 -0.9 -0.9

AKT2
19q13.1-

q13.2
19q 19q P 0.002236 discordant X -0.3 -0.1 0.76 -0.2 0.13 0.27 0 -0.1 -0.1 0.05 -1.6 0.05 0.19 -0.1 0.26 0 0.05 0.05 -0.1 0 -0.2 0.35 0.08 0.46 0.05 0.64 0.09 -0.1 -0.4 0.3 0.14 0 0.37 -0.3 -0.1 0.18 0.3 -0.8 -1.3 0 -0.6 -0.1 -0.2 -0.2 -0.1 0.15 -0.2 -0.2 -1.6 -1.6 -0.1 -0.1 -0.2 -0.4 -0.1 0.15 0.53 0.74 0.11 0.85 0.25 0.91 1.57 0.94 -0.1 -0.1 0.27 0.42 0.48 0.33 0.18 0.11 0.31 0.79 0.5 -0.6 -0.3 0.01 0 -0.2 -0.1

NOTCH2 1p13-p11 1p 1p P 0.002819 concordant OK 0.45 0.03 -0.1 0.08 0.05 -0.2 -0.2 0.92 0.73 0.68 1.03 0.03 0.07 0 0.28 0.24 0.21 0.55 0.28 0.31 -0.1 0.14 -0.2 0.12 0.39 0.14 0.36 0.5 0.27 0.31 0.27 0.23 0.34 0.13 0.18 0.61 -0.5 -0.1 -0.6 0.2 -1.1 -1.3 -0.1 -0.1 -0.2 -0.3 0.18 -0.1 0.01 0.03 -0.1 0.08 0 -0.1 -0.3 -0.1 0 -0.2 0 -0.1 -0.4 -0.2 -0.6 0 -0.5 -0.3 -0.1 0.04 0.1 0.01 -0.2 0 -0.2 -0.1 -0.3 -1 -0.1 0 0.15 0.27 0.31

KDM6A Xp11.2 Xp Xp TSG 0.002975 discordant X -0.1 0.12 0.03 0.21 -0.1 -0.2 -0.5 -0.2 0.13 0.17 -1.5 0.26 0.53 0.32 0 -0.1 -0.1 -0.3 -0.8 -0.4 -0.3 0.19 0 0.12 -0.1 0 -0.3 0 0.14 0.15 0 0.06 0.17 0.07 -0.3 0.27 -0.2 0.61 0.13 -0.3 0.03 0.21 -0.2 -0.1 0.15 0 -0.5 -0.3 0.11 0.06 0.46 0.28 0 0.12 0.27 0.09 0.15 0.57 0.1 0.3 -0.1 0.49 0.11 0.05 -0.2 -0.3 0.21 0.29 0 0 0.06 0.09 0.11 -0.2 0.24 0.08 0.08 0.13 0.2 0.06 0.08

KRAS 12p12.1 12p 12p P 0.006222 discordant OK -0.5 -0.3 0 0.14 0.22 0.34 -0.3 0.18 -0.2 0.11 -0.3 0.34 0 -0.2 -0.2 -0.5 -0.3 0 -0.9 -0.5 -0.4 -0.5 -0.4 -0.4 -0.4 -0.3 -0.1 0.37 -0.2 -0.3 -0.1 -0.1 -0.6 -0.1 -0.4 0.26 0.21 -0.1 0.22 -0.2 0.4 -0.7 0.24 0 0 -0.2 -0.9 -0.3 -0.1 0.05 0.05 0 0.11 0.07 0.16 0.38 0.49 0.14 0.16 0.07 0.11 0.44 0.38 0.24 0.65 0.27 -0.2 0.33 0.03 0 0 -0.2 -0.2 -0.4 -1 0.07 -0.3 0 0.24 0.27 -0.3

PIK3CA 3q26.3 3q 3q P 0.007082 concordant OK 0.38 -0.1 0.06 0.12 -0.1 -0.2 0.1 0.88 0.29 0.18 -0.6 0 0 0.02 0 0 0 -0.1 0 0.14 -0.3 0.12 0.35 0 -0.2 -0.2 0.29 0.37 0 0.4 0.26 0.19 -0.1 0.25 0.06 0.43 0.27 0.25 0.5 0.14 0 -0.1 0.13 0.17 -0.2 -0.2 0.1 0.11 0.06 0 -0.1 0.02 0.19 0.26 -0.2 -0.3 -0.1 -0.3 0.3 0.38 0 0.2 0.14 0.11 -0.4 -0.2 -0.2 0.03 -0.2 -0.1 -0.4 -0.1 -0.1 0.04 -0.1 0.01 -0.1 0.07 -0.2 -0.2 -0.2

MDM2 12q13-q14 12q 12q TSG 0.007378 discordant OK -0.2 0.18 0.2 0.03 0.05 0.28 0.2 0 -0.3 0.04 -0.2 -0.1 -0.5 0 0.16 0 0.12 0.39 0.45 0.02 0 -0.1 0.13 0.07 0.09 0.12 0.4 0.2 0.19 0.23 0.04 0.08 0.41 0.55 0.04 0.3 0.06 0.3 -0.3 0.17 0.03 -0.3 -0.2 0.07 -0.2 -0.1 -0.1 0.13 0.05 0.11 -0.1 -0.2 0.07 0.22 -0.2 -0.5 -0.4 -0.2 0.02 0.33 -0.1 0.16 0.26 0.46 0.03 0 0.04 0.12 0 0.06 0.03 0 0.04 0.08 0 -0.5 -0.1 -0.3 -0.4 -0.3 -0.1

PBRM1 3p21 3p 3p TSG 0.007579 discordant OK 0.41 0.14 -0.2 0.25 0.19 -0.2 -0.1 0 -0.2 0.1 0.08 -0.3 0 0.01 -0.2 -0.6 -0.2 -0.3 -0.4 -0.4 0.08 0.08 -0.1 -0.1 -0.2 -0.7 -0.2 -0.3 0 0.2 0.38 0.13 0.05 0.47 -0.1 0.16 -0.2 0.4 0.29 -0.1 0.54 0.39 0.27 -0.2 0.09 -0.1 -0.5 -0.1 -0.3 -0.3 0.46 0.02 -0.1 -0.1 0.19 0.29 0.32 0.39 0.26 0.28 0 0.25 0.26 0.09 0.06 -0.1 0.41 0.4 -0.1 0.06 0.21 0.37 0.03 -0.1 0.21 0.2 0.07 0.02 0.17 0.01 0.01

PRDM1 6q21 6q 6q 0.011611 discordant 0.49 0.19 0.65 0.8 0.51 0.92 0.82 0.5 0.24 0.72 0.55 0.31 0 -0.1 0 0.01 -0.1 -0.9 -1.2 -0.2 -1.3 -0.1 -0.7 0 -0.6 0.25 0 -0.7 -0.3 0.13 -0.3 0.29 0.26 0.33 -0.5 0 -0.3 -1.8 -0.9 -0.4 -1 -1.1 -0.2 -0.7 -0.4 -0.7 0.05 0.26 -0.2 -0.4 0.5 0.49 0 -0.2 -0.2 0.09 0.1 0 0.67 0.89 0.47 0.79 0.7 0.93 0.14 0.08 0.02 0.37 0.03 -0.1 0.03 -0.3 0.03 -0.2 0.02 -0.4 -0.4 -0.3 0.62 0.41 -0.6

CUX1 7q22.1 7q 7q TSG/P 0.015998 discordant 0.06 0.14 0.25 0.16 -0.1 0.02 0 -0.5 -0.1 -0.2 -0.6 -0.2 0.07 -0.3 -0.1 -0.1 0.02 -0.1 -0.4 -0.2 0.05 0.24 0.27 0.44 0 0.01 -0.1 -0.1 -0.1 -0.1 0.05 0.13 0.06 0.37 -0.3 0.18 0.09 -0.2 -0.1 0.17 0.12 0.25 0 0 0.09 0.34 0.68 0.37 -0.6 -0.5 0.15 0.19 0.12 0.06 0.09 0.16 0.19 0.09 0.21 0.26 -0.1 -0.2 -0.1 0 -0.1 -0.6 0.12 0.2 0.1 0.02 0.05 0.15 0 0.01 0.21 0.33 -0.1 0.16 0.51 0.39 0.33

CCND1 11q13 11q13 11q P 0.017202 concordant OK 0.65 0.32 0.14 0.11 0.08 0.47 0.34 0.55 0.44 0.1 0 0.42 0.71 -0.2 0.93 1 0.94 0.35 0.17 -0.2 0.43 0.63 0.22 0.22 1.03 -0.2 -0.8 -0.1 0 0.43 -0.4 0.02 -0.1 -0.4 -0.4 -0.5 1.93 -0.7 -1.2 -0.1 -1.2 -0.3 1.54 0.11 0.54 0.05 -0.3 -0.1 0.18 0.07 0.48 0.63 0.55 -0.2 0.35 -0.2 -0.3 -0.2 0.31 0.36 -0.2 0.4 0 0.29 0.22 0.05 0.61 1.16 0.82 0.58 0.18 0.4 0.21 1.19 0.76 -1.4 0 0.79 1.12 1.21 1.34

PMS2 7p22.1 7p 7p TSG 0.017598 discordant X -0.3 -0.4 -0.2 -0.1 -0.3 -0.3 0.11 -0.8 -0.3 0.17 -0.8 0.38 0.46 -0.5 -0.1 0 -0.3 -0.4 -0.8 -0.1 -0.4 0.24 0.59 0.36 -0.5 0.09 -0.4 -0.4 0.69 0.34 -0.3 0.11 -0.2 -0.1 -0.4 0.8 -0.9 1.03 -2.3 -0.2 -1.6 -0.5 -0.3 -0.5 0.11 0 -0.4 0 -0.8 -0.6 0.04 0 0.19 -0.2 -0.5 -0.2 0.04 -0.2 -0.3 0.05 -0.2 -0.1 -0.1 -0.1 0.19 -0.2 0.23 0.79 -0.2 -0.2 0.37 0.34 0.32 -0.8 -0.3 -1.7 0 0.38 0.46 0.63 0.21

MED23
6q22.33-

q24.1
6q 6q TSG 0.018997 discordant OK 0.34 -0.2 0.89 0.66 0.25 0.23 0.15 0.15 1.39 0.41 0.35 0.4 -0.1 -0.1 -0.5 0.19 -0.1 0.07 -0.8 0.46 0.32 -0.1 0.04 0.33 0 0.15 0.04 -0.4 0.61 0.42 0.16 0.32 0.95 1.2 0.71 0.85 0.42 0.31 0.47 0.86 1.78 0.2 0.18 -0.1 -0.8 -0.7 0.14 0.86 0 0.04 -0.1 -0.1 0.21 0.13 -0.5 -0.7 -0.1 -0.2 1.67 0.5 -0.1 0.46 0.79 -0.3 0.53 0.66 0.02 0.17 0 0.11 -0.3 0 -0.1 0.9 0.13 0.84 -0.2 -0.3 -1 -0.8 -0.5

CREBBP 16p13.3 16p 16p P 0.020457 concordant OK -0.3 -0.3 -0.4 0 0 -0.2 0.17 -0.2 0.33 -0.5 0.06 0.13 0.31 0.22 0.05 0 -0.1 0.31 0.17 0.24 0.06 0.03 0.06 0 0.02 0.01 0.04 -0.1 -0.1 0.01 0.32 0.01 0.48 0.59 0.2 0.42 0.46 0.19 0.36 0 0.12 0.09 0.34 -0.1 -0.1 0.03 0.28 0 -0.3 -0.1 -0.1 -0.1 -0.1 -0.1 0.06 -0.1 0 -0.7 0.57 0.35 0.03 -0.2 0.49 -0.1 0 -0.1 -0.1 0.01 0.04 0.14 0.02 0 -0.1 0.13 -0.1 -0.6 -0.2 -0.1 -0.2 -0.2 -0.2

MYC 8q24 8q 8q P 0.02139 concordant OK -0.4 -0.2 -0.6 0.04 0.15 0.23 0.46 -0.3 -0.4 0 -0.1 -0.4 0.04 -0.3 0 0 0.01 0.27 1.29 0.2 -0.2 0.2 0.41 -0.1 0.16 0.56 0.49 0.63 0.26 0.32 0.36 0.67 0.99 0.69 0.72 0.98 0.71 0.59 1 0.16 -0.2 0.22 0.11 0.32 0.05 0.05 0.08 -0.2 -0.7 -0.5 0.04 0.25 0.26 0.17 0.04 0.02 -0.1 -0.1 -0.2 -0.1 -0.1 -0.2 0 -0.2 -0.2 0.06 -0.1 0.06 0.02 0.07 0.15 0.04 0.14 0.49 0.09 -0.3 -0.3 0.13 -0.1 -0.2 -0.5

CCNE1 19q12 19q 19q P 0.02543 discordant X 0.09 0.15 -0.1 0.04 -0.2 -0.1 0.23 0.41 -0.1 0.46 -0.5 0.15 -0.1 -0.3 0 0.08 -0.1 -0.1 0.03 0.01 -0.1 0.07 0.81 -0.2 -0.1 -0.1 0.34 0.29 -0.1 0 0.04 0 0.13 0.11 0.48 0.56 0.32 -0.2 0.15 -0.1 -0.1 0.2 -0.1 0.16 -0.4 -0.1 -0.4 0.03 0 0 0.13 0.24 0.38 0 -0.4 0.16 0.22 0.34 0 0.3 0.07 0.1 -0.1 0 0.15 -0.4 -0.1 0.04 0.01 0 0 -0.1 0 0.03 -0.1 -0.2 -0.3 -0.3 -0.3 -0.4 -0.3

EGFR 7p12 7p 7p P 0.03096 discordant OK -0.7 -0.2 -0.5 -0.2 -0.3 -0.2 0.95 -0.8 -0.5 -0.8 -0.6 0.08 0.03 0.14 0.12 0.05 0.15 0.34 0.58 0.24 0.16 0.64 0.69 0.44 0.25 -0.1 -0.2 -0.2 0.02 -0.1 0.09 0.34 0.34 0.28 -0.1 0.09 -0.2 0 0.09 -0.3 0.64 0.89 -0.2 -0.3 -0.3 -0.1 -0.2 -0.2 -0.5 -0.5 -0.2 0.05 0.09 -0.3 0.02 0.46 0.4 0.75 0.12 0.08 -0.5 0.35 0.5 0.1 0.39 -0.2 0.08 0.14 0 0.12 -0.2 0.07 0.02 0.24 0.06 -0.3 0 0.35 0.29 0.25 0.04

PREX2 8q13.1 8q 8q P 0.033033 discordant OK -0.4 0 -0.5 -0.3 -0.3 -0.3 -0.2 -0.7 -0.6 -0.5 -0.9 -0.3 -0.2 0.05 -0.1 0.05 -0.2 0 0.13 0.3 0.15 0 0 -0.1 -0.1 -0.2 0.13 0.37 0.06 -0.2 -0.2 0.14 0.58 0.65 0.59 0.76 0.09 0.75 0.79 0.01 -0.1 -0.2 0 0.07 -0.3 -0.2 -0.5 -0.6 0.08 0 -0.2 -0.1 -0.1 -0.1 -0.3 -0.2 -0.2 -0.2 -0.3 -0.3 -0.4 -0.1 -0.1 -0.4 0 0.1 -0.2 -0.1 -0.2 -0.1 -0.2 -0.3 -0.2 -0.3 -0.3 -0.3 -0.1 0.36 -0.4 -0.4 0.03

ERBB2 17q11.2-q12 17q 17q P 0.033727 concordant OK 0.66 0.58 0.15 0.55 0.43 0.53 0.42 1.01 1.02 0.62 0.88 2.75 3.12 2.49 0.3 0.15 0 1.81 2.31 0.49 0.53 0.47 0.51 0.14 0.32 2.72 0.27 -0.1 -0.5 0.52 0.56 0.06 2.49 0.48 -0.5 0.08 -0.4 0.04 0.03 0.32 -0.2 -0.1 -0.2 0 0.22 0.02 -0.3 -0.1 -1.5 -2 0.32 0 0.37 -0.2 -0.3 -0.3 -0.1 0 0.35 0.35 0.02 0.09 -0.1 0.25 0.35 0.11 0.31 0.38 0.24 0.47 -0.2 0.53 0.47 1.09 0.13 -0.9 0.94 0.3 -0.9 -0.7 1.24

CASP8 2q33-q34 2q 2q TSG 0.039284 discordant OK -0.1 0.11 0.4 -0.3 -0.3 0.04 0.54 0.04 0 0.57 0.56 0 -0.3 0 0.22 0.06 0.21 0.23 0.34 0.36 -0.1 0.22 0.54 0.07 0.15 0.44 0.21 0.22 0 0.31 0.39 0.44 0.78 0.39 0.23 0.03 0 -0.5 -0.4 -0.1 0.23 -0.5 0.09 0.17 0 -0.1 0.08 0.1 -0.6 -0.6 -0.1 0.02 -0.1 -0.1 -0.3 0.42 0.71 0.47 0.22 0.42 0.14 0.19 0 0 -0.3 -0.1 0 0.03 0.03 0 -0.3 0.03 0.02 0.3 -0.2 -0.8 -0.2 0.05 -0.7 -0.5 -0.2

MAP3K1 5q11.2 5q 5q P 0.048998 discordant X 0.7 0.35 0.17 0 0.01 0.31 0.15 0.45 0.74 0.43 2.15 -0.5 -0.4 -0.4 -0.1 -0.1 0.03 -0.1 -0.5 -0.3 -0.3 0.36 -0.2 -0.5 -0.5 -0.9 -0.3 -1 0.28 0.16 0.13 -0.2 -0.8 0.57 -0.9 -0.9 0.28 -0.1 -0.1 0.14 0.42 1.39 0.3 0.13 0.44 0.3 0.04 0.08 0.25 0.29 -0.1 0 -0.2 -0.1 0.22 -0.2 -0.4 0 -0.2 -0.4 -0.6 -0.5 -0.9 -0.4 -0.1 0.22 0.15 0.01 0 0.07 0.16 0.23 0.21 0.73 -0.1 1.03 -0.6 -0.3 0.51 0.45 -0.9


