
6.41e−09

9.86e−09

0.001062187

5.99e−09

5.38e−09

8.77e−09

0.00024459

0.000821757

6.35e−09

6.13e−09

0.000700289

5.78e−09

6.08e−09

8.36e−09

5.7e−09

0.00068775

7.97e−09

5.26e−09

8.4e−09

0.000740277

5.46e−09

5.18e−09

5.74e−09

0.000889854

0.000807229

8.93e−09

8.97e−09

6.99e−09

8.1e−09

7.29e−09

0.000545318

0.09308227

0.4851498

0.5051732

0.1971875

0.07632237

9.66e−09

0.5308048

0.4949657

8.91e−09

0.4778518

0.4734047

0.0171983

0.01357601

0.5004365

0.6643705

0.1397156

0.4977805

0.06851719

0.3492841

0.00250557

0.4800756

0.07551148

0.01230908

6.53e−09

0.5278428

0.5321744

0.01752637

5.04e−09

8.73e−09

0.4884132

0.2665585

0.03179621

0.04637097

0.4790501

0.5242405

0.1615916

0.08956421

6.56e−09

0.4619019

0.5036449

8.91e−09

0.4695981

0.4865333

0.06096142

0.008774192

0.4957179

0.6607781

0.1951165

0.4693751

0.475107

0.03324276

9.86e−09

0.3655841

0.000200413

0.4883028

0.09250876

0.02358163

0.02282263

0.5088369

0.4980061

0.02981698

6.76e−09

6.02e−09

0.46791

0.2310556

0.001002138

0.0660519

0.4962982

0.4503959

0.1897457

0.0628935

6.68e−09

5.23e−09

0.3779013

0.02943791

9.05e−09

0.5094775

0.5945542

0.4717545

0.01719328

6.97e−09

0.4917483

0.07481832

0.01340182

0.551309

0.4631347

0.01174957

0.001037338

6.12e−09

0.4200535

0.2671611

7.89e−09

6.94e−09

7.65e−09

0.001055317

5.37e−09

5.06e−09

0.00057956

0.003181376

7.84e−09

0.000935142

5.17e−09

0.000567124

7.97e−09

8.16e−09

6.91e−09

0.001038758

6.66e−09

8.28e−09

9.15e−09

0.000487733

7.12e−09

7.7e−09

0.000164789

5.99e−09

9.53e−09

5.49e−09

5.98e−09

0.001043229

0.001112721

0.000422596

8.85e−09

6.06e−09

7.6e−09

0.001554513

0.000765996

0.03296623

0.4902875

0.5139048

0.140328

0.08372308

5.46e−09

0.5109099

0.4924102

5.78e−09

0.4752596

0.542402

0.04301769

0.003393955

0.5100441

0.638122

0.1421688

0.489298

0.4820523

0.0522527

0.3197406

0.000886113

0.4859024

0.07696635

0.01888242

0.1368437

0.5242793

0.4783406

0.002005734

0.06929339

5e−05

0.4880754

0.2876339

0.001755258

0.03774911

0.5034051

0.4897468

0.2070344

0.02066268

0.5011217

0.4609162

0.04199897

0.485209

0.513741

0.01070459

0.003405661

0.5062843

0.4675629

0.1710407

0.4565554

0.4601907

0.02003045

0.3514072

0.000966268

0.4904015

0.1089752

0.007862096

7.1e−09

0.5259121

0.0337351

6.76e−09

0.03924932

0.4751373

0.2541942

0.000687939

0.01170031

0.4658

0.478943

0.2232599

0.03182761

5.45e−09

0.4870178

0.5014997

8.2e−09

0.4891228

0.4931225

0.07782229

0.01993104

0.4846743

0.7311413

0.1856893

0.5007941

0.5140195

0.01355505

8.13e−09

0.3549299

0.00110521

0.5078861

0.02944653

0.05954736

0.5503068

0.5184526

0.001374789

5.81e−09

5.42e−09

0.4660618

0.2682517

0.001143864
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ACC1 ACC4 Artery Brain Colon Liver Prostate Skin
Samples

Lo
ci

BBLC1013

Hetero

Mosaic

Ref-homo

Genotype


