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	1
	2
	3
	4
	5
	6
	7
	8
	9
	10

	1. Arnoglossus polyspilus

	2. Arnoglossus polyspilus
	0.004
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	3. F4 (Bothidae)
	0.172
	0.172
	
	
	
	
	
	
	
	

	4. Ammodytoides sp.
	0.266
	0.260
	0.244
	
	
	
	
	
	
	

	5. F37 (Ammodytidae)
	0.262
	0.262
	0.271
	0.140
	
	
	
	
	
	

	6. Diogenichthys laternatus
	0.276
	0.276
	0.300
	0.277
	0.225
	
	
	
	
	

	7. Diogenichthys laternatus
	0.276
	0.276
	0.304
	0.277
	0.225
	0.002
	
	
	
	

	8. F18 (Myctophidae)
	0.263
	0.269
	0.267
	0.253
	0.206
	0.107
	0.104
	
	
	

	9. Cyclothone microdon
	0.285
	0.285
	0.260
	0.299
	0.299
	0.288
	0.288
	0.284
	
	

	10. F36 (Gonostomatidae)
	0.281
	0.288
	0.264
	0.319
	0.337
	0.304
	0.304
	0.275
	0.114
	

	



