Supple table 2 The whole mtDNA sequence analysis of Han HT, Han normotension, Mongolia HT and Mongolia normotension individuals .(The GenBank accession numbers is NC_011137)
	Position
	Amino-acid change
	Gene
	Replacement
	Previously reported
	Previously reported pathological
	[bookmark: _GoBack]disease
	Han HT
	Han nortension
	Mongolia HT
	Mongolia Nortension

	3316
	A-T
	ND1
	G-A
	1
	1
	NIDDM/LHON/PEO
	1
	0
	0
	0

	3338
	V-A
	ND1
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	1

	3358
	A-T
	ND1
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	3386
	I-T
	ND1
	T-C
	1
	1
	MNGIE tissues
	0
	0
	1
	0

	3394
	Y-H
	ND1
	T-C
	1
	1
	LHON/NIDDM/CPTdeficiency/high altitude adaptation
	2
	1
	0
	0

	3395
	　
	ND1
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	3397
	　
	ND1
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	1

	3398
	M-T
	ND1
	T-C
	1
	1
	DMDF+HCM / GDM / possibly LVNC cardiomyopathy-associated
	1
	1
	0
	1

	3402
	　
	ND1
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	3434
	Y-C
	ND1
	A-G
	1
	0
	　
	6
	3
	0
	0

	3435
	Y-Ter
	ND1
	C-G
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	3483
	syn
	ND1
	G-A
	1
	0
	　
	0
	1
	1
	0

	3492
	　
	ND1
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	3497
	A-V
	ND1
	C-T
	1
	1
	LHON 
	0
	2
	0
	0

	3505
	T-A
	ND1
	A-G
	1
	1
	pancreatic cancer cell line, prostate tumor
	0
	0
	1
	0

	3516
	　
	ND1
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	3525
	syn
	ND1
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	3528
	syn
	ND1
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	3535
	syn
	ND1
	T-C
	1
	0
	　
	6
	3
	0
	0

	3546
	syn
	ND1
	C-T
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	3552
	syn
	ND1
	T-A
	1
	0
	　
	1
	0
	4
	4#

	3561
	syn
	ND1
	A-G
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	3571
	L-F
	ND1
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	3593
	V-A
	ND1
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	3606
	syn
	ND1
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	3621
	syn
	ND1
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	3644
	　
	ND1
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	3666
	　
	ND1
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	3687
	syn
	ND1
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	3699
	syn
	ND1
	C-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	3720
	　
	ND1
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	1

	3729
	syn
	ND1
	A-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	3759
	syn
	ND1
	A-G
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	3796
	　
	ND1
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	3816
	syn
	ND1
	A-G
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	2

	3828
	syn
	ND1
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	3834
	syn
	ND1
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	0

	3849
	　
	ND1
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	3882
	syn
	ND1
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	2

	3915
	syn
	ND1
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	3945
	syn
	ND1
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	3970
	syn
	ND1
	C-T
	1
	0
	　
	10
	10
	8
	5

	4000
	I-V
	ND1
	A-G
	0
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	4011
	syn
	ND1
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	4023
	　
	ND1
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	1

	4025
	T-M
	ND1
	C-T
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	4035
	syn
	ND1
	A-G
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	4048
	D-N
	ND1
	G-A
	1
	0
	　
	2
	1
	2
	0

	4071
	syn
	ND1
	C-T
	1
	0
	　
	2
	2
	5
	2

	4071
	Y-Ter
	ND1
	C-A
	0
	0
	　
	18
	15
	5*
	2

	4086
	syn
	ND1
	C-T
	1
	0
	　
	3
	4
	1
	0

	4093
	T-S
	ND1
	A-T
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	1

	4113
	syn
	ND1
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	2
	0

	4136
	Y-C
	ND1
	A-G
	1
	1
	LHON 
	1
	0
	0
	0

	4137
	syn
	ND1
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	4140
	syn
	ND1
	C-T
	1
	0
	　
	7
	1
	1
	1

	4146
	syn
	ND1
	C-T
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	4149
	syn
	ND1
	C-G
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	4164
	syn
	ND1
	A-G
	1
	0
	　
	1
	2
	2
	0

	4200
	syn
	ND1
	A-T
	1
	0
	　
	3
	1
	0
	0

	4203
	　
	ND1
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	4216
	Y-H
	ND1
	T-C
	1
	1
	LHON/Insulin Resistance
	5
	1
	0
	0

	4233
	　
	ND1
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	2

	4248
	syn
	ND1
	T-C
	1
	0
	　
	7
	7
	4
	1

	4254
	　
	ND1
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	4260
	syn
	ND1
	C-A
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	4491
	V-I
	ND2
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	1

	4496
	syn
	ND2
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	4538
	syn
	ND2
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	4553
	　
	ND2
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	4616
	　
	ND2
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	4655
	syn
	ND2
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	4667
	　
	ND2
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	4688
	syn
	ND2
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	1

	4706
	　
	ND2
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	4715
	syn
	ND2
	A-G
	1
	0
	　
	3
	7
	10*
	5

	4722
	T-A
	ND2
	A-G
	1
	1
	endometrial and ovarian tumors
	0
	0
	0
	1

	4727
	syn
	ND2
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	4732
	　
	ND2
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	3

	4767
	M-V
	ND2
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	1

	4793
	syn
	ND2
	A-G
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	4802
	syn
	ND2
	T-C
	1
	0
	　
	6
	3
	0
	0

	4811
	syn
	ND2
	A-G
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	4820
	syn
	ND2
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	3
	2

	4824
	T-A
	ND2
	A-G
	1
	0
	　
	4
	6
	4
	1

	4833
	T-A
	ND2
	A-G
	1
	1
	NIDDM helper mutation; AD, PD 
	1
	5
	6
	1

	4850
	syn
	ND2
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	2

	4853
	syn
	ND2
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	4883
	syn
	ND2
	C-T
	1
	0
	　
	10
	20
	25*
	14

	4895
	syn
	ND2
	A-G
	1
	0
	　
	1
	1
	2
	0

	4904
	syn
	ND2
	C-T
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	4917
	N-D
	ND2
	A-G
	1
	1
	LHON/Insulin Resistance/AMD/NRTI-PN
	1
	0
	0
	0

	4924
	　
	ND2
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	4928
	syn
	ND2
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	4958
	SYN
	ND2
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	1

	4991
	　
	ND2
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	2

	5021
	syn
	ND2
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	5045
	　
	ND2
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	5063
	　
	ND2
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	5100
	syn
	ND2
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	2
	0

	5108
	syn
	ND2
	T-C
	1
	0
	　
	2
	5
	6
	1

	5109
	　
	ND2
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	5120
	syn
	ND2
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	5147
	syn
	ND2
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	3
	3

	5153
	syn
	ND2
	A-G
	1
	0
	　
	1
	1
	3
	0

	5177
	syn
	ND2
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	5178
	L-M
	ND2
	C-A
	1
	1
	Longevity; Extraversion MI/AMS protection; blood iron metabolism 
	10
	20
	22*
	16#

	5186
	　
	ND2
	A-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	5222
	syn
	ND2
	A-G
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	5229
	SYN
	ND2
	C-T
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	5231
	syn
	ND2
	G-A
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	5237
	syn
	ND2
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	0

	5250
	syn
	ND2
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	5262
	　
	ND2
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	2

	5263
	A-V
	ND2
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	5301
	I-V
	ND2
	A-G
	0
	0
	　
	5
	5
	5
	2

	5321
	　
	ND2
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	5351
	syn
	ND2
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	4
	0

	5360
	I-M
	ND2
	C-G
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	5366
	　
	ND2
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	5390
	　
	ND2
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	5417
	syn
	ND2
	G-A
	1
	0
	　
	3
	0
	0
	0

	5426
	　
	ND2
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	5442
	F-L
	ND2
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	2

	5460
	A-T
	ND2
	G-A
	1
	1
	AD/PD 
	2
	1
	5
	0

	5466
	T-A
	ND2
	A-G
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	5471
	syn
	ND2
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	1

	5483
	　
	ND2
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	3

	5913
	D-N
	COI
	G-A
	1
	1
	Prostate Cancer
	6
	3
	0
	0

	5969
	syn
	COI
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	5978
	syn
	COI
	A-G
	1
	0
	　
	6
	3
	0
	0

	6020
	syn
	COI
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	6023
	　
	COI
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	3

	6026
	syn
	COI
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	4
	4#

	6040
	　
	COI
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	1

	6045
	　
	COI
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	6152
	　
	COI
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	6179
	syn
	COI
	G-A
	1
	0
	　
	2
	2
	3
	0

	6191
	SYN
	COI
	C-A
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	6216
	　
	COI
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	6221
	syn
	COI
	T-C
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	6228
	L-F
	COI
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	6248
	syn
	COI
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	6249
	　
	COI
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	6253
	M-T
	COI
	T-C
	1
	1
	Prostate Cancer
	1
	1
	3
	1

	6260
	syn
	COI
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	0

	6302
	syn
	COI
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	6340
	　
	COI
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	6357
	　
	COI
	C-A
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	3

	6365
	syn
	COI
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	6366
	V-I
	COI
	G-A
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	6374
	　
	COI
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	1

	6392
	syn
	COI
	T-C
	1
	0
	　
	21
	18
	10
	4

	6395
	syn
	COI
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	6413
	　
	COI
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	2

	6446
	syn
	COI
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	6452
	SYN
	COI
	C-G
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	6455
	syn
	COI
	C-T
	1
	0
	　
	2
	1
	5
	3

	6464
	syn
	COI
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	6479
	SYN
	COI
	A-G
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	6482
	　
	COI
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	6531
	syn
	COI
	C-T
	1
	0
	　
	2
	2
	0
	0

	6620
	　
	COI
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	6635
	syn
	COI
	T-C
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	6644
	　
	COI
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	6674
	I-M
	COI
	T-A
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	6680
	syn
	COI
	T-C
	1
	0
	　
	1
	1
	2
	0

	6689
	syn
	COI
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	0

	6752
	syn
	COI
	A-G
	1
	0
	　
	3
	5
	0
	1

	6755
	　
	COI
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	6827
	　
	COI
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	6852
	G-S
	COI
	G-A
	1
	1
	colonic crypts
	0
	0
	1
	0

	6881
	　
	COI
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	6902
	syn
	COI
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	6917
	　
	COI
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	2

	6932
	　
	COI
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	6962
	syn
	COI
	G-A
	1
	0
	　
	8
	5
	7
	4

	7028
	syn
	COI
	C-T
	1
	0
	　
	84
	78
	66
	38

	7119
	D-N
	COI
	G-A
	1
	0
	　
	2
	1
	0
	0

	7129
	Y-C
	COI
	A-G
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	7142
	syn
	COI
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	1

	7184
	SYN
	COI
	A-C
	0
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	7196
	syn
	COI
	C-A
	1
	0
	　
	7
	7
	9
	5

	7202
	syn
	COI
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	7223
	syn
	COI
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	7247
	syn
	COI
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	7250
	syn
	COI
	A-G
	1
	0
	　
	8
	1
	1
	0

	7257
	I-V
	COI
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	7325
	syn
	COI
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	7337
	　
	COI
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	1

	7352
	SYN
	COI
	A-G
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	7353
	　
	COI
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	7364
	syn
	COI
	A-G
	1
	0
	　
	6
	3
	0
	1

	7388
	syn
	COI
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	7389
	Y-H
	COI
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	7403
	syn
	COI
	A-G
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	7419
	E-K
	COI
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	1

	7430
	　
	COI
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	7445
	　
	COI
	A-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	1

	7600
	　
	COII
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	7621
	syn
	COII
	T-C
	1
	0
	　
	1
	1
	1
	0

	7642
	syn
	COII
	G-A
	1
	0
	　
	1
	2
	0
	0

	7669
	syn
	COII
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	7674
	　
	COII
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	7684
	syn
	COII
	T-C
	1
	0
	　
	2
	0
	4
	0

	7738
	syn
	COII
	T-C
	1
	0
	　
	2
	0
	1
	0

	7784
	I-V
	COII
	A-G
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	7828
	syn
	COII
	A-G
	1
	0
	　
	6
	8
	2
	1

	7853
	V-I
	COII
	G-A
	1
	0
	　
	1
	3
	4
	2

	7861
	syn
	COII
	T-C
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	1

	7864
	　
	COII
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	7867
	syn
	COII
	C-T
	1
	0
	　
	1
	3
	0
	0

	7910
	　
	COII
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	7912
	syn
	COII
	G-A
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	7948
	syn
	COII
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	7961
	syn
	COII
	T-C
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	7999
	syn
	COII
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	2
	2

	8020
	syn
	COII
	G-A
	1
	0
	　
	6
	8
	6
	5

	8087
	　
	COII
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	8104
	　
	COII
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	8108
	I-V
	COII
	A-G
	1
	1
	SNHL
	2
	2
	0
	0

	8140
	syn
	COII
	C-T
	1
	0
	　
	2
	1
	0
	0

	8149
	SYN
	COII
	A-G
	0
	0
	　
	4
	1
	0
	0

	8200
	syn
	COII
	T-C
	1
	0
	　
	2
	4
	1
	0

	8227
	SYN
	COII
	T-C
	0
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	8245
	syn
	COII
	A-G
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	8251
	　
	COII
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	8256
	V-G
	COII
	T-G
	0
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	8383
	　
	ATP8
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	2

	8392
	syn
	ATP8
	G-A
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	8413
	M-I
	ATP8
	A-T
	0
	0
	　
	4
	0
	0
	0

	8414
	L-P
	ATP8
	C-T
	1
	1
	Longevity 
	14
	27
	16
	15

	8418
	　
	ATP8
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	8433
	I-T
	ATP8
	T-C
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	8443
	　
	ATP8
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	0

	8459
	N-D
	ATP8
	A-G
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	8461
	　
	ATP8
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	8473
	syn
	ATP8
	T-C
	1
	0
	　
	3
	3
	3
	1

	8477
	S-P
	ATP8
	T-C
	1
	0
	　
	2
	2
	0
	0

	8491
	　
	ATP8
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	8503
	syn
	ATP8
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	8512
	　
	ATP8
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	8519
	E-K
	ATP8
	G-A
	1
	0
	　
	3
	2
	0
	0

	8531
	T-A
	ATP8
	A-G
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	8557
	A-T
	ATP6/8
	G-A
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	8563
	SYN
	ATP8
	A-C
	0
	0
	　
	2
	1
	0
	0

	8566
	　
	ATP6
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	8580
	syn
	ATP6
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	8584
	A-T
	ATP6 
	G-A
	1
	0
	　
	11
	10
	13
	6

	8593
	I-V
	ATP6
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	8609
	P-L
	ATP6
	C-T
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	8614
	　
	ATP6
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	8618
	I-T
	ATP6
	T-C
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	8643
	syn
	ATP6
	C-T
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	8654
	I-T
	ATP6
	T-C
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	8655
	　
	ATP6
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	8680
	　
	ATP6
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	8684
	T-I
	ATP6
	C-T
	1
	0
	　
	2
	2
	3
	0

	8701
	T-A
	ATP6
	A-G
	1
	0
	　
	49
	58
	43
	26

	8725
	T-A
	ATP6
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	8753
	　
	ATP6
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	8762
	　
	ATP6
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	8764
	　
	ATP6
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	8772
	　
	ATP6
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	3

	8775
	　
	ATP6
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	8784
	syn
	ATP6
	A-G
	1
	0
	　
	3
	0
	0
	1

	8793
	syn
	ATP6
	T-C
	1
	0
	　
	6
	0
	1
	0

	8794
	H-Y
	ATP6
	C-T
	1
	1
	Exercise Endurance/Coronary Atherosclerosis risk 
	7
	6
	4
	1

	8829
	syn
	ATP6
	C-T
	1
	0
	　
	2
	2
	3
	1

	8856
	syn
	ATP6
	G-A
	1
	0
	　
	5
	0
	1
	0

	8874
	　
	ATP6
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	8877
	syn
	ATP6
	T-C
	1
	0
	　
	2
	0
	1
	0

	8897
	　
	ATP6
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	8928
	syn
	ATP6
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	8929
	　
	ATP6
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	8964
	syn
	ATP6
	C-T
	1
	0
	　
	1
	4
	3
	4

	8994
	　
	ATP6
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	8998
	V-M
	ATP6
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	8999
	　
	ATP6
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	9053
	S-N
	ATP6
	G-A
	1
	0
	　
	3
	3
	0
	0

	9054
	syn
	ATP6
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	1
	0

	9055
	　
	ATP6
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	2

	9071
	　
	ATP6
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	9077
	　
	ATP6
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	4
	0

	9083
	L-P
	ATP6
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	9090
	syn
	ATP6
	T-C
	1
	0
	　
	1
	3
	0
	1

	9091
	T-A
	ATP6
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	9099
	syn
	ATP6
	C-T
	1
	0
	　
	6
	4
	0
	0

	9101
	I-T
	ATP6
	T-C
	1
	1
	LHON
	1
	0
	0
	0

	9109
	I-V
	ATP6
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	9121
	syn
	ATP6
	C-T
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	9128
	I-T
	ATP6
	T-C
	1
	0
	　
	1
	2
	0
	0

	9180
	syn
	ATP6
	A-G
	1
	0
	　
	5
	2
	5
	1

	9181
	S-G
	ATP6
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	9201
	　
	ATP6
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	9242
	　
	COIII
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	9296
	syn
	COIII
	C-T
	1
	0
	　
	1
	3
	3
	4

	9327
	　
	COIII
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	9338
	　
	COIII
	A-T
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	2

	9377
	　
	COIII
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	9380
	syn
	COIII
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	9431
	　
	COIII
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	2

	9461
	syn
	COIII
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	9477
	V-I
	COIII
	G-A
	1
	1
	thyroid tumor
	0
	0
	0
	2

	9494
	syn
	COIII
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	1

	9531
	　
	COIII
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	2

	9536
	syn
	COIII
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	9540
	syn
	COIII
	T-C
	1
	0
	　
	24
	29
	43*
	29#

	9545
	syn
	COIII
	A-G
	1
	0
	　
	1
	1
	5
	4

	9547
	G-E
	COIII
	G-A
	0
	0
	　
	5
	3
	0
	0

	9548
	syn
	COIII
	G-A
	1
	0
	　
	2
	3
	1
	0

	9575
	syn
	COIII
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	3
	1

	9797
	syn
	COIII
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	1

	9804
	A-T
	COIII
	G-A
	1
	1
	pancreatic cancer cell line
	0
	0
	0
	1

	9824
	syn
	COIII
	T-A
	1
	0
	　
	5
	8
	8
	7

	9824
	syn
	COIII
	T-C
	1
	0
	　
	3
	3
	0
	0

	9833
	syn
	COIII
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	2

	9839
	syn
	COIII
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	9856
	I-T
	COIII
	T-C
	1
	0
	　
	2
	2
	0
	0

	9950
	syn
	COIII
	T-C
	1
	0
	　
	5
	6
	3
	1

	9957
	　
	COIII
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	9966
	　
	COIII
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	10028
	　
	ND3
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	10063
	N-I
	ND3
	A-T
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10069
	　
	ND3
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	10086
	N-D
	ND3
	A-G
	1
	1
	Hypertensive end-stage renal disease
	1
	1
	0
	0

	10097
	syn
	ND3
	A-G
	1
	0
	　
	2
	1
	0
	0

	10101
	syn
	ND3
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10166
	syn
	ND3
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10172
	syn
	ND3
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10181
	syn
	ND3
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	3
	1

	10187
	　
	ND3
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	10188
	M-V
	ND3
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10192
	S-F
	ND3
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10208
	syn
	ND3
	T-C
	1
	0
	　
	1
	2
	0
	0

	10211
	syn
	ND3
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	10232
	syn
	ND3
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10237
	I-T
	ND3
	T-C
	1
	1
	LHON
	3
	0
	0
	0

	10289
	syn
	ND3
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	0

	10310
	syn
	ND3
	G-A
	1
	0
	　
	18
	20
	8
	5

	10320
	V-I
	ND3
	G-A
	1
	0
	　
	5
	3
	0
	0

	10325
	syn
	ND3
	G-A
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	10340
	　
	ND3
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	10343
	syn
	ND3
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	10345
	　
	ND4L
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	10364
	syn
	ND3
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10373
	syn
	ND3
	G-A
	1
	0
	　
	2
	0
	1
	0

	10397
	syn
	ND3
	A-G
	1
	0
	　
	9
	9
	4
	2

	10398
	T-A
	ND3
	A-G
	1
	1
	PD protective factor/longevity/altered cell pH/metabolic syndrome/breast cancer risk
	57
	60
	66*
	10#

	10400
	syn
	ND3
	C-T
	1
	0
	　
	16
	56*
	59*
	10#^

	10535
	syn
	ND4L
	T-C
	1
	0
	　
	5
	8
	3
	1

	10586
	syn
	ND4L
	G-A
	1
	0
	　
	5
	8
	3
	1

	10589
	syn
	ND4L
	G-A
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	10602
	T-S
	ND4L
	A-T
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10609
	M-T
	ND4L
	T-C
	1
	0
	　
	8
	7
	5
	4

	10644
	V-M
	ND4L
	G-A
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10646
	syn
	ND4L
	G-A
	1
	0
	　
	7
	1
	4
	1

	10653
	　
	ND4L
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	10677
	　
	ND4L
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	10680
	　
	ND4L
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	10700
	syn
	ND4L
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10724
	syn
	ND4L
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10757
	syn
	ND4L
	C-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10790
	　
	ND4
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	10798
	SYN
	ND4
	A-G
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10810
	syn
	ND4
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10861
	　
	ND4
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	10867
	syn
	ND4
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10873
	syn
	ND4
	T-C
	1
	0
	　
	51
	57
	40
	26

	10876
	　
	ND4
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	10907
	F-L
	ND4
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10908
	F-S
	ND4
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	10915
	syn
	ND4
	T-C
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	10951
	　
	ND4
	C-A
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	10966
	　
	ND4
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	10976
	syn
	ND4
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	2
	3

	10978
	syn
	ND4
	A-G
	1
	1
	bladder tumor
	0
	0
	1
	0

	10993
	syn
	ND4
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11016
	S-N
	ND4
	G-A
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	11031
	　
	ND4
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	11059
	syn
	ND4
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	11061
	S-F
	ND4
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	1
	0

	11087
	　
	ND4
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	11126
	E-K
	ND4
	G-A
	1
	1
	papillary thyroid carcinoma
	0
	0
	0
	1

	11140
	　
	ND4
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	11146
	syn
	ND4
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	1

	11150
	A-T
	ND4
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11151
	A-V
	ND4
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11152
	　
	ND4
	T-C
	　
	　
	　
	2
	0
	0
	1

	11176
	syn
	ND4
	G-A
	1
	0
	　
	3
	0
	0
	0

	11204
	F-L
	ND4
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11215
	syn
	ND4
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	11251
	syn
	ND4
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11253
	I-T
	ND4
	T-C
	1
	1
	LHON; PD
	1
	1
	0
	0

	11260
	syn
	ND4
	T-C
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	11335
	syn
	ND4
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11339
	syn
	ND4
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11365
	syn
	ND4
	T-C
	1
	1
	found in 1 HCM patient 
	1
	0
	0
	0

	11380
	syn
	ND4
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11413
	　
	ND4
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	11423
	　
	ND4
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	11428
	syn
	ND4
	C-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11437
	　
	ND4
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	11440
	syn
	ND4
	G-A
	1
	0
	　
	2
	2
	0
	0

	11447
	　
	ND4
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	11453
	A-T
	ND4
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11467
	　
	ND4
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	4
	1

	11509
	syn
	ND4
	C-T
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	11536
	syn
	ND4
	C-T
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	11617
	　
	ND4
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	2

	11647
	syn
	ND4
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11654
	　
	ND4
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	11662
	　
	ND4
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	11665
	syn
	ND4
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	1
	2

	11674
	　
	ND4
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	11696
	V-I
	ND4
	G-A
	1
	1
	LHON/LDYT/DEAF/hypertension helper mut.
	2
	4
	3
	2

	11719
	syn
	ND4
	G-A
	1
	0
	　
	90
	90
	64
	38

	11746
	syn
	ND4
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11762
	　
	ND4
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	1

	11782
	　
	ND4
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	2

	11812
	syn
	ND4
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11815
	SYN
	ND4
	C-A
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	1

	11864
	syn
	ND4
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11914
	syn
	ND4
	G-A
	1
	0
	　
	4
	2
	5
	5

	11926
	　
	ND4
	A-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	11930
	　
	ND4
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	11939
	syn
	ND4
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11944
	SYN
	ND4
	T-A
	0
	0
	　
	4
	7
	1
	2

	11950
	syn
	ND4
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	11969
	A-T
	ND4
	G-A
	1
	0
	　
	3
	2
	4
	4

	12017
	　
	ND4
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	12026
	I-V
	ND4
	A-G
	1
	1
	DM 
	4
	4
	0
	0

	12046
	SYN
	ND4
	A-T
	0
	0
	　
	1
	0
	1
	2

	12085
	syn
	ND4
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	12091
	syn
	ND4
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	2

	12092
	L-I
	ND4
	C-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	12100
	　
	ND4
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	12338
	M-T
	ND5
	T-C
	1
	1
	DEAF1555 increased penetrance / LHON 
	6
	8
	3
	1

	12358
	T-A
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	3
	4
	0
	0

	12361
	T-A
	ND5
	A-G
	0
	0
	　
	2
	2
	2
	1

	12362
	　
	ND5
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	12372
	syn
	ND5
	G-A
	1
	1
	Altered brain pH 
	2
	2
	3
	2

	12375
	syn
	ND5
	T-C
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	12389
	P-L
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	12397
	T-A
	ND5
	A-G
	1
	1
	PD, early onset
	1
	0
	0
	0

	12405
	syn
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	1
	2
	3
	0

	12406
	V-I
	ND5
	G-A
	1
	0
	　
	8
	5
	5
	4

	12411
	N-K
	ND5
	C-G
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	12414
	syn
	ND5
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	0

	12463
	T-A
	ND5
	A-G
	0
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	12468
	syn
	ND5
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	12528
	　
	ND5
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	12549
	syn
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	7
	1
	1
	0

	12557
	　
	ND5
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	12561
	syn
	ND5
	G-A
	1
	1
	pancreatic cancer cell line
	0
	0
	1
	0

	12630
	syn
	ND5
	G-A
	1
	0
	　
	3
	0
	0
	0

	12633
	syn
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	3
	1

	12651
	　
	ND5
	G-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	12654
	syn
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	12666
	　
	ND5
	A-C
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	12672
	syn
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	3
	2

	12678
	　
	ND5
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	12699
	　
	ND5
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	12705
	syn
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	50
	52
	67*
	11#^

	12759
	　
	ND5
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	3

	12771
	syn
	ND5
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	2

	12811
	Y-H
	ND5
	T-C
	1
	1
	Possible LHON factor 
	1
	2
	2
	0

	12842
	I-T
	ND5
	T-C
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	12882
	syn
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	8
	6
	5
	4

	12906
	　
	ND5
	C-A
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	2

	12940
	　
	ND5
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	1

	13020
	　
	ND5
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	13044
	SYN
	ND5
	C-G
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	13044
	syn
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	6
	3
	0
	0

	13074
	syn
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	1
	2
	0
	0

	13086
	　
	ND5
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	1

	13104
	syn
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	13105
	I-V
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	13135
	A-T
	ND5
	G-A
	1
	1
	possible HCM
	4
	1
	1
	1

	13152
	syn
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	6
	1
	1
	0

	13164
	　
	ND5
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	2

	13209
	syn
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	13260
	syn
	ND5
	T-C
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	13263
	syn
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	3
	1
	5
	4

	13269
	syn
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	13287
	syn
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	13299
	　
	ND5
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	13350
	syn
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	13359
	M-I
	ND5
	G-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	13368
	syn
	ND5
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	1

	13434
	syn
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	13477
	A-T
	ND5
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	13488
	syn
	ND5
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	0

	13500
	syn
	ND5
	T-C
	1
	1
	pancreatic cancer cell line
	0
	0
	0
	2

	13563
	syn
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	1
	1
	4
	1

	13590
	syn
	ND5
	G-A
	1
	0
	　
	2
	0
	4
	2

	13617
	　
	ND5
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	2

	13620
	syn
	ND5
	T-C
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	13626
	syn
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	13681
	　
	ND5
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	13708
	A-T
	ND5
	G-A
	1
	1
	LHON/Increased MS risk/higher freq in PD-ADS
	7
	7
	6
	0

	13711
	non-syn:A-T
	ND5
	G-A
	1
	1
	　
	0
	0
	1
	0

	13718
	S-T
	ND5
	G-C
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	13720
	　
	ND5
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	13734
	　
	ND5
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	13759
	A-T
	ND5
	G-A
	1
	0
	　
	4
	4
	1
	0

	13767
	SYN
	ND5
	C-T
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	13768
	　
	ND5
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	13782
	syn
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	13812
	　
	ND5
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	4
	0

	13833
	　
	ND5
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	13831
	　
	ND5
	C-A
	　
	　
	　
	0
	0
	4
	4

	13862
	N-S
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	13879
	S-P
	ND5
	T-C
	1
	0
	　
	1
	2
	0
	0

	13890
	syn
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	13902
	　
	ND5
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	13928
	S-T
	ND5
	G-C
	1
	0
	　
	21
	19
	8
	5

	13942
	T-A
	ND5
	A-G
	0
	0
	　
	3
	0
	0
	0

	13968
	　
	ND5
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	13993
	　
	ND5
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	0

	14002
	T-A
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	1

	14028
	　
	ND5
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	14053
	A-T
	ND5
	A-G
	1
	1
	prostate tumor
	0
	0
	2
	0

	14063
	　
	ND5
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	14067
	syn
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	14070
	syn
	ND5
	A-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14088
	syn
	ND5
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14097
	syn
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	2
	3
	0
	0

	14100
	syn
	ND5
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14110
	F-L
	ND5
	T-C
	1
	0
	　
	2
	1
	0
	0

	14118
	syn
	ND5
	A-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14122
	I-V
	ND5
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14128
	　
	ND5
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	1

	14133
	　
	ND5
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	2

	14178
	I-V
	ND6
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14200
	　
	ND6
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	14209
	syn
	ND6
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14220
	syn
	ND6
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14233
	syn
	ND6
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14239
	　
	ND6
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	14281
	syn
	ND6
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14287
	　
	ND6
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	14305
	syn
	ND6
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14311
	syn
	ND6
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14314
	　
	ND6
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	14318
	N-S
	ND6
	T-C
	1
	0
	　
	3
	1
	5
	4

	14337
	V-M
	ND6
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14417
	V-A
	ND6
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	14431
	syn
	ND6
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14470
	syn
	ND6
	T-C
	1
	0
	　
	2
	3
	3
	1

	14476
	　
	ND6
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	4
	2

	14502
	I-V
	ND6
	T-C
	1
	1
	LHON 
	5
	1
	1
	0

	14560
	syn
	ND6
	G-A
	1
	0
	　
	1
	3
	0
	0

	14562
	　
	ND6
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	14569
	syn
	ND6
	G-A
	1
	0
	　
	5
	7
	6
	1

	14587
	syn
	ND6
	A-G
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	14605
	syn
	ND6
	A-G
	1
	0
	　
	1
	1
	1
	1

	14668
	syn
	ND6
	C-T
	1
	1
	MDD-associated
	13
	23
	16
	17

	14751
	　
	CYTB
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	2
	0

	14766
	T-I
	CYTB
	C-T
	1
	0
	　
	78
	73
	64
	40#^

	14783
	syn
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	38
	36
	36
	25#

	14790
	N-S
	CYTB
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14793
	　
	CYTB
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	2

	14798
	F-L
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14831
	A-T
	CYTB
	G-A
	1
	1
	LHON
	1
	0
	1
	0

	14848
	syn
	CYTB
	C-T
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	14869
	syn
	CYTB
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14883
	T-I
	CYTB
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	14918
	D-N
	CYTB
	G-A
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	14927
	T-A
	CYTB
	A-G
	1
	0
	　
	2
	1
	0
	0

	14956
	SYN
	CYTB
	T-G
	0
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	14979
	I-T
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	15001
	syn
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15040
	syn
	CYTB
	C-T
	1
	0
	　
	7
	1
	0
	0

	15043
	syn
	CYTB
	G-A
	1
	1
	MDD-associated 
	39
	36
	43
	10

	15071
	Y-H
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	6
	2
	1
	0

	15077
	E-K
	CYTB
	G-A
	1
	1
	DEAF 
	3
	2
	0
	0

	15106
	syn
	CYTB
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15110
	A-T
	CYTB
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15130
	syn
	CYTB
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15139
	syn
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15142
	syn
	CYTB
	C-T
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	15204
	I-T
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	1
	1
	4
	4#

	15217
	syn
	CYTB
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15218
	T-A
	CYTB
	A-G
	1
	0
	　
	8
	1
	1
	2

	15221
	D-N
	CYTB
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15223
	syn
	CYTB
	C-T
	1
	0
	　
	2
	3
	3
	1

	15261
	S-N
	CYTB
	G-A
	1
	0
	　
	1
	2
	0
	0

	15262
	　
	CYTB
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	15284
	T-A
	CYTB
	A-G
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15299
	syn
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15301
	syn
	CYTB
	G-A
	1
	0
	　
	44
	42
	43
	28#

	15314
	A-T
	CYTB
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15316
	　
	CYTB
	A-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	15323
	A-T
	CYTB
	G-A
	1
	0
	　
	2
	3
	1
	0

	15326
	T-A
	CYTB
	A-G
	1
	0
	　
	87
	81
	72
	36

	15346
	syn
	CYTB
	G-A
	1
	0
	　
	3
	4
	0
	0

	15379
	syn
	CYTB
	C-T
	1
	0
	　
	3
	0
	0
	1

	15400
	　
	CYTB
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	2

	15402
	T-I
	CYTB
	C-T
	1
	0
	　
	1
	1
	1
	0

	15422
	　
	CYTB
	A-G
	　
	　
	　
	0
	0
	0
	1

	15427
	syn
	CYTB
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15431
	　
	CYTB
	G-A
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	1

	15440
	syn
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	1
	1
	3
	1

	15448
	　
	CYTB
	C-A
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	1

	15449
	　
	CYTB
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	15452
	L-I
	CYTB
	C-A
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15460
	syn
	CYTB
	C-T
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15470
	　
	CYTB
	T-C
	　
	　
	　
	0
	0
	3
	0

	15475
	syn
	CYTB
	A-G
	1
	0
	　
	1
	1
	0
	0

	15479
	F-L
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15487
	syn
	CYTB
	A-T
	1
	0
	　
	6
	6
	12
	3

	15497
	G-S
	CYTB
	G-A
	1
	1
	EXIT/Obesity
	1
	2
	0
	0

	15499
	　
	CYTB
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	15508
	syn
	CYTB
	C-T
	1
	0
	　
	2
	3
	2
	1

	15509
	　
	CYTB
	C-T
	　
	　
	　
	0
	0
	1
	0

	15514
	syn
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	1
	0
	2
	0

	15535
	N-K
	CYTB
	C-A
	0
	0
	　
	2
	2
	3
	2

	15583
	SYN
	CYTB
	A-G
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15574
	F-F
	CYTB
	C-T
	1
	1
	　
	0
	0
	2
	0

	15607
	syn
	CYTB
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	0
	1

	15622
	syn
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	3
	1
	0
	0

	15662
	I-V
	CYTB
	G-A
	1
	1
	Complex mitochondriopathy-associated
	2
	3
	3
	1

	15670
	H-Q
	CYTB
	T-A
	0
	0
	　
	1
	0
	0
	0

	15671
	M-L
	CYTB
	A-G
	1
	1
	breast tumor
	0
	0
	1
	0

	15672
	M-T
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	2
	0
	1
	0

	15724
	syn
	CYTB
	A-G
	1
	0
	　
	1
	2
	0
	0

	15746
	I-V
	CYTB
	A-G
	1
	0
	　
	1
	1
	1
	0

	15758
	I-V
	CYTB
	A-G
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	0

	15773
	frameshift
	CYTB
	G-A
	1
	1
	breast tumor
	0
	0
	0
	1

	15784
	syn
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	1
	5
	0
	1

	15849
	T-I
	CYTB
	C-T
	1
	1
	breast tumor
	0
	0
	1
	0

	15850
	syn
	CYTB
	T-C
	1
	0
	　
	1
	2
	2
	0

	15851
	I-V
	CYTB
	A-G
	1
	0
	　
	1
	3
	3
	1

	15860
	I-V
	CYTB
	A-G
	1
	0
	　
	2
	0
	0
	0

	15884
	A-T
	CYTB
	G-A
	1
	0
	　
	1
	0
	1
	0


*compared with Han HT; #compared with Han normention; ^compared with mongolia HT

