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TCATTCAAGAGAGT TTGTITTCCGGTAGACCARCCTGIGAGCCGGTTCCCGCGGLAGTICGT
TCATTCAAGAGAGT TTGTITTCCGGTAGACCARCCTGIGAGCCGGTTCCCGCGEEAGTICET

TTCARRTACTGATACGCTAGACAAGCCATTTGAGACAGAGTTCGCGCCTTICTICAGEC
ITCARATACTGATACGCTAGACRAAGCCATTTGAGACAGAGTTCGCGCCTTIICTTICAGET
M

GICATGAGGCGGTGAARAACGTGCAGGAGGTGEATCAGCAGTTGGCTGATCTARACT
v D ¢ ¢ L A D L N L

EE;GTCATGAGGCGGTGEEAAACGTGCEGGAGGTGGATCRGCRGTTGGCTGETCTEEACC 1

5 H E A ¥V E H ¥V Q E

IGAACTCTIGATAATAATCAGAGT GOAGGAGGAAGTACAGCTAGCARAGGGCGCTATATAC

TGALCTCTGATALATAATCAGAGT GLGAGGAGGAAGTACAGCTAGCALRAGGGCGCTATATAC 2

H 5 D W H Q0 5 6 & 6 5 T A 5 E G R X I E
CACCTCACTTAAGGAATAGGLARGCATCTARRAGGATTTTATGGTALAGGCAGTTCAGGST
CACCTCACTTRAAGGAATAGGOLARGCATCTARRAGGATTTTATGGTARAGGCAGTTCAGGGT

F H L B R R E A 5 K &G F ¥ 6 E 6 5§ 53 G W

GEAGTIGTAGTALAGAR R AGEATGCCTACAGCAGTTTITGGATCTCGAGATTCARGAGGAR
GEAGTTGTAGTAARGARAAGEATGCCTACAGCAGTTTIGGAT CTCGAGATTCARAGAGGAR
3 € 5§ K E E D A X 5 § F 6 § R D § R G R

GACCCAGITACTICAGTGATCGAGGAAGTGGATCARAGGGGRAAGGTTIGATGATCGTGGGEE
GACCCAGTTACTICAGTGAT CGAGGARGTGGAT CARAGGLGAAGGTTIGATGATCGIGGEE
E 5§ ¥ F 5 D R 6 5 6 3§ R G R F D DUBRGR

GEAATGAGTGIGARAGGT ITIGGCAGTCGIGGTGACAGARCTGGCTTIGGCAGATTTGAGC
GGAATGAGTGTIGARAGGTITIGGCAGTCGTIGGTGACAGRAACTGGCTTIGGCAGATTTGAGC
KR E € E 6 F &6 5 R 6 DR T G F GG R F E R

GTAGTGGACACAGTCGTIGGIGTGACAAGTCAGATGATGATGACTGGTCARARCCGETTIC
GTAGTGGACACAGTCGTIGEIGIGACAAGT CAGATGATGATGACTGGTCARAARCCGLTTC
5 6 H 5 B W € D E 5 D DD D W 5 E B L E

CACCAAGTGARCGCTTGGAGLAGGAGCTCTITTICTGGAGGARACACTGGGATTAACTTTG
CACCAAGTGRAACGCTTGGAGCAGGAGCTCTTTICTGGAGGARACACTGGGATTAACTTIG
E 5§ E R L E O E L F 5§ 6 6 N T 6 I H F E

AGRAATATGATGATATACCAGTAGAGGTARCCGGCAATALACTGTICCTCCGCACATTGRARR
AGRARTATGATGATATACCAGTAGAGGTARCCGGCAATARCTGTICCTCCGCACATTIGRARR
K ¥ D D I B ¥V E ¥V T G N N € B F H I E 5

GITTCAGCGATGTTIGCARTGOGAGARRATTATTATGGGARRACATTGAGCTTACTCGITACA
GITTCAGCGATGTIGCAATGEGAGARATTATTATGEGGARACATTGAGCTTACTCGTITACA
F 5§ D v A M 6 E I T M 6 B I E L T R ¥ T

CACGTCCTACTCCAGTGCARARAACATGUCATTCCCATTATTAARAGARRARAARGGGACCTGA
CACGTCCTACTCCAGTGCARRARACATGCCATTCCCATTATTARAAGARAARACGGGACCTGA
B B T B ¥V 0 K H A T B I I E E K R DIL M

IGGCCIGIGCCCAGRACAGGGTCTGGGAARAACTGCAGCATTICTITTIGCCCATCTTGAGTC
IGGCCIGIGCCCAGACAGGGTCTGGGAARAACTGCAGCATTICTITTIGCCCATCTTGAGTC
A € A 0 T 6 5 6 K T A A F L L B I L 5 0O

AGATTTATACAGATGGICCAGGCGAGGCTTTGARAAGCTOTGARGGARAGTGGARGETATG
AGATTTATACAGATGGICCAGGLGAGGCTITGAAAGCTGTGARGEARRGTGEAAGGTATG
I ¥ T bD G B G E A L K A ¥V K E S G R Y G

GACGCCGTAARCAGTATCCARTCTCCTIGGTITTAGCCCCAACAAGAGAGTTGGCTGTAC
GACGCCGTARACAGTATCCARTCTCCTIGGTTITAGCCCCARCARGAGAGTTGGCTGTAC
B R E O ¥ B I 5 L V L A P T B E L A ¥ 0O

AGATCTATGAGGARAGCCAGGAA A TTTTCATACCGGICTCGAGTICTICCTIGIGTIGGTAT
AGATCTATGAGGARAGCCAGGRAARATTTTCATACCGGICTCGAGTICTICCTIGIGTGGTAT
I ¥ E E A R E F 5 ¥ R 5 R ¥V L B € ¥V ¥V X

ACGOLIGGIGCIGATATIGGTCARCAARTTCGAGACTTAGARCGTGGATGTICACTIGTITIOG
ACGGIGGIGCTGATATIGGTCARCARATTCGAGACTTAGARACGTGGATGTICACTTGTTIGE
¢ 6 A D I G ©Q © I B D L E R 6 € HL L ¥

IGGCCACTCCAGGACGCCTGETGGATATGATGEAARGELGGRAAAGATTGGETTAGATTTCT
IGGCCACTCCAGGACGCCTGLTGGATATGATGGALAGGGGARAGATTGGGTITAGATTTCT
A T P 6 R L VvV D M M E R G E I G L D F C

GCAA A TACTTGEIGI TGGATGARGCTGATAGGATGCTGGATATGGLATTTGAACCTCAGA
GCRAAATACTTIGGIGI TGGATGARGCTGATAGGATGCTGGATATGGLATTTGARCCTCAGA
K ¥ L v L D E A D R M L D M G F E EF Q0 I

TACGTCGTATAATTGAACARGACACTATGCCACCARAGGGTIGTTICGCCATACCATGATGT
TACGTCGTATAATTGAACAAGACACTATGCCACCARAGGGTGTTCGCCATACCATGATET
B R I T £E O DT M B B E G ¥V B HTMMF

ITAGTGCTACTTTTCCTAAGGARR T TCAGATGETIGCTCGIGATITCTTGGATGAATATA
ITAGTGCTACTTTTCCTAAGGARATTCAGATGCTIGCTCGTIGATTITCTTIGGATGARATATA
5 A T F P E E I O M L A B D F L D E XY I

ICTTICTGGCCGTAGGTAGAGTIGGCICTACCTICTGAGAACATCACACARAAACGTAGTTT
ICTTICTGGCCGTAGGTAGAGTTGGCTICTACCTICTGAGAACATCACACARRARAGTAGTTT
F L A VvV 6 R ¥ 6 5 T 5 E N I T Q K V ¥V W

GGGTGLAAGAGGCAGACRRACGEGTCATTITCTGCTIGATCTCTTARATGCARCAGGGACAG
GEGTGEAAGAGGCAGACARMCGLTCATITCTGETIGATCTCTTAAATGCARCAGGGACAG
v E E A D K B 5 F L L D L L N aA T G T D

ATTCACTGACTTTAGTTITTIGTGGAGACAAARRAGGGEGGETGATICTTITGGAGGATTTCET
ATTCACTGACTTTAGTTTITIGTGGAGACAR AL AGGGGGCTGATICTTITGGAGGATTTICT
3 L T L ¥ F ¥ E T K K &6 A D 5 L E D F L

TATACCATGAAGGATATGCTIGTACARGTATCCATGGAGACCGATCACAGAGAGATAGAG
TATACCATGAAGGATATGCTIGTACARGTATCCATGOAGACCGATCACAGAGAGATAGAG
Y H E 6 ¥ A € T 5 I H 6 D R 5 Q0 B D R E

AGGAAGCACTICATCAGTTCCGCTCAGGARRRAAGCCCAATTCTAGTGGCTACTGCIGIOG
AGGAAGCACTTCATCAGTTCCGCTCAGGAARAAGCCCARATTCTAGTGGCTACTGCTIGTIGE
E A L H Q F B 5 6 K 5 B I L Vv aA T A ¥V A

CAGCAAGAGGACTAGACATTTCARATGTGAAACATGTCATCAATTITIGATTTGCCAGETG
CAaGCAAGAGGACTAGACATTTCARATGTGALACATGTICATCAATTTIGATTTGCCAGGTIG
A R 6 L D I 5 N ¥ K H VYV I N F DL EB G D

ATATTGAGGRAATATGTACATCGGATTGGCCGTACAGGACGTGTAGGARACCTIGGICTIG
ATATTGAGGRAATATGTACATCGGATTGGCCGTACAGGACGTGTAGGARACCTIGHGICTIG
I E E ¥ v H R I 6 R T 6 R ¥V 6 N L 6 L A

CCRACCTICATTITICAATGARAGALATATARATATCTCARRRAGATTTGTTIGGATCTICTIG
CCACCTCATTTTICAATGAARGARATATARATATCTCARARGATTTGTTGEGATCTICTTG
I 5§ F F N E B N I W I 5 K D L L D L L ¥

ITGAAGCCARRCARGARGTGCCATCTTIGGTITAGARRACATGGCTTATGAACACCACTATA
ITGARGCCARRCARGARGTGCCATCTIGGTTAGRARRACATGGCTTATGARCACCACTATA
E & E O E ¥V P 5 W L E B M A ¥ E H H Y K

AGAGTAGC AR TCGIGGCCGIICTAGGAGATTCAGTGGAGGCTTIGGIGCCCGIGATTATC
AGAGTAGCARATCGIGGCCGTIICTAGGAGATTCAGTGGAGGCTTIGGIGCCCGIGATTATC
35 5 N R 6 R 5§ R B F 5 6 6 F 6 A R D X R

GACARAGTAGCAGTICTIGGCAGT I TCAGCTATAGTAGTGGTCGTGCAGGCAGCAGCCGLA
GACAARAGTAGCAGTTCTGGCAGT TTCAGCTATAGTAGTGGTCGTGCAGGCAGLAGCCGCA
Q 5 5 5 § 6 58 F 585 ¥ 5§ 8 6 R A G 5 5 R 5

GTGGTGGAGGTGCTCATGGCAGCAGCAGAGGATTTGGTGCAGCTRBEGGCTATGGAGGET
GIGGIGGAGGIGCTCATGGCAGCAGCAGAGGAT TTGGIGGAGGTE = GGCTATGGAGGCT
& 6 6 A H 6 5 5 R 6 F 6 6 & 5 6 ¥ 6 6 F

ICTACAGTAGTGARAGGATATGGCGGARATTACAGCTCTCAGGEGGEGTIGACTGGTGGGGEA

ICTACAGTAGTGARAGGATATGGCGLARATTACAGCTCTCAGGGGLTTIGACTGGTIGGGECA 2

¥ 5§ 5§ E 6 ¥ 6 G KR ¥ 5 5§ 0 6 ¥ D W W G K

AC.;TCT GCTTICCAGCCAAGTCACTTALRLARRAGCTACALTGGARACCACATGTAR
AC

=

CTTTGCCAGATTGTTTTGTGTATAAAGGAGATCTIGTAGTGCATTACCCATAGTGATTCET

ITCIGCTTTCCAGCCAAGTCACTTAARAARRAGE TACAATGEAARCCACA————— 2
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