Table S1. mtDNA super-haplogroup U frequencies of European populations

Number of
POPULATION HAPLOGROUP samples
U* (Ul |U2 |U3 |U4 |U5 U6 |U7 |U8 |K N
ALBANIAN 2 %8> 0.00| 096| 0.00| 096 | 4.81 577 | 0.00| 0.00| 0.00| 4.33 208
AUSTRIAN ™8 080| 0.80| 1.88| 1.07| 456| 885| 0.00| 0.00| 0.27 8.04 373
BASQUE * & 11.19.23 35,92, 97 025| 0.00| 0.68| 0.17| 0.85| 15.35| 0.25| 0.08| 059 | 4.33 1179
BELARUSIAN % 446 | 028 | 1.11| 167 | 2.79| 11.14| 0.00| 0.28| 0.00 3.34 359
BOSNIAN & HERZEGOVINIAN 3% >4 ©7.102 0.00| 066| 1.33| 053 | 5.19 7.18| 0.13| 0.66| 0.27 6.12 752
BULGARIAN '8 49 020 1.31| 1.20| 2.11| 382| 7.03| 000| 0.70| 0.40| 592 996
CZECH 77 97,110,112 446| 0.00| 068| 1.08| 1.49| 9.05| 0.00| 0.27| 041| 4.05 740
DANISH 6% 769,97 0.00| 0.04| 1.83| 0.89| 281 | 7.93| 009| 013| 040| 753 2244
ENGLISH %1 88.%.97 0.00| 0.00| 058| 0.88| 2.05| 7.02| 000| 0.00| 029| 6.14 342
ESTONIAN 57 9799100 1.13| 0.00| 1.13| 0.75| 526 | 1353 | 0.00| 0.00| 0.00| 1.88 266
FINNISH 5% %6 72,96,99 1.40| 0.13| 051| 0.00| 1.14| 2157 | 0.00| 0.38| 0.38| 4.06 788
FRENCH 8 3035959798 029 | 007 | 151| 1.00| 244| 939| 0.22| 0.07| 0.72 8.96 1395
GREEK 3475397 038| 1.72| 076 | 2.87| 344| 497| 0.38| 038| 0.00| 4.97 523
CROATIAN " %54 102 000| 1.15| 2.30| 1.48| 2.46 8.87| 0.16| 0.33| 0.33 5.09 609
IRISH "%’ 0.33| 0.00| 1.33| 1.00| 1.33| 8.33| 0.00| 0.00| 0.00| 12.00 301
ICELANDIC %99 0.00| 0.00| 0.00| 2.24 | 2.46 7.61| 0.00| 0.00| 0.00 7.16 447
ITALIAN %712 17.21,32,33,36,74,77,81, 97,104, 105,109 '\ " 0 11 | 104 | 1.71| 2.45| 1.71 599 | 0.45| 059 | 0.33 6.99 2690
CORSICAN ¥ 97111 0.00| 0.00| 0.82| 0.00| 0.82 574 | 0.00| 000| 1.64| 8.20 122
LATVIAN > % 097 | 0.00| 363| 218| 9.20| 10.17| 0.00| 0.00| 0.00 2.42 413
LITHUANIAN °%° 1.17 | 0.00| 0.00| 1.17| 3.79| 10.79| 0.00| 0.00| 058 1.75 343
HUNGARIAN “ 1% 1.28 | 0.32| 0.96| 064 | 321 7.05| 0.64| 032 0.32 5.77 312




MACEDONIAN *2 %54 115 123 ] 1.23| 1.98| 1.23| 3.21 765| 0.00| 0.00| 0.00| 469 405
GERMAN ® 14 3135 45,62, 87,91, 96, 97, 106 050 | 029 | 0.71| 1.43| 3.07 8.21| 0.00| 0.14| 0.29 6.07 1401
NORWEGIAN ** 798497 0.32| 016| 000| 1.27| 2.70| 1176 | 0.00| 0.00| 0.32 5.72 629
POLISH 3 % 7597 0.08| 047 | 1.09| 093 | 481 | 11.09| 0.00| 0.16 | 0.78 3.95 1290
PORTUGUESE *® 2% 374,886, 92,9 068 | 0.00| 1.37| 093] 155| 6.96| 1.99| 0.06| 000| 5.3 1610
ROMANIAN *2 %97 092 | 0.00| 092| 092 3.69 8.00| 0.00| 0.00| 0.31 5.54 325
RUSSIAN 10: 3852 65, 66, 68,78, 80, 97 070 | 0.38| 1.08| 0.76 | 419 | 1048 | 006 | 0.25| 0.83| 4.19 1575
SARDINIAN 2323497 0.00| 2.79| 0.00| 1.40| 0.47| 860| 1.40| 0.00| 0.00| 5.81 430
SLOVAK & 0.34| 052| 0.86| 0.86| 551 | 10.84| 0.00| 0.17| 052| 3.79 581
SLOVENIAN °©7102 116,117 000| 1.10| 261 | 1.92| 2.88| 10.16| 0.14| 0.00| 027 | 591 728
SICILIAN '7-8197.113 000| 1.07| 054| 161| 080| 3.49| 054| 1.07| 0.27 7.51 373
SERBIAN 1 #26,39.54,114 045| 045| 1.58| 0.90| 6.11| 6.79| 0.00| 0.68| 045| 543 442
SCOTISH 0.00| 0.33| 067| 1.50| 1.92| 7.33| 0.00| 0.08| 025| 8.75 1200
SPANISH > 820.23,24,32,35,37,43,58,63,82,89.92. 101 | 058 | (0,10 | 0.97 | 1.10| 1.79 8.64| 1.62| 0.06| 0.29 5.91 3080
SWISS % 0.00| 0.00| 0.88| 0.88| 3.07| 7.02| 0.00| 0.00| 0.00| 5.26 228
SWEDISH °* 57 0. 100,107 094 | 042| 083] 062| 3.22| 11.75| 0.00| 0.21| 0.42 7.59 962
TURKISH '8 22 27 48.73,96,97, 103 072| 271 | 126| 343| 2.89| 487| 0.00| 036| 054| 5.23 554
UKRAINIAN 7593 0.00| 000| 153| 1.02| 561 | 10.46| 0.00| 000| 0.26| 4.97 784
WELSH * 0.00| 0.00| 0.00| 0.00| 000| 435| 000| 0.00| 000| 7.61 92
VLACH * 0.00| 1.14| 0.00| 1.71| 229 | 10.86| 0.00| 0.00| 000| 5.71 175
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