Supplementary Table 1. Microsatellite loci, chromosome location (Chr), PCR information and number of alleles (A) of 28 loci across the Piedmont indigenous breeds
	Locus
	Chr
	Multiplex
	Annealing (°C)
	Size range (bp)
	A

	ADL0268
	1
	1
	60
	104-116
	5

	MCW0248
	1
	1
	60
	215-223
	3

	LEI0094
	4
	1
	60
	241-283
	15

	ADL0278
	8
	1
	60
	112-125
	11

	MCW0216
	13
	1
	60
	141-149
	6

	MCW0034
	2
	2
	60
	212-244
	14

	MCW0222
	3
	2
	60
	220-228
	5

	MCW0081
	5
	2
	60
	114-136
	6

	MCW0069
	26
	2
	60
	158-174
	7

	MCW0111
	1
	3
	60
	98-112
	5

	LEI0166
	3
	3
	60
	356-366
	6

	MCW0016
	3
	3
	60
	162-206
	9

	MCW0037
	3
	3
	60
	154-158
	3

	LEI0192
	6
	4
	58
	245-425
	22

	MCW0014
	6
	4
	58
	162-182
	6

	MCW0183
	7
	4
	58
	296-326
	9

	ADL0112
	10
	4
	58
	122-132
	5

	MCW0020
	1
	5
	62
	179-185
	4

	MCW0104
	13
	5
	62
	190-226
	13

	MCW0098
	4
	6
	60
	263-265
	2

	MCW0078
	5
	6
	60
	135-143
	5

	MCW0067
	10
	6
	60
	176-186
	6

	MCW0330
	17
	6
	60
	260-290
	4

	MCW0206
	2
	7
	58
	223-239
	7

	MCW0103
	3
	7
	58
	262-270
	3

	LEI0228
	2
	8
	62
	163-489
	27

	MCW0080
	15
	8
	62
	265-277
	4

	LEI0258
	16
	8
	62
	195-445
	28


 


Supplementary Table 2. Matrix of FST (above the diagonal) and Reynolds genetic distance (below the diagonal) between the breeds and the commercial lines over the 24 loci shared with Ceccobelli et al. (2015)
	[bookmark: _GoBack]Breed
	LB
	MD
	SA
	BPC
	BPST
	BS
	BR
	EK
	HL
	ISA

	LB1
	−
	0.210
	0.225
	0.135
	0.159
	0.155
	0.206
	0.269
	0.267
	0.272

	MD2
	0.246
	−
	0.320
	0.189
	0.211
	0.209
	0.207
	0.298
	0.286
	0.297

	SA3
	0.264
	0.392
	−
	0.155
	0.159
	0.152
	0.223
	0.256
	0.258
	0.253

	BPC4
	0.151
	0.217
	0.174
	−
	0.032
	0.070
	0.111
	0.156
	0.157
	0.159

	BPST5
	0.180
	0.244
	0.177
	0.036
	−
	0.066
	0.128
	0.183
	0.188
	0.189

	BS6
	0.170
	0.248
	0.152
	0.081
	0.077
	−
	0.117
	0.151
	0.160
	0.156

	BR7
	0.240
	0.236
	0.256
	0.121
	0.140
	0.124
	−
	0.188
	0.184
	0.195

	EK8
	0.315
	0.350
	0.303
	0.169
	0.202
	0.166
	0.204
	−
	0.067
	0.030

	HL9
	0.319
	0.337
	0.312
	0.172
	0.210
	0.180
	0.200
	0.075
	−
	0.058

	ISA10
	0.321
	0.353
	0.296
	0.175
	0.211
	0.172
	0.218
	0.034
	0.066
	−

	FST11
	0.211
0.0166
	0.248
0.0161
	0.222
0.0181
	0.129
0.0157
	0.146
0.0190
	0.137
0.0144
	0.173
0.0134
	0.178
0.0282
	0.181
0.0257
	0.179
0.0286

	Reynolds11
	0.245
0.0209
	0.291
0.0206
	0.258
0.0247
	0.144
0.0175
	0.164
0.0214
	0.152
0.0166
	0.193
0.0163
	0.202
0.0336
	0.208
0.0314
	0.205
0.0332



1Livornese Bianca. 2Modenese. 3SASSO. 4Bionda Piemontese Cuneo. 5Bionda Piemontese Standard. 6Bianca di Saluzzo. 7Broiler. 8Eureka. 9Hy-Line. 10ISA Brown. 11Average and standard error.
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