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S. roseirectus

S. xanthochromogenes

S. alboverticillatus/griseocarneus

S. tsukubensis

S. liangshanensis

Streptomyces sp. A2-16

S. globosus

Streptomyces sp. WAC 01529

S. cyaneogriseus/leeuwenhoekii

S. albus/baarnensis/griseus

Streptomyces sp. NA02950

S. flavovariabilis/hawaiiensis/variegatus

S. venezuelae

S. olivoreticuli

S. canarius/corchorusii/hygroscopicus/olivaceoviridis

Streptomyces sp. BH-MK-02

S. finlayi

S. olivaceus

Streptomyces sp. P3

S. xiamenensis

S. cyanogenus

S. autolyticus/malaysiensis/solisilvae

S. albulus

S. genisteinicus

S. cinerochromogenes

S. chartreusis

S. actuosus/griseosporeus

S. seoulensis

Streptomyces sp. YPW6

S. canus

S. bobili/galilaeus

S. calvus

S. iakyrus/qaidamensis/violaceochromogenes

S. glaucescens

S. lydicus

S. durmitorensis

S. gossypiisoli/spinoverrucosus

S. fradiae/xinghaiensis

S. arboris/cyaneofuscatus

S. nojiriensis

S. collinus

Streptomyces sp. CRXT-Y-14

S. vinaceus

S. dangxiongensis

Streptomyces sp. ST13-2-2

S. lavendulae

S. cacaoi

S. aureoverticillatus/lasiicapitis

S. phaeoluteigriseus

Streptomyces sp. MA3_2.13

S. bathyalis

S. pactum

S. panaciradicis

S. bingchenggensis

S. qinzhouensis

S. lateritius

S. armeniacus

S. libani/lydicus

S. roseochromogenus

S. alfalfae/fradiae

S. pluripotens

S. cyaneochromogenes

Streptomyces sp. SirexAA-E

S. amritsarensis

S. phaeolivaceus

S. griseochromogenes

Streptomyces sp. JB150

S. ferrugineus

S. tendae

S. fodineus

S. venezuelae

S. filamentosus/globisporus

Streptomyces sp. SCUT-3

S. gilvosporeus/natalensis

S. cadmiisoli

S. collinus/incarnatus

S. achromogenes/eurythermus/lavenduligriseus/rubradiris

S. yangpuensis

S. glebosus/lydicamycinicus/platensis

S. rimosus

S. tricolor

S. fungicidicus

Yinghuangia

S. mobaraensis

S. bellus/coeruleorubidus

S. venezuelae

Streptomyces sp. 135

Streptomyces sp. DSM 40750

Allostreptomyces

Streptomyces sp. Tu6071

S. griseorubiginosus

Streptomyces sp. V17-9

Streptomyces sp. Go-475

S. harbinensis

S. botrytidirepellens

S. anulatus

S. lavendulae/virginiae

S. diastaticus/gougerotii/griseus/rutgersensis

S. niveus

S. griseoviridis

S. tauricus

Streptomyces sp. NA04227

S. odonnellii

S. kanasensis

S. dengpaensis

S. chromofuscus

S. albidoflavus/albus/koyangensis/sampsonii/violascens

S. lavendulae

S. gardneri

S. ambofaciens

S. cattleya

S. venezuelae

Streptomyces sp. WAC 01438

S. fagopyri

S. lunaelactis

S. lincolnensis

S. cavourensis

S. aurantiacus

S. capitiformicae

S. albulus/noursei

S. formicae

S. nitrosporeus

S. alboniger

Streptomyces sp. 3214.6

S. subrutilus

S. bikiniensis/cinereoruber

S. albireticuli

Streptomyces sp. HM190

S. scabiei

S. griseofuscus/murinus/rochei

Streptomyces sp. YIM 121038

S. spirodelae

S. kanamyceticus

Streptacidiphilus

S. albus/physcomitrii

S. venezuelae

S. venezuelae

S. exfoliatus

S. fradiae/rubrolavendulae

S. hundungensis

Streptomyces sp. GQFP

S. griseus

S. niveus

Streptomyces sp. NBC00162

S. mirabilis

S. alboviridis/fulvissimus/luridiscabiei/microflavus

Streptomyces sp. ZYC-3

Streptomyces sp. C8S0

S. decoyicus/hygroscopicus

S. goshikiensis

S. melanosporofaciens/violaceusniger/yatensis

S. katrae

S. abikoensis/luteoverticillatus

S. chartreusis

S. albus/graminis

S. californicus/violaceoruber

S. niveiscabiei

S. griseus

S. clavuligerus

S. spectabilis

S. avermitilis

Streptomyces sp. MG62

Streptomyces sp. S4.7

S. parvulus

S. incarnatus/puniciscabiei

S. viridosporus

S. vietnamensis

S. atratus

S. coelicoflavus
S. coelicolor/lividans

S. prasinus

S. paludis

S. mobaraensis

Streptomyces sp. SAT1

S. marincola

S. antibioticus

S. nigra
S. asoensis

S. griseolus/halstedii

S. chattanoogensis/lydicus

Streptomyces sp. MG28

S. gobiensis

S. bauhiniae/seoulensis

Streptomyces sp. WAC 06738

S. antibioticus/aquilus

S. auratus/sioyaensis

S. fildesensis

S. nodosus

S. rectiverticillatus/roseifaciens

S. deccanensis

Streptomyces sp. HP-A2021

Embleya

S. pristinaespiralis

Streptomyces sp. M2

S. inhibens

Streptomyces sp. BHT-5-2

Streptomyces sp. CA-210063

S. tirandamycinicus

Streptomyces sp. GS7

S. massasporeus/tuirus

S. ficellus

S. spongiicola

S. spinosus

S. buecherae

S. peucetius/xantholiticus

Streptomyces sp. MST-110588

S. misionensis

S. tsukubensis

Kitasatospora

S. avidinii/flavovirens/microflavus/[Kitasatospora] papulosa

S. musisoli

S. formicae

S. caniscabiei

Streptomyces sp. TN58

S. virginiae

S. venezuelae

S. angustmyceticus

S. geysiriensis/plicatus/vinaceusdrappus
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