Name

Sequence (5'to 3")

For strain construction

0OIG0001
0OI1G0002
OI1G0374
0IG0430
01G0431
01G0434
0I1G0439
01G0442
01G0462
OIG0464
O1G0466
OI1G0467
0I1G0468
01G0475
01G0476
oI1G0477
01G0478
01G0479
01G0480
01G0481
01G0482
01G0487
01G0488
0O1G0491
01G0492
0I1G0493
01G0494

AAATGGCAATCTGAGCCTGGATTGGTTGAATCTGAATTTACGGATCCCCGGGTTAATTAA
CATGGAAAGAAGCGAGTACTTTTTTTTTTTGGGGGATCTAGAATTCGAGCTCGTTTAAAC
CGGGATCCACCTCGATGACACCGATACT
GATATATATATACATTGTACACGGTGCACGGTAGTGAACATAACTGAATTCGAGCTCGTTTAAAC
TAAATTCAAGTCCGGGTCGAGGTTCGGGACTCTGTTCGTGCTCATTTTGAGATCCGGGTTTTTTC
CCTAATTTTCTGGACACTTCCTGCTCGTCCTCCTTCGATGACCAACGGATCCCCGGGTTAATTAA
TAAATTCAAGTCCGGGTCGAGGTTCGGGACTCTGTTCGTGGCACTGAGCAGCGTAATCTG
CGGAATTCAAAGCTGGAGAACGTTTCCG
ACTTCCTGCTCGTCCTCCTTCGATGACCACTTTATTTTCACCAATCGGATCCCCGGGTTAATTAA
TCCTTCGATGACCACTTTATTTTCACCAATAACTTACCATTTTTACGGATCCCCGGGTTAATTAA
TTTATTTTCACCAATAACTTACCATTTTTAAATAATAATAGCATTCGGATCCCCGGGTTAATTAA
AACTTACCATTTTTAAATAATAATAGCATTAATAATAATCATAGTCGGATCCCCGGGTTAATTAA
AATAATAATAGCATTAATAATAATCATAGTCATAATAGTAGTCATCGGATCCCCGGGTTAATTAA
CGGAATTCACAACCCTGTCTCTGCACAA
GGGTAAAAGATGTTAATTAAAGACATAGTTATGTTCACTACCGTGC
TCCAGATTACGCTGCTCAGTGCAGCACGAACAGAGTCCCGAAC
AACTGCAGAGCCGAAGATTGCACAGAAG

CGGAATTCGGTGCACGGTAGTGAACATA
GTAAAAGATGTTAATTAAAGACATTATGCGGTTAATTCGATG
CAGATTACGCTGCTCAGTGCCAACATTCTAACTCTATTATG
AACTGCAGTGGAAAGACGTGCGGTTATG
ACCATTTTTAAATAATAATAGCATTACAAACGCAAACACAAACACAAACACAAGTGCAAGTACAAACACCAATAG
TGTTTGTGTTTGTGTTTGCGTTTGTAATGCTATTATTATTTAAAAATGGTAAGTTATTGGTGAAAATAAAGTGGT
GTTGTGTAACCCGGACCAGA

GGGGATCCGTCGACCTGCAGCGTCAGGTGGTACTGTAAGT
CGAGCTCGAATTCATCGATGATCCTACAACTAAGAAATTA

ACGTAAAGCGAAACGAGCTG

For RACE PCR

GAT1-08
OA429

OI1G0372
OIG0373
OIG0374
OIG0375
OIG0376
OIG0377

P-Gat1-O10
P-Gatl-O18

P-Gatl-O2

TGGAAAGACGTGCGGTTATG
TTATGGACTTCTCCGCCTCG
CTGATCTAGAGGTACCGGATCCTTTTTTTTTITTTTTTITTTVN
CTGATCTAGAGGTACCGGATCC
CGGGATCCACCTCGATGACACCGATACT
CGGAATTCACTCGAGCGCCCAGAAAATA
CGGAATTCTATTTTCTGGGCGCTCGAGT
CGGAATTCATGCTCCAACTGCACAACCT
[Phos]GGAAGTGTCCAGAAA

[Phos]GCCGAAGATTGCACA

[Phos]GTCTGAGTGCACAAT

For gPCR and Northern probe synthesis

DAL5-0O1
DAL5-02
DAL5-03
DAL5-O4
DAL5-05
DAL5-06
DAL5-O7
DAL5-0O8
GAT1-01
GAT1-02
GAT1-03
GAT1-0O4
GAT1-0O7
GAT1-08
GAT1-09
GAT1-010
GAT1-012
GAT1-013
GAT1-015
GAT1-O16
GAT1-017
GAT1-018
GDH2-0O1
GDH2-02
GDH2-03
GDH2-04
GDH2-05
GDH2-0O6
HTT1-1
HTT1-3
MYC-0O3
MYC-O4

T7-GAT107
T7-GAT1010

TTCGAATGCTTCCCTAGACG
CTTCATGGCCTCATCAACCT
GCCCGGTACAGTTCATTTTC
GCGCAACCTAAAAGTACTCT
ACAGGTGCTGTTGAATTGGT
CCCTAACATGCAGCTAGCAA
TTGGCAGGACCACAAACCTT
TCGGCAGCTATCTTATCACG
ACCTCGATGACACCGATACT
AGCAGGTCTGAGTGCACAAT
TTCCGAAGATTGCCTCACCT
AAAGCTGGAGAACGTTTCCG
ACTCGAGCGCCCAGAAAATA
TGGAAAGACGTGCGGTTATG
TCAGACCTGCTCAACGACAT
GAGCAGGAAGTGTCCAGAAA
AAGCCTTTGGACTCCGCAAT
TCAACCAATCCAGGCTCAGA
ATGCTCCAACTGCACAACCT
AACGACAGAGGCCTTGTGAC
AGAAACCCCTCCCCATCTAT
AGCCGAAGATTGCACAGAAG
CCCGACGATTTGATCGAACA
TAGCCTTGGCTGAATTCCGT
TGGAAGTGTTGGCCTCACTA
CGTACGACTTGTACAACGCA
ATTGGCCTCTACTCAGCAAC
AGGCGACAAATGTCTGGTCA
AAACAGCAAGAAAGTCCACTGG
ACCTCTTAATCTTCTAGCCAAC
ACGGACTCGACGGTGAACAAAA
CCGTTCAAGTCTTCCTCGGAGATT
CTAATACGACTCACTATAGGGAGAACTCGAGCGCCCAGAAAATA
CTAATACGACTCACTATAGGGAGAGAGCAGGAAGTGTCCAGAAA




