 Sequences (PCR cloned) relate to the Papaya genome sequence gene models

>CpEIN2 PCR cloned GenBank: KF709946.1
[bookmark: _GoBack]ATGGAAGCTGAGACTCTAAACGTTAACGAGCGGCTAGGTCTTCTTCACCGGCTACGTCCTTCTCTGGCACCTGTGCTTCTTATCGCAATTGGATATGTAGACCCAGGGAAGTGGGTGGCAACTGTAGAAGGGGGTGCCCATTTTGGGATTGATCTGGTGGCGCTAATGCTTCTTTTCAATTTTGCTGCCATTTTGTGTCAATATGTGTCGGCACAAATAAGTGTTGTCACTGGCAGAGATCTAGCTCAGATTTGCAGGGATGAGTATGACAAATGTACATGCATGTTCTTAGGAATTCAGGCTGAGCTTTCTGCTATCACATTGGACCTCACCATGGTTTTGGGCATTGCCCATGCACTTAATCTTCTACTTGGGGTGGATTTATCTACTGGTGTTTTTGTAGCTGCCATTGATGCTGTTTTGTTTCCCATTTTTTCCACCCTCTTGGAGAATCACACTGCAAATGTCATGTGCATTTGCTTGGCAGGCCTCATATTACTTTCTTATGTTTTGGGAGGGCTACTCAGCCAGCCAGAAATCCCACTCTCCATGAATGGGATATTGTCAAGGCTGAGTGGGGAGAGTGCATTTGCCCTGATGAGTCTACTTGGAGCGAATATTATGCCTCACAATTTTTATCTCCATTCTTATATTGCTAAGATGCATTCATCCCCACCATGCAATTCCAAGAGCACCTTGTGTCACGATCATTTTTTCTCCATCTTATGCGTCTTCAGTGGAATTTATCTGGTGAATTATGTCCTGATGAATGCAGCCGCAAATGTGTTTGATAGTACCGGCCTTGTGTTACTTACCTTTCAGGATGCAATGTCACTAATGGAGCAGCAGGTTTTTAGGAGTCCACTAGCCTGGGTAGCCTTTCTGCTGGTTCTGTTTTTCTCTAATCAAATTTCTGCATTAACCTGGAATATTAGTGGACAAGTGGTTCTACATGATTTCCTCAAACTAGACATACCCAATTGGCTTCATCGAGCTACAATCAGAATTATTGCTATTGTCCCGGCACTTTATTGTGTATGGACTTCAGGAGCAGAAGGGATTTATCAATTGCTTATTTTCACACAGGTTATGGTGGCTCTCATGCTTCCATCATCTGTGATCCCCCTTTTCCGCATTGCATCATCAAGACCGATTATGGGTGTCCACAAAATTTCTCAATTTCTAGAGTTCTTAGCATTGGTAACATTCATGGGGATGCTGGGCTTGAATATTATATTTGTGGTAGAGATGATATTTGGGAGTAGTGATTGGGTTGGTAATTTGAGGTGGAACACCGGGAACAGTACATCTATTCCTTATATTGCTCTTCTCATCACTTCTTGTGCATCATTTTGTTTGATGCTTTGGTTAGCAGCTACCCCCTTAAAATCTGCAACTAACAGGTTGGATGCTCAAGCATGGAATTTGGATATACCAAGCAACGTAACTGATTCTTCTATCCAGAGAGAGGAAATTGAGTTCATGGAAACTAGACATCACAAAGAGGAGCTCATTCAGATGCAGGAGCCATCGGTCGGGCTGGGAGGCTCTGTGGAGATACAGTCAGATACATCTGTTGCGAATTTTGGTCTTGATTTGCCTGAGAATATCATGGGATCTGATCGAGAAATTCATTTGACAACTGTTGAGGAAAATAATTCTCCCATTACATTTCCTTGCCCATCAGTAAATCATCATGAAGAGTTGGAATCCAAATCAGAGCCACTTTTAGTCTTGCCTATAATTAACAATGTCACTGATGATGATTTGATGGAGACCAAGACTGTGAAGGTTGACATGACAAACCCTGTGGAAAAAACAGTTGGTGTAGAGGGAGATATAAGGACTGAAAAGGATGATGATGAGGGGGATACTTGGGAGCCTGAAGAACCTTTGAAAGCAATTCCTGCAAGTTCCTTATCTTTGTCATCAGATGGTCCATCTTCATTGAGAAGTCTCAGTGGCAAAAGTGATGATGCTGGTAATAGTGCTGGAAGTCTTTCAAGATTGGCAGGTTTGGGGCGTGCTGCAAGGCGTCACTTTGCAGCCGTTCTCGATGATTTCTGGGGCCTGTTGTTTGATTTCCATGGGCATGCAACTGCAGAGGCAAAGGCTAAGAAATTGGATACGTTGCTGGGGCTAGATTTAAAGCTAGCCTCCTCATTGAAAGTGGATACTACTTCTGTGAAAGAATTCAGTGGATACTTCCCATCTGTAGGAGGAAGAGGATCTGAGTCCCTTGTAAATCAAAGTATATATGAGTCTATGAAGCAGCAGAGAGTGCAAGGAAATCTTGATTCATCATTTGGAGTTCAAAGGGGATCTTCTTCACTTTGGCCCTCTAACCACATGCATTTGTTGGATGCATATGTCCAAAGCTCTATCCGTAATGTTCAGGACTCGGGTGAGAAAAGGTACTCTAGTTTGCGTTCTGTACCTACTTCTGAGGGCTGGGATAATCAACCAGCCACGGTGCATGGTTATCAGATTGCATCATATCTCAGTCGAATTGCCAAGGATAAAAGTTCTGATGGCTGGTATGGTCAAATGGATTCACAAGCATCAAAGTTATCAACCCTGGGAACAACAAATTATAGAGACCAACTTGCTTTTGCATTGGGGCAAAAGTTGCATAATGGTATAAGCTCTATGAGCGCTGCACGGGCTTCTGGATTTCAGAATCTTGTGGTGTCAAGAAACAGTCCCTTGCAATCAGAAAGATCATATTGTGATGTTCGCGGTACTGGACCCGGTGATAATGTGGGGATACCGGCCAATACGAAGAAGTACCACAGCTTGCCTGACATTTCGGGTCTTTCTATCCCTCTGCGGGATCTGTACACGTCTGACCAGAGTTCTCAATTGGAAGGTTCCGTTGGCTATGGATCATCTGTTGGTAGGGCTAACAACTATGAAACATCTGTTTATTCAAATTCTGGATCAAGGGCCGGAGCTCCTCTGGCTTTTGATGAGCTCTCACCTTCAAAAGGCTACAGAGATGCCTTTGCCTTGCCAATGAGTTCTAGCTCAGATACTCTATGGTCTAGACAGCCCTTTGAGCAGTTTGGTGTAGCTGATACAAATCGCAATGTTGGGAGTGAGGGACATGGGAACAAGGCAAATTTGGTTACTCGAGAATTCACTTCTGCTGTGGATTCTGAGGCCAAGCTTCTTCAATCTTTCAGACATTGTATTATGAAGCTTCTAAAATTGGAAGGGTCTGACTGGTTGTTTAAACAAAATGATGGTGCTGATGAGGACTTAATTGATCGTGTAGCTGCAAGAGAAAGATTTATATATGAAGTTGAAACCCGTGATGCAAACCAAGTGGGTCACACAGGTGAACCTCTGGTGTCATCAGTTCCGCATTGCGGAGAGGGCTGTGTTTGGAAAGCTGATTTAATAGTAAGCTTTGGGGTTTGGTGCATTCACAGGATTCTTGATCTGTCACTTATGGAAAGTCGGCCGGAGTTGTGGGGAAAGTACACTTATGTGCTAAATCGCCTTCAGGGGGTCATTGATCTGGCATTCTCGATGCCTCGTACTCCAATGCTTCCATGTTTCTGCCTTCAAATCCCTGCAGCTCATCAACACAGGTCAAGCCCTCCAATTTCAAATGGAATGTTGCCTCCTGCTTCCAAACCAGGCAAGGGAAAATGCACAACTTCTGCTATGCTGCTAGACATGATTAAGGATGTTGAGATTGCAATATCTTGCCGAAAGGGTCGAAGTGGTACTGCTGCCGGTGACGTGGCTTTTCCAAAAGGCAAAGAGAATCTGGCTTCAGTTTTGAAGCGTTACAAGCGACGTTTGTCCAACAAACCAGTTGGAGTCGTCCATGAAGGATCTGGGTCACGGAAGGTTTCTGCATCGGCAACTCCTTATGGCTTATAG

>CpEIN2 genome sequence
ATGGAAGCTGAGACTCTAAACGTTAACGAGCGGCTAGGTCTTCTTCACCGGCTACGTCCTTCTCTGGCACCTGTGCTTCTTATCGCAATTGGATATGTAGACCCAGGGAAGTGGGTGGCAACTGTAGAAGGGGGTGCCCATTTTGGGATTGATCTGGTGGCGCTAATGCTTCTTTTCAATTTTGCTGCCATTTTGTGTCAATATGTGTCGGCACAAATAAGTGTTGTCACTGGCAGAGATCTAGCTCAGATTTGCAGGGATGAGTATGACAAATGTACATGCATGTTCTTAGGAATTCAGGCTGAGCTTTCTGCTATCACATTGGACCTCACCATGGTTTTGGGCATTGCCCATGCACTTAATCTTCTACTTGGGGTGGATTTATCTACTGGTGTTTTTGTAGCTGCCATTGATGCTGTTTTGTTTCCCATTTTTTCCACCCTCTTGGAGAATCACACTGCAAATGTCATGTGCATTTGCTTGGCAGGCCTCATATTACTTTCTTATGTTTTGGGAGGGCTACTCAGCCAGCCAGAAATCCCACTCTCCATGAATGGGATATTGTCAAGGCTGAGTGGGGAGAGTGCATTTGCCCTGATGAGTCTACTTGGAGCGAATATTATGCCTCACAATTTTTATCTCCATTCTTATATTGCTAAGATGCATTCATCCCCACCATGCAATTCCAAGAGCACCTTGTGTCATGATCATTTTTTCTCCATCTTATGCGTCTTCAGTGGAATTTATCTGGTGAATTATGTCCTGATGAATGCAGCCGCAAATGTGTTTGATAGTACCGGCCTTGTGTTACTTACCTTTCAGGATGCAATGTCACTAATGGAGCAGGTTATGGTGGCTCTCATGCTTCCATCATCTGTGATCCCCCTTTTCCGCATTGCATCATCAAGACCGATTATGGGTGTCCACAAAATTTCTCAATTTCTAGAGTTCTTAGCATTGGAGCCATCGGTCGGGCTGGGAGGCTCTGTGGAGATACAGTCAGATACATCTGTTGCGAATTTTGGTCTTGATTTGCGTGAGAATATCATGGGATCTGATCGAGAAATTCATTTGACAACTGTTGAGGAAAATAATTCTCCCATTACATTTCCTTGCCCATCAGTAAATCATCATGAAGAGTTGGAATCCAAATCAGAGCCACTTTTAGTCTTGCCTATAATTAACAATGTCACTGATGATGATTTGATGGAGACCAAGACTGTGAAGGTTGACATGACAAACCCTGTGGAAAAAACAGTTGGTGTAGAGGGAGATATAAGGACTGAAAAGGATGATGATGAGGGGGATACTTGGGAGCCTGAAGAACCTTTGAAAGCAATTCCTGCAAGTTCCTTATCTTTGTCATCAGATGGTCCATCTTCATTGAGAAGTCTCAGTGGCAAAAGTGATGATGCTGGTAATAGTGCTGGAAGTCTTTCAAGATTGGCAGGTTTGGGGCGTGCTGCAAGGCGTCACTTTGCAGCCGTTCTCGATGATTTCTGGGGCCTGTTGTTTGATTTCCATGGGCATGCAACTGCAGAGGCAAAGGCTAAGAAATTGGATACGTTGCTGGGGCTAGATTTAAAGCTAGCCTCCTCATTGAAAGTGGATACTACTTCTGTGAAAGAATTCAGTGGATACTTCCCATCTGTAGGAGGAAGAGGATCTGAGTCCCTTGTAAATCAAAGTATATATGAGTCTATGAAGCAGCAGAGAGTGCAAGGAAATCTTGATTCATCATTTGGAGTTCAAAGGGGATCTTCTTCACTTTGGCCCTCTAACCACATGCATTTGTTGGATGCATATGTCCAAAGCTCTATCCGTAATGTTCAGGACTCGGGTGAGAAAAGGTACTCTAGTTTGCGTTCTGTACCTACTTCTGAGGGCTGGGATAATCAACCAGCCACGGTGCATGGTTATCAGATTGCATCATATCTCAGTCGAATTGCCAAGGATAAAAGTTCTGATGGCTGGTATGGTCAAATGGATTCACAAGCATCAAAGTTATCAACCCTGGGAACAACAAATTATAGAGACCAACTTGCTTTTGCATTGGGGCAAAAGTTGCATAATGGTATAAGCTCTATGAGCGCTGCACGGGCTTCTGGATTTCAGAATCTTGTGGTGTCAAGAAACAGTCCCTTGCAATCAGAAAGATCATATTGTGATGTTCGCGGTACTGGACCCGGTGATAATGTGGGGATACCGGCCAATACGAAGAAGTACCACAGCTTGCCTGACATTTCGGGTCTTTCTATCCCTCTGCGGGATCTGTACACGTCTGACCAGAGTTCTCAATTGGAAGGTTCCGTTGGCTATGGATCATCTGTTGGTAGGGCTAACAACTATGAAACATCTGTTTATTCAAATTCTGGATCAAGGGCCGGAGCTCCTCTGGCTTTTGATGAGCTCTCACCTTCAAAAGGCTACAGAGATGCTTTTGCCTTGCCAATGAGTTCTAGCTCAGATACTCTATGGTCTAGACAGCCCTTTGAGCAGTTTGGTGTAGCTGATACAAATCGCAATGTTGGGAGTGAGGGACATGGGAACAAGGCAAATTTGGTTACTCGAGAATTCACTTCTGCTGTGGATTCTGAGGCCAAGCTTCTTCAATCTTTCAGACATTGTATTATGAAGCTTCTAAAATTGGAAGGGTCTGACTGGTTGTTTAAACAAAATGATGGTGCTGATGAGGACTTAATTGATCGTGTAGCTGCAAGAGAAAGATTTATATATGAAGTTGAAACCCGTGATGCAAACCAAGTGGGTCACACAGGTGAACCTCTGGTGTCATCAGTTCCGCATTGCGGAGAGGGCTGTGTTTGGAAAGCTGATTTAATAGTAAGCTTTGGGGTTTGGTGCATTCACAGGATTCTTGATCTGTCACTTATGGAAAGTCGGCCGGAGTTGTGGGGAAAGTACACTTATGTGCTAAATCGCCTTCAGGGGGTCATTGATCTGGCATTCTCGATGCCTCGTACTCCAATGCTTCCATGTTTCTGCCTTCAAATCCCTGCAGCTCATCAACACAGGTCAAGCCCTCCAATTTCAAATGGAATGTTGCCTCCTGCTTCCAAACCAGGCAAGGGAAAATGCACAACTTCTGCTATGCTGCTAGACATGATTAAGGATGTTGAGATTGCAATATCTTGCCGAAAGGGTCGAAGTGGTACTGCTGCCGGTGACGTGGCTTTTCCAAAAGGCAAAGAGAATCTGGCTTCAGTTTTGAAGCGTTACAAGCGACGTTTGTCCAACAAACCAGTTGGAGTCGTCCATGAAGGATCTGGGTCACGGAAGGTTTCTGCATCGGCAACTCCTTATGGCTTATAG
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>CpEIN3a PCR cloned GenBank: KF709948.1
ATGGGGGAGTTTGAAGAAATAGGGCCTGATATTAGCTCCGACATTGAAGTTGGTGACATAAGGTGTGACAATATAGCTGAGAAAGATGTAAGTGATGAAGAGATTGAAGCAGAAGATTTAGAGAGAAGAATGTGGAAGGATCGTATCAAGCTGAAAAGGATAAAAGAAAAACAGAAGCTTGCAGCTAAACAAGCTGCAGAAAATCAGAAGCCCAAACCTGCCTCTGATCAAGCTCGGAGGAAGAAAATGTCAAGAGCTCAAGACGGGATCCTTAAGTACATGCTGAAGCTAATGGAAGTGTGTAAAGTACGTGGATTTGTATATGGTATTATCCCTGAAAAGGGTAAACCCGTAAGTGGCTCCTCTGATAATATAAGAGCATGGTGGAAAGAAAAAGTGAAGTTTGATAAGAATGGACCGGCAGCAATAGCAAAGTATGAAGCGGAGTGTTTAGCCAAAAGTGAGGCAGATAACAGTAGAAATGGAAACTCTCAGAGTGTTCTACAAGACCTGCAAGATGCCACCCTGGGTTCTCTATTATCTTCTTTGATGCAACACTGTGATCCCCCTCAGAGAAAGTATCCGTTAGAGAAGGCTGTACCTCCTCCTTGGTGGCCAACAGGGAATGAAGAATGGTGGGCAAAATCAGGACTCCCTCAAGGTCAGACACCTCCTTATAAAAAGCCGCATGATCTTAAGAAGATATGGAAGGTTGGAGTTTTAACAGCTGTTATAAAGCACATGTCACCTGATATTGCAAAAATCAGGAGGCATGTTCGACAGTCAAAATGCTTACAGGATAAGATGACTGCAAAGGAGAGCGCAATTTGGTTGGCGGTCTTGGACCGAGAAGAATCCCTCATTCGGCAGCTCAGTAGTGACAATGGTCTGTCTGGTGTAACTGAAACACCTCCAGGTCGTAATGTTGATAGAACGCGACCTGCCATCAGCAGTGATAGTGATTATGATGTTGATGGCTTTGATGACTGTGTGGGTTCTGCTACCTCAAAAGATGATAGGAGAATTCAACCAGTGGATGCAGAGTCTTTGAGGAACACTCGTAATGACACATCTGATCATGCCCAAGAGAAAGAGCAAGTGGAAAAGCAACCTAGAAAGAAAAGACGACGCCTGAAATCAGGAGATGCTGATCAGCAGCCTGGACCAACCATTGAGGAGCATGCACATGCTGAGTTGACAAACAGTTTGCCTGATATGAACAACAGCGATATTCCTTTGCTCGAGTATCATATACATGGTAGACAACAGGGAAATGGTGTGGTCACAGCTGCAAGGTCTTTGGATAACAATATTGAGGGTCAACCCCAAGCTTCAATATCTGAATTTAATCCTTATTCGGGTGTTCCTTATGCCTTTGAAACCCCCCAACCAGGCATGTTTGCGGATGAAAGACGAATGGTCCACCCATTAGTGCAAAATGCTGAGATGCATCAAGGGACTACTTATAACATCGATAGTCAATCAGTTGAATATGGGCCTGTTCATGATGGGCTCAACAGTCAGATGGAAGTTAATGTACAACAGAATAGGTCAGAGGATGTAGCCTATCCACCAGCACTGCATAGAAATGAGAATGAGATTGTTGGAGCAGAGTTGCACAATTATGGGAAAGAGACATACCAAAATGAACAAGAGAGAGCTTTTGATAATAACTTTGGTTCTCCTATGGGTAGCTTGCAATTAGATTTTGATTTTGATAATGCATTCACTGCATCACCTTTGCACCTCGGACTCACTTGCACAGGTTCATTTGAGGACTTATGGCATGACGAGGACTTGATAGAGTACTTTGGGGCTTAG

>CpEIN3a genome sequence
ATGACTGCAAAGGAGAGCGCAATTTGGTTGGCGGTCATGGACCGAGAAGAATCCCTCATTCGGCAGCTCAGTAGTGACAATGGTCTGTCTGGTGTAACTGAAACACCTCCAGGTCGTAATGTTGATAGAACGCGACCTGCCATCAGCAGTGATAGTGATTATGATGTTGATGGCTTTGATGACTGTGTGGGTTCTGCTACCTCAAAAGATGATAGGAGAATTCAACCAGTGGATGCAGAGTCTTTGAGGAACACTCGTAATGACACATCTGATCATGCCCAAGAGAAAGAGCAAGTGGAAAAGCAACCTAGAAAGAAAAGACGACGCCTGAAATCAGGAGATGCTGATCAGCAGCCTGGACCAACCATTGAGGAGCATGCACATGCTGAGTTGACAAACAGTTTGCCTGATATGAACAACAGCGATATTCCTTTGCTCGAGTATCATATACATGGTAGACAACAGGGAAATGGTGTGGTCACAGCTGCAAGGTCTTTGGATAACAATATTGAGGGTCAACCCCAAGCTTCAATATCTGAATTTAATCCTTATTCGGGTGTTCCTTATGCCTTTGAAACCCCCCAACCAGGCATGTTTGCGGATGAAAGACGAATGGTCCACCCATTAGTGCAAAATGCTGAGATGCATCAAGGGACTACTTATAACATCGATAGTCAATCAGTTGAATATGGGCCTGTTCATGATGGGCTCAACAGTCAGATGGAAGTTAATGTACAACAGAATAGGTCAGAGGATGTAGCCTATCCACCAGCACTGCATAGAAATGAGAATGAGATTGTTGGAGCAGAGTTGCACAATTATGGGAAAGAGACATACCAAAATGAACAAGAGAGAGCTTTTGATAATAACTTTGGTTCTCCTATGGGTAGCTTGCAATTAGATTTTGATTTTGATAATGCATTCACTGCATCACCTTTGCACCTCGGACTCACTTGCACAGGTTCATTTGAGGACTTATGGCATGACGAGGACTTGATAGAGTACTTTGGGGCTTAG
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>CpEIN3b PCR cloned GenBank: KF709949.1
ATGATGATGTTTGATGATATGGGACCTTGTGGTGATATGGACTTCTTTTGTGCTCCTTTTTCTGGAGGAGATGTTCCTGCCCCTCAAACCGAGCCAGAGGCCACGGTGGAGGATGATTACACCGATGAAGAGATTGATGTGGACGAGCTTGAGAGGAGGATGTGGAGGGACAAAATGCGCCTTAAACGGCTCAAGGAGCAGAGTAAGAGTAAGGAGGGTAGTGATGTTGCCAAGCAGCGTCAGTCCCAAGAGCAGGCTAGGAGGAAGAAGATGTCCCGGGCTCAAGATGGGATCTTGAAATACATGCTTAAGATGATGGAAGTTTGCAAAGCTCAAGGTTTTGTTTATGGAATTATCCCAGAGAAGGGCAAGCCTGTAACAGGCGCATCTGACAATCTTCGAGAATGGTGGAAGGACAAAGTCAGGTTTGATCGAAATGGTCCTGCTGCCATAGCCAAGTACCAAGCTGAAAATTCTATTCCTGGCAAGAACGAAGGATCCAATCCAATTGGACCTACCCCGCACACGTTACAGGAGCTTCAAGATACCACTCTTGGTTCACTTTTATCTGCACTAATGCAACACTGTGATCCTCCTCAGAGGCGATTTCCATTGGAGAAAGGTGTTCCCCCTCCGTGGTGGCCAACTGGGAAGGAGGAATGGTGGCCTCAACTAGGTTTGCCTAAGGATCAAGGTCCTCCACCTTACAAGAAACCCCATGACTTGAAGAAGGCGTGGAAGGTTGGTGTCCTCACCGCAGTAATTAAACATATGTCTCCAGACATTGCCAAGATTCGGAAGCTTGTAAGGCAGTCGAAGTGCTTGCAGGACAAGATGACAGCGAAAGAGAGTGCTACATGGCTTGCCATCATCAACCAGGAGGAGGCCTTGGCCCGGGAGCTCTACCCAGATTCCTGTCCCCCTCTGTCCTCAAATGGAGGAAGTGGGTCTTTGGTCATTAATGATTGTAGTGAGTTTGATGTTGAAGGTGCTGAAGATGAGCCAAACTTTGATGTGCAAGAGCGCAAACCTGAGAAACTCAATCCACCTAACTTGGGAGTGGAGAGAATGCGGGCAATTCAGCAACAGCCACCTTTTCCAATCCGAGGAGAAGTTATCTCAAACTTGGATTTCATTCGCAAGCGGAAGCCCTCAAATGACCTAAACATGATGATGGATCAGAAGATCTATACATGTGAGCACACTCAATGTCCATATAGTGAACTCCGCTTGGGTTTTCATGACAGGACTTCGAGGGATAACCACCAATTGAGTTGTCCATATAGAGGCAGTTCTTTGGAGTTTGGATCCTCAAACTTTCATGTTAGTGAAGTAAAACCGGTCATCTTTCCTCAACAGTTTGTCCGACCTAAGCAAGCTAACTCAGTCCAGCCATCTATTGATCTATCTGGACTTGGCGTACCAGAAGATGGGCAAAAGATGATTGGTGAGCTCATGTCAATCTACGACCACAATGTTCAAGGAAACAAGAATTTAAACCAGGGTAACCACTCAGTTACTGAGGCTCAAACTTTTCTTCAGCCAAAAATTCAGCATCACCAGGACCAATACTTCCATGGGCAAGGAGGAGTCATGGAGGGAAACTTCTTTGAAGAATCCAACGTACCCGATAACCATCAAATGTTTTCACAAAACGATAATCAATTAGAACGTCTTAATGTTATGAACTCTCCATTTGAGGCCAACCATAATAACCACAATTTCCAGCTGATGTTTGGGTCTCCCTTTGATTTGGCTTCATTCGATTACAAAGAGGACCTACAGCAGTAG

>CpEIN3b genome sequence
ATGATGATGTTTGATGATATGGGACCTTGTGGTGATATGGACTTCTTTTGTGCTCCTTTTTCTGGAGGAGATGTTCCTGCCCCTCAAACCGAGCCAGAGGCCACGGTGGAGGATGATTACACCGATGAAGAGATTGATGTGGACGAGCTTGAGAGGAGGATGTGGAGGGACAAAATGCGCCTTAAACGGCTCAAGGAGCAGAGTAAGAGTAAGGAGGGTAGTGATGTTGCCAAGCAGCGTCAGTCCCAAGAGCAGGCTAGGAGGAAGAAGATGTCCCGGGCTCAAGATGGGATCTTGAAATACATGCTTAAGATGATGGAAGTTTGCAAAGCTCAAGGTTTTGTTTATGGAATTATCCCAGAGAAGGGCAAGCCTGTAACAGGCGCATCTGACAATCTTCGAGAATGGTGGAAGGACAAAGTCAGGTTTGATCGAAATGGTCCTGCTGCCATAGCCAAGTACCAAGCTGAAAATTCTATTCCTGGCAAGAACGAAGGATCCAATCCAATTGGACCTACCCCGCACACGTTACAGGAGCTTCAAGATACCACTCTTGGTTCACTTTTATCTGCACTAATGCAACACTGTGATCCTCCTCAGAGGCGATTTCCATTGGAGAAAGGTGTTCCCCCTCCGTGGTGGCCAACTGGGAAGGAGGAATGGTGGCCTCAACTAGGTTTGCCTAAGGATCAAGGTCCTCCACCTTACAAGAAACCCCATGACTTGAAGAAGGCGTGGAAGGTTGGTGTCCTCACCGCAGTAATTAAGCATATGTCTCCAGACATTGCCAAGATTCGGAAGCTTGTAAGGCAGTCGAAGTGCTTGCAGGACAAGATGACAGCGAAAGAGAGTGCTACATGGCTTGCCATCATCAACCAGGAGGAGGCCTTGGCCCGGGAGCTCTACCCAGATTCCTGTCCCCCTCTGTCCTCAAATGGAGGAAGTGGGTCTTTGGTCATTAATGATTGTAGTGAGTTTGATGTTGAAGGTGCTGAAGATGAGCCAAACTTTGATGTGCAAGAGCGCAAACCTGAGAAACTCAATCCACCTAACTTGGGAGTGGAGAGAATGCGGGCAATTCAGCAACAGCCACCTTTTCCAATCCGAGGAGAAGTTATCTCAAACTTGGATTTCATTCGCAAGCGGAAGCCCTCAAATGACCTAAACATGATGATGGATCAGAAGATCTATACATGTGAGCACACTCAATGTCCATATAGTGAACTCCGCTTGGGTTTTCATGACAGGACTTCGAGGGATAACCACCAATTGAGTTGTCCATATAGAGGCAGTTCTTTGGAGTTTGGATCCTCAAACTTTCATGTTAGTGAAGTAAAACCGGTCATCTTTCCTCAACAGTTTGTCCGACCTAAGCAAGCTAACTCAGTCCAGCCATCTATTGATCTATCTGGACTTGGCGTACCAGAAGATGGGCAAAAGATGATTGGTGAGCTCATGTCAATCTACGACCACAATGTTCAAGGAAACAAGAATTTAAACCAGGGTAACCACTCAGTTACTGAGGCTCAAACTTTTCTTCAGCCAAAAATTCAGCATCACCAGGACCAATACTTCCATGGGCAAGGAGGAGTCATGGAGGGAAACTTCTTTGAAGAATCCAACGTACCCGATAACCATCAAATGTTTTCACAAAACGATAATCAATTAGAACGTCTTAAGGTTATGAACTCTCCATTTGAGGCCAACCATAATAACCACAATTTCCAGCTGATGTTTGGGTCTCCCTTTGATTTGGCTTCATTCGATTACAAAGAGGACCTACAAGCAGTAGGGATGGACACACTGCCGAAACAGCAGGATGTTTCGATCTGGTTCCAGTAA
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>CpEIL1 PCR cloned GenBank: KF709947.1 
ATGATGATGTTTGATGATATGGGACCTTGTGGTGATATGGACTTCTTTTGTGCTCCTTTTTCTGGAGGAGATGTTCCTGCCCCTCAAACCGAGCCAGAGGCCACGGTGGAGGATGATTACACCGATGAAGAGATTGATGTGGACGAGCTTGAGAGGAGGATGTGGAGGGACAAAATGCGCCTTAAACGGCTCAAGGAGCAGAGTAAGAGTAAGGAGGGTAGTGATGTTGCCAAGCAGCGTCAGTCCCAAGAGCAGGCTAGGAGGAAGAAGATGTCCCGGGCTCAAGATGGGATCTTGAAATACATGCTTAAGATGATGGAAGTTTGCAAAGCTCAAGGTTTTGTTTATGGAATTATCCCAGAGAAGGGCAAGCCTGTAACAGGCGCATCTGACAATCTTCGAGAATGGTGGAAGGACAAAGTCAGGTTTGATCGAAATGGTCCTGCTGCCATAGCCAAGTACCAAGCTGAAAATTCTATTCCTGGCAAGAACGAAGGATCCAATCCAATTGGACCTACCCCGCACACGTTACAGGAGCTTCAAGATACCACTCTTGGTTCACTTTTATCTGCACTAATGCAACACTGTGATCCTCCTCAGAGGCGATTTCCATTGGAGAAAGGTGTTCCCCCTCCGTGGTGGCCAACTGGGAAGGAGGAATGGTGGCCTCAACTAGGTTTGCCTAAGGATCAAGGTCCTCCACCTTACAAGAAACCCCATGACTTGAAGAAGGCGTGGAAGGTTGGTGTCCTCACCGCAGTAATTAAGCATATGTCTCCAGACATTGCCAAGATTCGGAAGCTTGTAAGGCAGTCGAAGTGCTTGCAGGACAAGATGACAGCGAAAGAGAGTGCTACATGGCTTGCCATCATCAACCAGGAGGAGGCCTTGGCCCGGGAGCTCTACCCAGATTCCTGTCCCCCTCTGTCCTCAAATGGAGGAAGTGGGTCTTTGGTCATTAATGATTGTAGTGAGTTTGATGTTGAAGGTGCTGAAGATGAGCCAAACTTTGATGTGCAAGAGCGCAAACCTGAGAAACTCAATCCACCTAACTTGGGAGTGGAGAGAATGCGGGCAATTCAGCAACAGCCACCTTTTCCAATCCGAGGAGAAGTTATCTCAAACTTGGATTTCATTCGCAAGCGGAAGCCCTCAAATGACCTAAACATGATGATGGATCAGAAGATCTATACATGTGAGCACACTCAATGTCCATATAGTGAACTCCGCTTGGGTTTTCATGACAGGACTTCGAGGGATAACCACCAATTGAGTTGTCCATATAGAGGCAGTTCTTTGGAGTTTGGATCCTCAAACTTTCATGTTAGTGAAGTAAAACCGGTCATCTTTCCTCAACAGTTTGTCCGACCTAAGCAAGCTAACTCAGTCCAGCCATCTATTGATCTATCTGGACTTGGCGTACCAGAAGATGGGCAAAAGATGATTGGTGAGCTCATGTCAATCTACGACCACAATGTTCAAGGAAACAAGAATTTAAACCAGGGTAACCACTCAGTTACTGAGGCTCAAACTTTTCTTCAGCCAAAAATTCAGCATCACCAGGACCAATACTTCCATGGGCAAGGAGGAGTCATGGAGGGAAACTTCTTTGAAGAATCCAACGTACCCGATAACCATCAAATGTTTTCACAAAACGATAATCAATTAGAACGTCTTAAGGTTATGAACTCTCCATTTGAGGCCAACCATAATAACCACAATTTCCAGCTGATGTTTGGGTCTCCCTTTGATTTGGCTTCATTCGATTACAAAGAGGACCTACAAGCAGTAGGGATGGACACACTGCCGAAACAGCAGGATGTTTCGATCTGGTTCCAGTAA

>CpEIL1 genome sequence
ATGATGATGTTTGATGATATGGGACCTTGTGGTGATATGGACTTCTTTTGTGCTCCTTTTTCTGGAGGAGATGTTCCTGCCCCTCAAACCGAGCCAGAGGCCACGGTGGAGGATGATTACACCGATGAAGAGATTGATGTGGACGAGCTTGAGAGGAGGATGTGGAGGGACAAAATGCGCCTTAAACGGCTCAAGGAGCAGAGTAAGAGTAAGGAGGGTAGTGATGTTGCCAAGCAGCGTCAGTCCCAAGAGCAGGCTAGGAGGAAGAAGATGTCCCGGGCTCAAGATGGGATCTTGAAATACATGCTTAAGATGATGGAAGTTTGCAAAGCTCAAGGTTTTGTTTATGGAATTATCCCAGAGAAGGGCAAGCCTGTAACAGGCGCATCTGACAATCTTCGAGAATGGTGGAAGGACAAAGTCAGGTTTGATCGAAATGGTCCTGCTGCCATAGCCAAGTACCAAGCTGAAAATTCTATTCCTGGCAAGAACGAAGGATCCAATCCAATTGGACCTACCCCGCACACGTTACAGGAGCTTCAAGATACCACTCTTGGTTCACTTTTATCTGCACTAATGCAACACTGTGATCCTCCTCAGAGGCGATTTCCATTGGAGAAAGGTGTTCCCCCTCCGTGGTGGCCAACTGGGAAGGAGGAATGGTGGCCTCAACTAGGTTTGCCTAAGGATCAAGGTCCTCCACCTTACAAGAAACCCCATGACTTGAAGAAGGCGTGGAAGGTTGGTGTCCTCACCGCAGTAATTAAGCATATGTCTCCAGACATTGCCAAGATTCGGAAGCTTGTAAGGCAGTCGAAGTGCTTGCAGGACAAGATGACAGCGAAAGAGAGTGCTACATGGCTTGCCATCATCAACCAGGAGGAGGCCTTGGCCCGGGAGCTCTACCCAGATTCCTGTCCCCCTCTGTCCTCAAATGGAGGAAGTGGGTCTTTGGTCATTAATGATTGTAGTGAGTTTGATGTTGAAGGTGCTGAAGATGAGCCAAACTTTGATGTGCAAGAGCGCAAACCTGAGAAACTCAATCCACCTAACTTGGGAGTGGAGAGAATGCGGGCAATTCAGCAACAGCCACCTTTTCCAATCCGAGGAGAAGTTATCTCAAACTTGGATTTCATTCGCAAGCGGAAGCCCTCAAATGACCTAAACATGATGATGGATCAGAAGATCTATACATGTGAGCACACTCAATGTCCATATAGTGAACTCCGCTTGGGTTTTCATGACAGGACTTCGAGGGATAACCACCAATTGAGTTGTCCATATAGAGGCAGTTCTTTGGAGTTTGGATCCTCAAACTTTCATGTTAGTGAAGTAAAACCGGTCATCTTTCCTCAACAGTTTGTCCGACCTAAGCAAGCTAACTCAGTCCAGCCATCTATTGATCTATCTGGACTTGGCGTACCAGAAGATGGGCAAAAGATGATTGGTGAGCTCATGTCAATCTACGACCACAATGTTCAAGGAAACAAGAATTTAAACCAGGGTAACCACTCAGTTACTGAGGCTCAAACTTTTCTTCAGCCAAAAATTCAGCATCACCAGGACCAATACTTCCATGGGCAAGGAGGAGTCATGGAGGGAAACTTCTTTGAAGAATCCAACGTACCCGATAACCATCAAATGTTTTCACAAAACGATAATCAATTAGAACGTCTTAAGGTTATGAACTCTCCATTTGAGGCCAACCATAATAACCACAATTTCCAGCTGATGTTTGGGTCTCCCTTTGATTTGGCTTCATTCGATTACAAAGAGGACCTACAAGCAGTAGGGATGGACACACTGCCGAAACAGCAGGATGTTTCGATCTGGTTCCAGTAA
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