
B6AD43 − Cryptosporidium muris

Q5CQX7 − Cryptosporidium parvum

WBGene00119330

F0Z7X8 − Dictyostelium purpureum

F0ZWT9 − Dictyostelium purpureum

D3BN37 − Polysphondylium pallidum

G3W4X6 − Sarcophilus harrisii

H3D809 − Tetraodon nigroviridis

G3NMZ5 − Gasterosteus aculeatus

H3D808 − Tetraodon nigroviridis

D3HQ94 − Legionella longbeachae serogroup 1

A8FAR3 − Bacillus pumilus

A9VQN0 − Bacillus weihenstephanensis

B8I980 − Clostridium cellulolyticum

Q4ZVR9 − Pseudomonas syringae pv. syringae

B7PXQ4 − Ixodes scapularis

Q5BA83 − Emericella nidulans

B8MM59 − Talaromyces stipitatus

B6QSC3 − Penicillium marneffei

I1RVD8 − Gibberella zeae

G2XV83 − Botryotinia fuckeliana

1
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1
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1

1
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1
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1

1

0
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C5KRL1 − Perkinsus marinus

C5LB59 − Perkinsus marinus

C5L4J0 − Perkinsus marinus

C5LEJ9 − Perkinsus marinus

C5KA92 − Perkinsus marinus

I1C1S0 − Rhizopus delemar

I1CL74 − Rhizopus delemar

I1BPJ9 − Rhizopus delemar

I1CUT1 − Rhizopus delemar

I1CQ35 − Rhizopus delemar

E3N2Y9 − Caenorhabditis remanei

E3M2Q2 − Caenorhabditis remanei

G0PJR3 − Caenorhabditis brenneri

H2VY66 − Caenorhabditis japonica

H2VH79 − Caenorhabditis japonica

WBGene00219016

E2ARC4 − Camponotus floridanus

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

D7GYL0 − Tribolium castaneum

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

D6X1G6 − Tribolium castaneum

1
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1

0.52
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0.79
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1

0
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1

1

1

1
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Q4Z450 − Plasmodium berghei

Q4Y0W9 − Plasmodium chabaudi

Q5CMG0 − Cryptosporidium hominis

F0VR98 − Neospora caninum

Q9M271 − Arabidopsis thaliana

D7LSR0 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

A9SPV3 − Physcomitrella patens subsp. patens

A9RVB2 − Physcomitrella patens subsp. patens

I1LJX9 − Glycine max

Q5L2G4 − Geobacillus kaustophilus

C5D601 − Geobacillus sp.

D1CB86 − Thermobaculum terrenum

E3ID45 − Geobacillus sp.

G7VQH7 − Paenibacillus terrae

WBGene00218350

Q54QU8 − Dictyostelium discoideum

F6W472 − Ornithorhynchus anatinus

Q6DF59 − Xenopus tropicalis

G3UUV5 − Meleagris gallopavo

H3AAV5 − Latimeria chalumnae

E9H732 − Daphnia pulex

I1C5S4 − Rhizopus delemar

Q466P4 − Methanosarcina barkeri

Q8TRQ7 − Methanosarcina acetivorans

A0B5Z8 − Methanosaeta thermophila

F4BVB3 − Methanosaeta concilii

F4RWJ9 − Melampsora larici−populina

Q75D95 − Ashbya gossypii

E3RXB7 − Pyrenophora teres f. teres

B2VTI4 − Pyrenophora tritici−repentis

1

0.8

0.97

0.003

0.75

0.77

0.77

0.8

0.96

0.96

0
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0.84
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0.18

0.85

0.96

0.9

0.34
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0.86

0.52

0.8

1
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A8Q3W9 − Malassezia globosa

G8YVA1 − Pichia sorbitophila

B8P787 − Postia placenta

B2VVI3 − Pyrenophora tritici−repentis

G1X6T1 − Arthrobotrys oligospora

B3RYE2 − Trichoplax adhaerens

I1H5V4 − Brachypodium distachyon

I1H5V3 − Brachypodium distachyon

D0NJL0 − Phytophthora infestans

G4YYX2 − Phytophthora sojae

A8J6S4 − Chlamydomonas reinhardtii

C5KCR7 − Perkinsus marinus

F0YE73 − Aureococcus anophagefferens

F4QF43 − Dictyostelium fasciculatum

Q16ZP7 − Aedes aegypti

H2T585 − Takifugu rubripes

H2LL15 − Oryzias latipes

B0S6D9 − Danio rerio

B9TBS2 − Ricinus communis

A4S532 − Ostreococcus lucimarinus

D2S1N5 − Haloterrigena turkmenica

Q8TN20 − Methanosarcina acetivorans

Q5YWQ9 − Nocardia farcinica

WBGene00218326

B4SJJ5 − Stenotrophomonas maltophilia

G4R6N4 − Pelagibacterium halotolerans

B9JRU8 − Agrobacterium vitis

B1M0B4 − Methylobacterium radiotolerans

0.99

0.98

1

0.9

0.8

0.77

0.35

0.39

1

0.11

0.76

0.99

0.63

1

0.77

1

0.49

0.14

0.32

1

1

0.48
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1

0.1



G7YKJ5 − Clonorchis sinensis

I1BMK8 − Rhizopus delemar

WBGene00218308

E1ZWH0 − Camponotus floridanus

E2ARC4 − Camponotus floridanus

D7EKM8 − Tribolium castaneum

D6WUK0 − Tribolium castaneum

1

0

0.84

0.99



B3SAG4 − Trichoplax adhaerens

G3Q969 − Gasterosteus aculeatus

G1KPX6 − Anolis carolinensis

E9PV04 − Mus musculus

O44781 − Caenorhabditis elegans

Q9BL61 − Caenorhabditis elegans

G0NPZ1 − Caenorhabditis brenneri

B0XJH6 − Culex quinquefasciatus

Q6FJG1 − Candida glabrata

Q75HJ0 − Oryza sativa subsp. japonica

I1PGH1 − Oryza glaberrima

I1GLZ0 − Brachypodium distachyon

Q6Z4K6 − Oryza sativa subsp. japonica

F6HH79 − Vitis vinifera

E5T7A8 − Trichinella spiralis

E5S6K6 − Trichinella spiralis

A4RK80 − Magnaporthe oryzae

Q5LET2 − Bacteroides fragilis

E6SNR0 − Bacteroides helcogenes

F0SDX7 − Pedobacter saltans

F8FKP5 − Paenibacillus mucilaginosus

D3EGM7 − Geobacillus sp.

WBGene00217938

F4BX91 − Methanosaeta concilii

Q12Z73 − Methanococcoides burtonii

G7WKI2 − Methanosaeta harundinacea

F8AJZ4 − Methanothermococcus okinawensis

A6UWR9 − Methanococcus aeolicus

0.97

0.98

0.74

0.82

0.52

0.88

0.88

1

0

0.18

0.92

0.72

0.88

0.91

0.92

0

0.55

0.66

0.92

0.97

0.98

0.72

0.75

0.9
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D5UK25 − Cellulomonas flavigena

G7YYH9 − Clonorchis sinensis

C5BZU2 − Beutenbergia cavernae

Q9RJ54 − Streptomyces coelicolor

WBGene00217601

B0RFK9 − Clavibacter michiganensis subsp. sepedonicus

A5CMZ0 − Clavibacter michiganensis subsp. michiganensis

1

0.98

0.64

0.5



F4PEZ1 − Batrachochytrium dendrobatidis

G7VRN5 − Paenibacillus terrae

A9U6Q0 − Physcomitrella patens subsp. patens

C6CSL0 − Paenibacillus sp.

D5E4E0 − Bacillus megaterium

WBGene00217581

E0TTW9 − Bacillus subtilis subsp. spizizenii

C6CVV2 − Paenibacillus sp.

B9TA81 − Ricinus communis

B9TBR0 − Ricinus communis

B3SEQ8 − Trichoplax adhaerens

0.99

0.94

0.24

0.5

0.94

0.91

0.92

0.58



D5TMG3 − Bacillus thuringiensis

B7IQ80 − Bacillus cereus

Q4V1F0 − Bacillus cereus

Q812H2 − Bacillus cereus

B1HM84 − Lysinibacillus sphaericus

WBGene00217556

B7XQN7 − Enterocytozoon bieneusi

H9K556 − Apis mellifera

0.9

0.58

0.82

1

0



E9GG83 − Daphnia pulex

E9GV52 − Daphnia pulex

E9GV51 − Daphnia pulex

D2RBU8 − Gardnerella vaginalis

B5YKP3 − Thermodesulfovibrio yellowstonii

F2I2H1 − Pelagibacter sp.

H6L550 − Saprospira grandis

F4L5Z0 − Haliscomenobacter hydrossis
D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

C5XW19 − Sorghum bicolor

C5YC88 − Sorghum bicolor

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

I1Q9I5 − Oryza glaberrima

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

H3G506 − Phytophthora ramorum

H3G665 − Phytophthora ramorum

H3G651 − Phytophthora ramorum

H3G734 − Phytophthora ramorum

H3G658 − Phytophthora ramorum

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

E3LAU1 − Puccinia graminis f. sp. tritici

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

H2X1B1 − Caenorhabditis japonica

H2WZL4 − Caenorhabditis japonica

H2X1F4 − Caenorhabditis japonica
WBGene00217508

H2VQP2 − Caenorhabditis japonica

H2W8M8 − Caenorhabditis japonica

1

1

0.82

0.38

0.84

0.87

0.64

0

1

0.47

0.82

0.69

0.85

0.93

0.77

1

0.99

0.9

1

0.98

0.72

0.88

1

0.91

0.54

1

0
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Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

Q0IYM1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8LML8 − Oryza sativa subsp. japonica

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

E9GV51 − Daphnia pulex

E9GG83 − Daphnia pulex

WBGene00217471

E3LAU1 − Puccinia graminis f. sp. tritici

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

I1C4H7 − Rhizopus delemar

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

D0N2B2 − Phytophthora infestans

D0P2H8 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

H3G651 − Phytophthora ramorum

H3G665 − Phytophthora ramorum

H9J1G7 − Bombyx mori

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

Q6MHJ5 − Bdellovibrio bacteriovorus

F4L5Z0 − Haliscomenobacter hydrossis

F2I2H1 − Pelagibacter sp.

A1A0K3 − Bifidobacterium adolescentis

D2RBU8 − Gardnerella vaginalis

1

0.82

0.91

1

0.77

0.74

1

0.95

0.74

1

0.87

0.009

0.92

0.96

0.94

0.74

0

1

0

1

1

1

0.96
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B9TEP5 − Ricinus communis

H1V1L4 − Colletotrichum higginsianum

C1E6P2 − Micromonas sp.

F0YGE7 − Aureococcus anophagefferens

B8NY88 − Aspergillus flavus

G7YYS2 − Clonorchis sinensis

F4WE81 − Acromyrmex echinatior

H2UT83 − Takifugu rubripes

H3DJV0 − Tetraodon nigroviridis

E0W429 − Pediculus humanus subsp. corporis

D1YV33 − Methanocella paludicola

F8CHB9 − Myxococcus fulvus

Q1D8L0 − Myxococcus xanthus

A9G1U1 − Sorangium cellulosum

F8CI89 − Myxococcus fulvus

E3FL97 − Stigmatella aurantiaca

WBGene00217430

G7XD33 − Aspergillus kawachii

A2R6N2 − Aspergillus niger

G3Y500 − Aspergillus niger

0

1

0.75

0.81

0

0.65

0.91

0.51

0.4

0.35

1

0.2

1

0.34

1

0.88
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D7M1S5 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

Q01908 − Arabidopsis thaliana

B9RXK8 − Ricinus communis

A4RZT9 − Ostreococcus lucimarinus

D8LBF0 − Ectocarpus siliculosus

F0XZ83 − Aureococcus anophagefferens

B7G0M9 − Phaeodactylum tricornutum

B8C0W4 − Thalassiosira pseudonana

A1R7V4 − Arthrobacter aurescens

A5CQ59 − Clavibacter michiganensis subsp. michiganensis

B0RED5 − Clavibacter michiganensis subsp. sepedonicus

WBGene00217067

E8NAV4 − Microbacterium testaceum

Q6AG59 − Leifsonia xyli subsp. xyli

B7P6A8 − Ixodes scapularis

B9SIH6 − Ricinus communis

B7P6A9 − Ixodes scapularis

B7QE46 − Ixodes scapularis

B4JZN9 − Drosophila grimshawi

D0Z794 − Drosophila virilis

0.97

0.61

1

0

0.5

0.98

0.99

0.61

0.98

0.67

0.97

0.9

1

0.95

0.99

0.33

0.98



B7PHB3 − Ixodes scapularis
Q7Q184 − Anopheles gambiae
E2B377 − Harpegnathos saltator
E2AU94 − Camponotus floridanus

E3LGU4 − Caenorhabditis remanei
Q9U3K2 − Caenorhabditis elegans
A8WN58 − Caenorhabditis briggsae
A8QG81 − Brugia malayi

F0ZFA2 − Dictyostelium purpureum
Q8GUU3 − Arabidopsis thaliana
I1JDH7 − Glycine max
B9SJ31 − Ricinus communis

A9ST93 − Physcomitrella patens subsp. patens
A9V3G3 − Monosiga brevicollis
G8ZXZ8 − Torulaspora delbrueckii
G0WG53 − Naumovozyma dairenensis
G0VE85 − Naumovozyma castellii
C5DN96 − Lachancea thermotolerans

Q74ZC0 − Ashbya gossypii
D3BEC2 − Polysphondylium pallidum

F4Q8H1 − Dictyostelium fasciculatum
G7YFQ8 − Clonorchis sinensis
H3F4N1 − Pristionchus pacificus

E1Z749 − Chlorella variabilis
A0BGT5 − Paramecium tetraurelia

Q4JB02 − Sulfolobus acidocaldarius
A3MS53 − Pyrobaculum calidifontis

Q8U124 − Pyrococcus furiosus
A4WLL2 − Pyrobaculum arsenaticum
A1RS04 − Pyrobaculum islandicum

WBGene00216858
E0R9H4 − Paenibacillus polymyxa
G7VX12 − Paenibacillus terrae

E3EF00 − Paenibacillus polymyxa
Q73AG5 − Bacillus cereus
B7HLZ3 − Bacillus cereus

1

0.77

1

0.019

1

0.55

0.98

0.98

1

1

1

1

0.85

0.99

0.99

0.65

0.92

0.39

0.9

0.2

1

0.59

0.96

0.97

0.82

1

0.95

0.94

1

0.036

1

1
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D7GYL0 − Tribolium castaneum

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

D6WY83 − Tribolium castaneum

C5KRL1 − Perkinsus marinus

I1CB80 − Rhizopus delemar

I1BY80 − Rhizopus delemar

I1BP73 − Rhizopus delemar

I1CRS2 − Rhizopus delemar

I1CCV0 − Rhizopus delemar

C5L4J0 − Perkinsus marinus

WBGene00216612

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

D6X1G6 − Tribolium castaneum

C5KRY9 − Perkinsus marinus

C5KCA4 − Perkinsus marinus

C5LEJ9 − Perkinsus marinus

0.98

0.81

0

0.18

0.21

1

0.19

0.32

1

0

0.6

0.94

0.78



B7PRF0 − Ixodes scapularis

E3NVR8 − Caenorhabditis remanei

H9K7U6 − Apis mellifera

WBGene00216603

G7YYL6 − Clonorchis sinensis

Q72XU3 − Bacillus cereus

B7JFK5 − Bacillus cereus

B7IPT8 − Bacillus cereus

A7GUV5 − Bacillus cereus subsp. cytotoxis

G7WC09 − Desulfosporosinus orientis

A0T0G2 − Phaeodactylum tricornutum

A0T0V5 − Thalassiosira pseudonana

C6KIR6 − Aureococcus anophagefferens

Q8TVB0 − Methanopyrus kandleri

D5VT78 − Methanocaldococcus infernus

F6BDH4 − Methanotorris igneus

Q6LWJ7 − Methanococcus maripaludis

A6UQZ5 − Methanococcus vannielii

1

0.99

0.94

1

0

0.86

0.84

0.3

0.007

0.96

1

0.77

0.9

1

0.96



C1F337 − Acidobacterium capsulatum

Q9XEA8 − Oryza sativa subsp. japonica

Q10CX6 − Oryza sativa subsp. japonica

D8TSY0 − Volvox carteri

A8ISA9 − Chlamydomonas reinhardtii

A8ISB0 − Chlamydomonas reinhardtii

B7S487 − Phaeodactylum tricornutum

B8BUL0 − Thalassiosira pseudonana

F0YFN6 − Aureococcus anophagefferens

D7G5F6 − Ectocarpus siliculosus

WBGene00216412

D0NL10 − Phytophthora infestans

D3E4N0 − Methanobrevibacter ruminantium

E6UQ45 − Clostridium thermocellum

A3DGI2 − Clostridium thermocellum

F0SXU6 − Syntrophobotulus glycolicus

B8GHF2 − Methanosphaerula palustris

Q469V0 − Methanosarcina barkeri

A7I5C8 − Methanoregula boonei

F6D3Q0 − Methanobacterium sp.

E0RTK0 − Spirochaeta thermophila

H2XVN3 − Ciona intestinalis

H9JRG3 − Bombyx mori

A9JT04 − Danio rerio

F1QIC0 − Danio rerio

F6Z9I2 − Ciona intestinalis

0.87

1

0.58

0.38

0.9

0.66

0.7

0.75

1

0.99

0.83

0.99

0.38

0.62

0

0.96

0.21

0.95

0.98

1

0.87

0.57
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D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

I1C4H7 − Rhizopus delemar

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

D0P2H8 − Phytophthora infestans

D0N9V4 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

H9J1G7 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

H9JGG9 − Bombyx mori

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

C5WQF8 − Sorghum bicolor

C5YC88 − Sorghum bicolor

E9GV51 − Daphnia pulex

E9GG83 − Daphnia pulex

WBGene00216031

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

A3M6I0 − Acinetobacter baumannii

E8PIU8 − Acinetobacter baumannii

B2HTR8 − Acinetobacter baumannii

B7H158 − Acinetobacter baumannii

B7IAN0 − Acinetobacter baumannii

0

0.98

0

0.69

0.39

0.99

0.97

0.66

0.92

1

0.97

0.3

0.98

1
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0.99
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0.99
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0.88
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0
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E0RK53 − Paenibacillus polymyxa

G7VY98 − Paenibacillus terrae

E3EBT4 − Paenibacillus polymyxa

WBGene00216020

A9U7X6 − Physcomitrella patens subsp. patens

D3EG55 − Geobacillus sp.

F8FGY5 − Paenibacillus mucilaginosus

E9I690 − Daphnia pulex

Q9YFB9 − Aeropyrum pernix

B1YAK6 − Pyrobaculum neutrophilum

0.94

0.8

0.39

1

0.42

0.78

0



F7DDN1 − Equus caballus

B3S920 − Trichoplax adhaerens

E2B290 − Camponotus floridanus

F0V7J0 − Neospora caninum

F0ZTQ4 − Dictyostelium purpureum

F0Z7X8 − Dictyostelium purpureum

Q869X2 − Dictyostelium discoideum

Q869W9 − Dictyostelium discoideum

Q0CJ59 − Aspergillus terreus

B6HS84 − Penicillium chrysogenum

F8FQZ6 − Paenibacillus mucilaginosus

WBGene00215949

C0ZGQ4 − Brevibacillus brevis

E1UUN1 − Bacillus amyloliquefaciens

A7Z4Y6 − Bacillus amyloliquefaciens subsp. plantarum

E3E218 − Bacillus atrophaeus

Q2GTB1 − Chaetomium globosum

H3D808 − Tetraodon nigroviridis

G3NMZ5 − Gasterosteus aculeatus

E4UR30 − Arthroderma gypseum

F2S375 − Trichophyton tonsurans

1

0.77

0.52

1

0.87
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0.81

1

1

1

1

1
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1

0.51

1
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1



E0RLT1 − Paenibacillus polymyxa

E3E6H8 − Paenibacillus polymyxa

G7VSZ4 − Paenibacillus terrae

D3ELK9 − Geobacillus sp.

WBGene00215926

C6D7W1 − Paenibacillus sp.

B9TB58 − Ricinus communis

G4YVJ9 − Phytophthora sojae

D0N7J3 − Phytophthora infestans

Q6NW46 − Danio rerio

H2MS61 − Oryzias latipes

G1SN62 − Oryctolagus cuniculus

F1RWX5 − Sus scrofa

B3S7E5 − Trichoplax adhaerens

D8RFU2 − Selaginella moellendorffii

D8SP96 − Selaginella moellendorffii

1

1

1

0.88

0.98
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0.6
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1
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1
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G7YY75 − Clonorchis sinensis

WBGene00215471

A9U777 − Physcomitrella patens subsp. patens

A9U6D3 − Physcomitrella patens subsp. patens

F8FIG6 − Paenibacillus mucilaginosus

A9U7S8 − Physcomitrella patens subsp. patens

A9U743 − Physcomitrella patens subsp. patens

A9U7P8 − Physcomitrella patens subsp. patens

F2JI39 − Cellulosilyticum lentocellum

Q5WBZ0 − Bacillus clausii

F3ZYP7 − Mahella australiensis

C6D226 − Paenibacillus sp.

0.047

0.76

0

0.94

0.86

0.36

0.9

0.86

0



D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

I1BPW0 − Rhizopus delemar

I1C4H7 − Rhizopus delemar

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

D0MT84 − Phytophthora infestans

D0NYN1 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

H3GAZ1 − Phytophthora ramorum

H3G7W4 − Phytophthora ramorum

H9JS62 − Bombyx mori

E3L6E6 − Puccinia graminis f. sp. tritici

H9JRF3 − Bombyx mori

H9JGG9 − Bombyx mori

D7ELD7 − Tribolium castaneum

D7ELE3 − Tribolium castaneum

C5YC88 − Sorghum bicolor

C5XBM8 − Sorghum bicolor

C5Z320 − Sorghum bicolor

C5YEY0 − Sorghum bicolor

C5YW86 − Sorghum bicolor

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

F4L5Z0 − Haliscomenobacter hydrossis

WBGene00215033

D8JXE2 − Hyphomicrobium denitrificans

C6XRV7 − Hirschia baltica

B0RDJ9 − Clavibacter michiganensis subsp. sepedonicus

A5CV73 − Clavibacter michiganensis subsp. michiganensis

1

0.98

1

0.76

1

0.88

1

1

0.95

0.53

0.96

0.87

0.97

1

0.2

0.95

1

1

1

0.99

1

0.77

0.12

0.83



Q0IYM1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

C5YC88 − Sorghum bicolor

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

E9GV51 − Daphnia pulex

E9GG83 − Daphnia pulex

WBGene00214921

D0N9V4 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

D0P2H8 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

H9J1G7 − Bombyx mori

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

E3LAU1 − Puccinia graminis f. sp. tritici

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

Q6MHJ5 − Bdellovibrio bacteriovorus

D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

F2I2H1 − Pelagibacter sp.

B5YKP3 − Thermodesulfovibrio yellowstonii

H6L550 − Saprospira grandis

F4L5Z0 − Haliscomenobacter hydrossis

0.97

0.34

1

0.81

1

0.54

0.97

0.93

0.49

0.96

0.96

0.78

0.88

0.96

0.78

0.9

0.79

1

0.98

0

0

1

0.85

1



H2SY50 − Takifugu rubripes

H3CBI2 − Tetraodon nigroviridis

F6PBT6 − Danio rerio

H2MMU8 − Oryzias latipes

B3N0F3 − Drosophila ananassae

A9UQJ1 − Monosiga brevicollis

F2TY60 − Salpingoeca rosetta

Q4D6X8 − Trypanosoma cruzi

E9CF47 − Capsaspora owczarzaki

C7YKB6 − Nectria haematococca

G2X2Y9 − Verticillium dahliae

A7EGL2 − Sclerotinia sclerotiorum

A2R7W3 − Aspergillus niger

A5DPV2 − Meyerozyma guilliermondii

C6D526 − Paenibacillus sp.

E0RGK2 − Paenibacillus polymyxa

E3E5B7 − Paenibacillus polymyxa

G7VPT6 − Paenibacillus terrae

D3E5A1 − Geobacillus sp.

WBGene00214691

Q58773 − Methanocaldococcus jannaschii

C7P5L6 − Methanocaldococcus fervens

D3S882 − Methanocaldococcus sp.

F6BEG3 − Methanotorris igneus

F8AN00 − Methanothermococcus okinawensis

D8SDC5 − Selaginella moellendorffii

D8RF71 − Selaginella moellendorffii

1

0.74

1

0.57

0.65

0.79

1

0.73

0.99

1

0.72

1

0.75

0.88

0.99

1

0.65

0.97

0

0.99

0.99

0.68

1

0.055



C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

I1C4H7 − Rhizopus delemar

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

D0N9V4 − Phytophthora infestans

D0P2H8 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

H9J1G7 − Bombyx mori

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

C5YC88 − Sorghum bicolor

C5WQF8 − Sorghum bicolor

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

E9GV51 − Daphnia pulex

E9GG83 − Daphnia pulex

WBGene00214443

F2I2H1 − Pelagibacter sp.

Q6MHJ5 − Bdellovibrio bacteriovorus

D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

D2RBU8 − Gardnerella vaginalis

F6C6N2 − Bifidobacterium breve

F9Y2Q8 − Bifidobacterium breve

0.88

0.99

0.74

0.02

1

0.82

0.82

0.9

0.58

0.97

0.98

0.78

0.85

1

0.98

0

0

1

0.69

0.99

0.94

0.82

0.89

0.9



Q467J4 − Methanosarcina barkeri

Q8PTJ3 − Methanosarcina mazei

E3DXM4 − Bacillus atrophaeus

F0RC51 − Cellulophaga lytica

D3EKU7 − Geobacillus sp.

E8WYX6 − Acidobacterium sp.

WBGene00214431

F0SY89 − Syntrophobotulus glycolicus

G7WQC2 − Methanosaeta harundinacea

Q12ZA1 − Methanococcoides burtonii

D5EB43 − Methanohalophilus mahii

C5X214 − Sorghum bicolor

I1Q9E7 − Oryza glaberrima

Q0D7H8 − Oryza sativa subsp. japonica

I1GL74 − Brachypodium distachyon

D7M6T1 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

A4VDC3 − Tetrahymena thermophila

G4VHS5 − Schistosoma mansoni

B7PXR7 − Ixodes scapularis

B8BQT0 − Thalassiosira pseudonana

C5KS26 − Perkinsus marinus

C5KAE5 − Perkinsus marinus

C5K7R1 − Perkinsus marinus

1

0.97

0.74

0

0.65

0.18

0.9

0.85

0.99

0.64

0.03

0.96

0.97

0.33

1

0.8

0.72

0.87

0.91

0.94



I1NQ41 − Oryza glaberrima

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

Q0IYM1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

E9GV51 − Daphnia pulex

E9GG83 − Daphnia pulex

WBGene00213684

D0N9V4 − Phytophthora infestans

D0P2H8 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

H9J1G7 − Bombyx mori

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

E3LAU1 − Puccinia graminis f. sp. tritici

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

D2RBU8 − Gardnerella vaginalis

Q6MHJ5 − Bdellovibrio bacteriovorus

D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

F2I2H1 − Pelagibacter sp.

H6L550 − Saprospira grandis

F4L5Z0 − Haliscomenobacter hydrossis

0.95

0.99

0.55

1

0.83

0.97

0.84

0.91

1

0.51

1

0.93

0.84

0.89

0.01

1

0.96

0

0

1

0.78

1

0.51

0.27



Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

C5WQF8 − Sorghum bicolor

C5YC88 − Sorghum bicolor

D0P2H8 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

D0N9V4 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

H9J1G7 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

H9JGG9 − Bombyx mori

WBGene00213571

D7ELE3 − Tribolium castaneum

D7ELD7 − Tribolium castaneum

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

I1C4H7 − Rhizopus delemar

D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

A3M6I0 − Acinetobacter baumannii

E8PIU8 − Acinetobacter baumannii

B2HTR8 − Acinetobacter baumannii

B7H158 − Acinetobacter baumannii

B7IAN0 − Acinetobacter baumannii

0

1

0.63

0.46

1

0.77

1

0.63

0.55

1

0.96

0.88

0

1

0.95

0.86

0.8

1

0

0.85

0

0.57

0

0



Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

Q0IYM1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8LML8 − Oryza sativa subsp. japonica

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

E9GG83 − Daphnia pulex

E9GV51 − Daphnia pulex

WBGene00213527

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

D0N9V4 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

D0P2H8 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

H9J1G7 − Bombyx mori

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

E3LAU1 − Puccinia graminis f. sp. tritici

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

Q6MHJ5 − Bdellovibrio bacteriovorus

D2RBU8 − Gardnerella vaginalis

F2I2H1 − Pelagibacter sp.

H6L550 − Saprospira grandis

F4L5Z0 − Haliscomenobacter hydrossis

0.96

0.96

1

0.88

0.31

0.98

0.68

0.07

0.99

0.88

0.88

0.85

0.99

0.96

0.58

1

0.97

0.76

0.57

1

0.96

1

0.022

0.77



D0ZHJ7 − Edwardsiella tarda

B3SE06 − Trichoplax adhaerens

C5D057 − Variovorax paradoxus

WBGene00213514

Q0VMS6 − Alcanivorax borkumensis

B3SEZ1 − Trichoplax adhaerens

A7FC89 − Yersinia pseudotuberculosis serotype O:1b

G4T4I0 − Methylomicrobium alcaliphilum

C5A1S5 − Thermococcus gammatolerans

F0LHD4 − Thermococcus barophilus

F4HIV1 − Pyrococcus sp.

Q9UZ60 − Pyrococcus abyssi

C6A2G2 − Thermococcus sibiricus

H9JBS8 − Bombyx mori

H3BNF0 − Homo sapiens

H3BNS4 − Homo sapiens

0.91

1

0.85

0.69

0.79

0

0.97

0.85

0.99

0.81

0.98

0.96

0.1



D3EE71 − Geobacillus sp.

WBGene00213287

F8F831 − Paenibacillus mucilaginosus

F3ZVI7 − Mahella australiensis

E0RBA8 − Paenibacillus polymyxa

Q5WK79 − Bacillus clausii

E4NVH8 − Halogeometricum borinquense

D4GPN1 − Haloferax volcanii

H9K8K8 − Apis mellifera

Q979J1 − Thermoplasma volcanium

Q9HKB2 − Thermoplasma acidophilum

Q6L1I7 − Picrophilus torridus

0.77

1

0.72

1

0.78

0.89

0.84

1

0.074



B8NY88 − Aspergillus flavus

D1YV33 − Methanocella paludicola

F8F999 − Paenibacillus mucilaginosus

E1UV08 − Bacillus amyloliquefaciens

WBGene00213000

F8F9G0 − Paenibacillus mucilaginosus

E3EEV0 − Paenibacillus polymyxa

F8FBS4 − Paenibacillus mucilaginosus

D2V677 − Naegleria gruberi

E3RN74 − Pyrenophora teres f. teres

H1VGK5 − Colletotrichum higginsianum

D8PRG4 − Schizophyllum commune

B3RY39 − Trichoplax adhaerens

E3Q2M4 − Colletotrichum graminicola

0.21

0.88

1

0.91

0.018

0.79

0.6

0.4

0.8

0.88

0



D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

E3LAU1 − Puccinia graminis f. sp. tritici

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

H9J1G7 − Bombyx mori

Q0IYM1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

C5Y260 − Sorghum bicolor

E9GG83 − Daphnia pulex

E9GV51 − Daphnia pulex

H2XD84 − Caenorhabditis japonica

H2W8M8 − Caenorhabditis japonica
WBGene00212496

H2X1B1 − Caenorhabditis japonica

H2X1F4 − Caenorhabditis japonica

H2VQP2 − Caenorhabditis japonica

B5YKP3 − Thermodesulfovibrio yellowstonii

H6L550 − Saprospira grandis

F4L5Z0 − Haliscomenobacter hydrossis

F2I2H1 − Pelagibacter sp.
D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

Q6MHJ5 − Bdellovibrio bacteriovorus

A8ND84 − Coprinopsis cinerea

H3G651 − Phytophthora ramorum

H3G506 − Phytophthora ramorum

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

D0P001 − Phytophthora infestans

D0P2H8 − Phytophthora infestans

1

1

1

0.43

0.73

0.78

1

1

0.91

0.44

1

0.99

0.99

1

0.74

0.5

0.89

0.82

1

0.97

0.56

1

0.9

1

0.92

0.98

0.39

0.98

0.41



D5UM84 − Tsukamurella paurometabola

WBGene00212319

A9WQF7 − Renibacterium salmoninarum

C0ZNU1 − Rhodococcus erythropolis

Q0S503 − Rhodococcus sp.

C1AWZ2 − Rhodococcus opacus

G0SVT4 − Rhodotorula glutinis

B6H0Y1 − Penicillium chrysogenum

G3JHE8 − Cordyceps militaris

Q4PA52 − Ustilago maydis

E7A1Q3 − Sporisorium reilianum

F0Y748 − Aureococcus anophagefferens

D2VZV6 − Naegleria gruberi

F4IY42 − Arabidopsis thaliana

D7UBN5 − Vitis vinifera

B9RGA4 − Ricinus communis

I1NVB0 − Oryza glaberrima

Q5JKZ8 − Oryza sativa subsp. japonica

F0QYC4 − Vulcanisaeta moutnovskia

B8GJ06 − Methanosphaerula palustris

C6A1H9 − Thermococcus sibiricus

B8D4M5 − Desulfurococcus kamchatkensis

D2RDP0 − Archaeoglobus profundus

H2YL38 − Ciona savignyi

A9V527 − Monosiga brevicollis

G4Z0B3 − Phytophthora sojae

D0N6G4 − Phytophthora infestans

0.99

0.63

0.87

0.98

0.8

0.52

0.99

0.5

0.095

0.96

0.22

0.99

0.99

0.96

0.91

1

0

1

0.98

0.78

0

1

1

0.55



H9KHU3 − Apis mellifera

D7EL51 − Tribolium castaneum

H9J4W4 − Bombyx mori

E9FZU9 − Daphnia pulex

G4VHI3 − Schistosoma mansoni

A9VA78 − Monosiga brevicollis

F2U296 − Salpingoeca rosetta

D5DEM3 − Bacillus megaterium

G7VXF8 − Paenibacillus terrae

E0RKA3 − Paenibacillus polymyxa

E3EF96 − Paenibacillus polymyxa

D3EJJ2 − Geobacillus sp.

WBGene00212075

D7FQB7 − Ectocarpus siliculosus

D8M2D8 − Blastocystis hominis

I1RBF5 − Gibberella zeae

F9G062 − Fusarium oxysporum

C1H1J8 − Paracoccidioides lutzii

C1GCS8 − Paracoccidioides brasiliensis

C0SA71 − Paracoccidioides brasiliensis

0

0.98

0.93

0.4

1

0.56

0.82

0.85

0.62

0.97

0.98

0.88

0.96

1

0.17

1

0.97



E9J9Y8 − Solenopsis invicta

D6X1G6 − Tribolium castaneum

D7EKM8 − Tribolium castaneum

E2ARC4 − Camponotus floridanus

D7GYB7 − Tribolium castaneum

C5KR95 − Perkinsus marinus

WBGene00211964

I1CB80 − Rhizopus delemar

I1BP73 − Rhizopus delemar

I1CRS2 − Rhizopus delemar

I1CCV0 − Rhizopus delemar

I1BY80 − Rhizopus delemar

C5M148 − Perkinsus marinus

C5KA92 − Perkinsus marinus

C5K5A7 − Perkinsus marinus

C5L5K1 − Perkinsus marinus

0.88

1

0.93

0.94

0.86

0.1

0.96

0.76

1

0

0.99

0.93

0.42



WBGene00211563

G4LX12 − Schistosoma mansoni

G7Y5N0 − Clonorchis sinensis

G7Y7I6 − Clonorchis sinensis

E9J989 − Solenopsis invicta

B4NQR4 − Drosophila willistoni

0.8

0.69

0.46



F2TZ38 − Salpingoeca rosetta

D7MB08 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

A8J8C1 − Chlamydomonas reinhardtii

E1Z9A2 − Chlorella variabilis

A4RQF5 − Ostreococcus lucimarinus

A8NFI7 − Coprinopsis cinerea

B8PKJ3 − Postia placenta

E2AWR2 − Camponotus floridanus

E9IJM3 − Solenopsis invicta

E0VVC1 − Pediculus humanus subsp. corporis

F7BKD9 − Ciona intestinalis

B3SFE0 − Trichoplax adhaerens

A9U7H8 − Physcomitrella patens subsp. patens

D7D6H5 − Geobacillus sp.

D3ECZ1 − Geobacillus sp.

WBGene00211428

G7VW66 − Paenibacillus terrae

E3EF82 − Paenibacillus polymyxa

E0RF93 − Paenibacillus polymyxa

0.64

0.99

0.66

0.9

0.88

1

0.85

0.093

0.94

0.92

0.8

0.97

0.98

0.88

0.88

1



C5L5K1 − Perkinsus marinus

C5KA92 − Perkinsus marinus

E3MEG2 − Caenorhabditis remanei

WBGene00210988

H2W038 − Caenorhabditis japonica

H2WFJ9 − Caenorhabditis japonica

H2WHD8 − Caenorhabditis japonica

H2WKD5 − Caenorhabditis japonica

D7GYB7 − Tribolium castaneum

D7GYL0 − Tribolium castaneum

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

D6X1G6 − Tribolium castaneum

E2ARC4 − Camponotus floridanus

C5KR95 − Perkinsus marinus

C5L354 − Perkinsus marinus

F2U5C7 − Salpingoeca rosetta

I1BY80 − Rhizopus delemar

I1CCV0 − Rhizopus delemar

I1BM10 − Rhizopus delemar

I1BP73 − Rhizopus delemar

I1C017 − Rhizopus delemar

Q8W5B7 − Oryza sativa subsp. japonica

Q53QL2 − Oryza sativa subsp. japonica

Q60DR1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8S6J3 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8LMI0 − Oryza sativa subsp. japonica

1

0.94

1

0.98

1

0.91

1

0.99

1

1

0.97

0.87

0.74

0.26

0.66

0.87

0.85

0.24

1

0

0.42

0.93

0.22



D5XD04 − Thermincola potens

D3E7Y7 − Geobacillus sp.

WBGene00210601

B1ZW36 − Opitutus terrae

D5XDV3 − Thermincola potens

B9KAL7 − Thermotoga neapolitana

E2BND2 − Harpegnathos saltator

E9HTS6 − Daphnia pulex

Q4DTA1 − Trypanosoma cruzi

0.6

0.97

0.71

0.75

0.85

0.95



Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

C5WQF8 − Sorghum bicolor

C5YC88 − Sorghum bicolor

D0P2H8 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

D0N9V4 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

H9J1G7 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

H9JGG9 − Bombyx mori

WBGene00209451

D7ELE3 − Tribolium castaneum

D7ELD7 − Tribolium castaneum

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

I1C4H7 − Rhizopus delemar

D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

A3M6I0 − Acinetobacter baumannii

E8PIU8 − Acinetobacter baumannii

B2HTR8 − Acinetobacter baumannii

B7H158 − Acinetobacter baumannii

B7IAN0 − Acinetobacter baumannii

0

1

0.63

0.45

1

0.76

0.99

0.63

0.53

1

0.94

0.9

0

1

0.96

0.88

0.79

1

0

0.84

0

0.52

0

0



Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

Q0IYM1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8LML8 − Oryza sativa subsp. japonica

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

E9GG83 − Daphnia pulex

E9GV51 − Daphnia pulex

WBGene00209239

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

D0N9V4 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

D0P2H8 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

H9J1G7 − Bombyx mori

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

E3LAU1 − Puccinia graminis f. sp. tritici

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

Q6MHJ5 − Bdellovibrio bacteriovorus

D2RBU8 − Gardnerella vaginalis

F2I2H1 − Pelagibacter sp.

H6L550 − Saprospira grandis

F4L5Z0 − Haliscomenobacter hydrossis

0.96

0.94

1

0.88

0.29

0.99

0.66

0.078

0.99

0.87

0.86

0.86

0.99

0.96

0.61

1

0.97

0.73

0.58

1

0.94

1

0.015

0.74



C5LAE4 − Perkinsus marinus

C5L4J0 − Perkinsus marinus

E2ARC4 − Camponotus floridanus

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

D6X1G6 − Tribolium castaneum

D7GYL0 − Tribolium castaneum

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

C5K9J7 − Perkinsus marinus

E3M2Q2 − Caenorhabditis remanei

E3N2Y9 − Caenorhabditis remanei

H2WKD5 − Caenorhabditis japonica

H2VY66 − Caenorhabditis japonica

H2VH79 − Caenorhabditis japonica

WBGene00208435

I1C3J3 − Rhizopus delemar

I1CG92 − Rhizopus delemar

I1CL74 − Rhizopus delemar

I1BPJ9 − Rhizopus delemar

I1CQ35 − Rhizopus delemar

C5L5W4 − Perkinsus marinus

C5L354 − Perkinsus marinus

0.8

1

0.3

0.68

0

0.84

0.55

0.44

1

0.98

0.88

1

1

0.95

0.95

0.28

0

0.78



D0N9V4 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

D0P2H8 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

H9J1G7 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

H9JGG9 − Bombyx mori

E9GV51 − Daphnia pulex

E9GG83 − Daphnia pulex

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

C5YC88 − Sorghum bicolor

C5WQF8 − Sorghum bicolor

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

E3LAU1 − Puccinia graminis f. sp. tritici

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

WBGene00207689

Q6MHJ5 − Bdellovibrio bacteriovorus

D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

F2I2H1 − Pelagibacter sp.

B5YKP3 − Thermodesulfovibrio yellowstonii

H6L550 − Saprospira grandis

F4L5Z0 − Haliscomenobacter hydrossis

0.97

0.44

0.95

0.61

1

0.92

0.078

0.38

1

0.94

0

0

0.12

0.99

0.9

0.99

0.064

0.88

0.99

0.94

0.78

0.96

0.82

1



D7EKM8 − Tribolium castaneum

E2ARC4 − Camponotus floridanus

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

D7GYL0 − Tribolium castaneum

D7GYB7 − Tribolium castaneum

H2WKD5 − Caenorhabditis japonica

WBGene00207576

H2VY66 − Caenorhabditis japonica

H2VH79 − Caenorhabditis japonica

H2WNX9 − Caenorhabditis japonica

G0P3Q5 − Caenorhabditis brenneri

C5KR95 − Perkinsus marinus

I1CL74 − Rhizopus delemar

I1CUT1 − Rhizopus delemar

I1C1S0 − Rhizopus delemar

I1CQ35 − Rhizopus delemar

I1BPJ9 − Rhizopus delemar

C5L5K1 − Perkinsus marinus

C5KA92 − Perkinsus marinus

C5L5W4 − Perkinsus marinus

C5L354 − Perkinsus marinus

1

0.75

0.31

1

0.088

0.94

0.98

0.95

0.96

1

0.32

1

0.21

1

0.77

0.9

0.76

0.98



D7GYB7 − Tribolium castaneum

D7GYL0 − Tribolium castaneum

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

D6X1G6 − Tribolium castaneum

WBGene00207575

C5L4J0 − Perkinsus marinus

C5KRL1 − Perkinsus marinus

C5KR95 − Perkinsus marinus

Q53QL2 − Oryza sativa subsp. japonica

I1BP73 − Rhizopus delemar

I1BT91 − Rhizopus delemar

I1CT70 − Rhizopus delemar

I1BM32 − Rhizopus delemar

I1CH86 − Rhizopus delemar

C5L5W4 − Perkinsus marinus

C5L354 − Perkinsus marinus

1

0.059

0.91

1

0.89

0.89

0.023

0

1

0.78

0.98

0.98

0.81

0.71



A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

I1C4H7 − Rhizopus delemar

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

E9GV51 − Daphnia pulex

E9GG83 − Daphnia pulex

Q0IYM1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

C5WQF8 − Sorghum bicolor

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

H3G665 − Phytophthora ramorum

H3G651 − Phytophthora ramorum

D0N2B2 − Phytophthora infestans

D0P2H8 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

H9J1G7 − Bombyx mori

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

H2W8M8 − Caenorhabditis japonica
WBGene00207118

H2X1B1 − Caenorhabditis japonica

H2X1F4 − Caenorhabditis japonica

H2XE12 − Caenorhabditis japonica

H2XD84 − Caenorhabditis japonica
D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

F4L5Z0 − Haliscomenobacter hydrossis

F2I2H1 − Pelagibacter sp.
Q6MHJ5 − Bdellovibrio bacteriovorus

A1A0K3 − Bifidobacterium adolescentis

D2RBU8 − Gardnerella vaginalis

1

0.85

0.21

1

0.76

0.84

0.97

0.097

0.92

0.89

1

0.94

0.65

0.95

0.96

1

0.82

0.37

0.82

1

0.99

1

0.54

0.97

0.28

0.97

0.97

0.62

0.88



C5L3W8 − Perkinsus marinus

C5LEJ9 − Perkinsus marinus

C5KRL1 − Perkinsus marinus

C5L4J0 − Perkinsus marinus

C5K6F4 − Perkinsus marinus

G0N338 − Caenorhabditis brenneri

G0M952 − Caenorhabditis brenneri

G0MC62 − Caenorhabditis brenneri

G0M8Y2 − Caenorhabditis brenneri

H2VZP8 − Caenorhabditis japonica

WBGene00207074

D7GYB7 − Tribolium castaneum

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

D6WY83 − Tribolium castaneum

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

D6X1G6 − Tribolium castaneum

1

0.28

1

0.79

0.73

0.67

0.65

1

1

0.98

1

1

0.87



D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

I1C4H7 − Rhizopus delemar

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

C5WQF8 − Sorghum bicolor

C5YC88 − Sorghum bicolor

E9GG83 − Daphnia pulex

WBGene00206952

D0P2H8 − Phytophthora infestans

D0N9V4 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

H9J1G7 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

H9JGG9 − Bombyx mori

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

D7ELD7 − Tribolium castaneum

D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

A3M6I0 − Acinetobacter baumannii

E8PIU8 − Acinetobacter baumannii

B2HTR8 − Acinetobacter baumannii

B7H158 − Acinetobacter baumannii

B7IAN0 − Acinetobacter baumannii

0.65

0.98

0

0.24

0.56

0.52

1

0.98

0.71

0.97

0.91

0.8

0.97

0.86

0.88

0.049

1

0.97

0.54

0.98

1

0.96

0

0



C5L0K8 − Perkinsus marinus

C5KRL1 − Perkinsus marinus

C5L4J0 − Perkinsus marinus

C5L9X4 − Perkinsus marinus

C5L8D2 − Perkinsus marinus

WBGene00182711

B4NGH7 − Drosophila willistoni

D7EKN0 − Tribolium castaneum

E9J989 − Solenopsis invicta

G4LX12 − Schistosoma mansoni

G7Y7I6 − Clonorchis sinensis

1

0.84

0.22

0.76

0.82

0.76

0.99

0.85



D7G3V7 − Ectocarpus siliculosus

B9S0C7 − Ricinus communis

A0LJV3 − Syntrophobacter fumaroxidans

D6W9V7 − Tribolium castaneum

D7EJV8 − Tribolium castaneum

D6W9V8 − Tribolium castaneum

D6W9V9 − Tribolium castaneum

B3E9I3 − Geobacter lovleyi

D8HMN1 − Amycolatopsis mediterranei

D8T251 − Selaginella moellendorffii

D8SS08 − Selaginella moellendorffii

C7PXJ5 − Catenulispora acidiphila

C7PXJ4 − Catenulispora acidiphila

F8NRS4 − Serpula lacrymans var. lacrymans

F8QIN7 − Serpula lacrymans var. lacrymans

F8NQI7 − Serpula lacrymans var. lacrymans

A8NZU8 − Coprinopsis cinerea

A8NZW4 − Coprinopsis cinerea

WBGene00182047

Q9ZV34 − Arabidopsis thaliana

D7LK84 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

1

0.83

0.33

0.038

0.31

0.68

0.66

0.96

1

0.87

0.98

0.91

1

1

1

0.95

0.33

1



F6TF51 − Xenopus tropicalis

D8M434 − Blastocystis hominis

Q62XX1 − Bacillus licheniformis

C9YRH6 − Peptoclostridium difficile

Q180J4 − Peptoclostridium difficile

B9WD99 − Candida dubliniensis

D8U3H4 − Volvox carteri

Q18DZ3 − Haloquadratum walsbyi

Q0W6D4 − Uncultured methanogenic archaeon RC−I

C5L3F9 − Perkinsus marinus

C5LHJ4 − Perkinsus marinus

D4DGU5 − Trichophyton verrucosum

Q0JJP4 − Oryza sativa subsp. japonica

H3GVT2 − Phytophthora ramorum

C5M598 − Candida tropicalis

A0RVV8 − Cenarchaeum symbiosum

C5LC98 − Perkinsus marinus

H2XAC8 − Caenorhabditis japonica

WBGene00181737

G0MEW7 − Caenorhabditis brenneri

Q09165 − Caenorhabditis elegans

Q8MQ08 − Caenorhabditis elegans

A8WM15 − Caenorhabditis briggsae

C5MHV7 − Candida tropicalis

C5MHV5 − Candida tropicalis

Q24WC6 − Desulfitobacterium hafniense

B8FZZ7 − Desulfitobacterium hafniense

0.99

1

0.73

0

0.75

0.59

0.96

0.87

1

0.91

0.79

0.6

0

0.88

0.99

0.94

1

0.61

0

0

0.49

0.88

1

1



C5KRY9 − Perkinsus marinus

H3GYU1 − Phytophthora ramorum

Q7XFZ5 − Oryza sativa subsp. japonica

I1GV89 − Brachypodium distachyon

C5LAZ1 − Perkinsus marinus

C5L4J0 − Perkinsus marinus

A4XJU9 − Caldicellulosiruptor saccharolyticus

C5L3W8 − Perkinsus marinus

D7GYL0 − Tribolium castaneum

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

E2ARC4 − Camponotus floridanus

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

D6X1G6 − Tribolium castaneum

WBGene00180753

Q60ET2 − Oryza sativa subsp. japonica

Q6ATA5 − Oryza sativa subsp. japonica

Q0J0N1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q2HHR9 − Chaetomium globosum

E2LZ44 − Moniliophthora perniciosa

I1CIZ9 − Rhizopus delemar

I1CPR8 − Rhizopus delemar

I1BXK1 − Rhizopus delemar

1

0.041

0.55

0.99

0.85

0.6

0.96

0.98

0

0.72

0.43

0.68

0.94

0.82

0.47

1

1

0.89

1



D0MT84 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

D0N9V4 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

D0NJ00 − Phytophthora infestans

E3LAU1 − Puccinia graminis f. sp. tritici

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

I1CT28 − Rhizopus delemar

I1BIB9 − Rhizopus delemar

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

C5WMT8 − Sorghum bicolor

C5YC88 − Sorghum bicolor

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8LML8 − Oryza sativa subsp. japonica

I1H3B0 − Brachypodium distachyon

D7ELE3 − Tribolium castaneum

D6WY78 − Tribolium castaneum

D7ELD7 − Tribolium castaneum

WBGene00179507

F4L5Z0 − Haliscomenobacter hydrossis

E4NYA3 − Bifidobacterium bifidum

D2RBU8 − Gardnerella vaginalis

D2Q908 − Bifidobacterium dentium

A1A0K3 − Bifidobacterium adolescentis

1

0.14

1

1

0.44

0.037

0.98

1

0.78

0.13

1

0.74

1

0.55

0.98

1

1

1

1

0.93

1

1

1



A2EVM7 − Trichomonas vaginalis

A2F531 − Trichomonas vaginalis

A2DGN0 − Trichomonas vaginalis

A2EN31 − Trichomonas vaginalis

Q4Q3D8 − Leishmania major

Q7SHZ4 − Neurospora crassa

E6ZLI9 − Sporisorium reilianum

B6K2V7 − Schizosaccharomyces japonicus

B9S4Y1 − Ricinus communis

A4S4A9 − Ostreococcus lucimarinus

C1E6C0 − Micromonas sp.

G2WCA2 − Saccharomyces cerevisiae

B9WGI7 − Candida dubliniensis

B3PN21 − Mycoplasma arthritidis

B3PMQ9 − Mycoplasma arthritidis

B3PMR6 − Mycoplasma arthritidis

B3PMR7 − Mycoplasma arthritidis

F4JZY1 − Arabidopsis thaliana

B9RCP5 − Ricinus communis

G0LHE3 − Haloquadratum walsbyi

F6BAS4 − Methanotorris igneus

Q8TXI4 − Methanopyrus kandleri

G0EPZ2 − Brachyspira intermedia

D3STW6 − Natrialba magadii

D2RRE0 − Haloterrigena turkmenica

WBGene00179422

B7P346 − Ixodes scapularis

H2N286 − Oryzias latipes

G3PQZ0 − Gasterosteus aculeatus

H2RW53 − Takifugu rubripes

H2RW56 − Takifugu rubripes

1

0.48

1

1

0.075

0.46

0.68

0.56

0.24

0

0.62

0.73

0.37

0.89

0.16

0.99

0.97

0.92

0.56

1

1

1

1

1

1

0.97

0.89

1



C7IXG0 − Oryza sativa subsp. japonica

Q6YTQ6 − Oryza sativa subsp. japonica

I1QV54 − Oryza glaberrima

E2AZ86 − Camponotus floridanus

H9JGG9 − Bombyx mori

I1CT28 − Rhizopus delemar

I1CGB6 − Rhizopus delemar

I1BPW0 − Rhizopus delemar

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

Q8LML8 − Oryza sativa subsp. japonica

Q851V4 − Oryza sativa subsp. japonica

D0NYN1 − Phytophthora infestans

D0MT84 − Phytophthora infestans

D0N2E5 − Phytophthora infestans

D0NXL1 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

G2Z2Y3 − Flavobacterium branchiophilum

A8F6S6 − Thermotoga lettingae

A5CV73 − Clavibacter michiganensis subsp. michiganensis

Q6MHJ5 − Bdellovibrio bacteriovorus

A1A0K3 − Bifidobacterium adolescentis

WBGene00179180

D7ELD7 − Tribolium castaneum

D6WY78 − Tribolium castaneum

D7ELE3 − Tribolium castaneum

1

1

0.4

0.72

0.44

0.78

0.058

1

1

1

1

1

1

0.68

1

1

0.63

0.99

0.72

1

0.9

0.89

0.43



Q02717 − Podospora anserina

Q02718 − Podospora anserina

H6D5C3 − Nectria haematococca

P03876 − Saccharomyces cerevisiae

C7U027 − Pichia sorbitophila

Q1XGD2 − Physcomitrella patens subsp. patens

Q46BR7 − Methanosarcina barkeri

Q12UG1 − Methanococcoides burtonii

Q12Y20 − Methanococcoides burtonii

Q12XV1 − Methanococcoides burtonii

Q12UJ3 − Methanococcoides burtonii

G3QNK2 − Gorilla gorilla gorilla

H2QXK3 − Pan troglodytes

F7B4R0 − Macaca mulatta

H0WPB7 − Otolemur garnettii

E0W2Z0 − Pediculus humanus subsp. corporis

B7JTB6 − Bacillus cereus

D3G1A6 − Bacillus pseudofirmus

Q4V108 − Bacillus cereus

B1HW67 − Lysinibacillus sphaericus

D3EJQ1 − Geobacillus sp.

WBGene00178898

1

0.42

0.99

0.9

0.85

0.55

0.77

0

0.44

0.99

0.74

0

1

0.44

0.76

1

0.007

0.98

0.76



C5XW19 − Sorghum bicolor

C5WQF8 − Sorghum bicolor

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

I1Q9I5 − Oryza glaberrima

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

D0N2E5 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

H3G506 − Phytophthora ramorum

H3G651 − Phytophthora ramorum

H3G734 − Phytophthora ramorum

E9GV51 − Daphnia pulex

E9GG83 − Daphnia pulex

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

H9J1G7 − Bombyx mori

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

A8ND84 − Coprinopsis cinerea

H2VQP2 − Caenorhabditis japonica

H2W8M8 − Caenorhabditis japonica

H2WZL4 − Caenorhabditis japonica
WBGene00178567

H2X1B1 − Caenorhabditis japonica

H2X1F4 − Caenorhabditis japonica
D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

A3M6I0 − Acinetobacter baumannii

E8PIU8 − Acinetobacter baumannii

B2HTR8 − Acinetobacter baumannii

B7H158 − Acinetobacter baumannii

B7IAN0 − Acinetobacter baumannii

0.79

0.78

0.71

0

0.82

0.92

0.12

1

0.76

1

1

0

0.99

0

0.74

1

0.96

0.56

1

0.86

0.91

0.2

0.85

0.97

0.82

0

0.75

0

0



A2EZ87 − Trichomonas vaginalis

A2EJ43 − Trichomonas vaginalis

C5L4J0 − Perkinsus marinus

WBGene00178558

G7Y5N0 − Clonorchis sinensis

G4LX12 − Schistosoma mansoni

D7EKN0 − Tribolium castaneum

E9J996 − Solenopsis invicta

E9J989 − Solenopsis invicta

0.98

0.85

0.8

1

0.81

1



WBGene00178305

E3IDP3 − Geobacillus sp.

A4ILD5 − Geobacillus thermodenitrificans

B7GET7 − Anoxybacillus flavithermus

F8IA14 − Sulfobacillus acidophilus

C6CTH3 − Paenibacillus sp.

D1YV08 − Methanocella paludicola

H9K556 − Apis mellifera

F4BTW8 − Methanosaeta concilii

F4BXE4 − Methanosaeta concilii

0.78

0.2

1

0.22

0.9

0.66

1



C5KA92 − Perkinsus marinus

C5L3W8 − Perkinsus marinus

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

E2ARC4 − Camponotus floridanus

D7GYL0 − Tribolium castaneum

D7GYB7 − Tribolium castaneum

Q53Q06 − Oryza sativa subsp. japonica

D6X1G6 − Tribolium castaneum

C5L4J0 − Perkinsus marinus

C5KRL1 − Perkinsus marinus

WBGene00177927

I1BHC4 − Rhizopus delemar

Q93Y69 − Oryza sativa subsp. japonica

F2U5C7 − Salpingoeca rosetta

I1C8W6 − Rhizopus delemar

I1CFW3 − Rhizopus delemar

I1CW86 − Rhizopus delemar

I1CC33 − Rhizopus delemar

Q53N03 − Oryza sativa subsp. japonica

Q5JPW3 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8LMV8 − Oryza sativa subsp. japonica

0.77

1

0.31

0.96

0.99

0.84

0.53

0.39

0.82

0.17

0.52

0.25

0.19

0.96

0.89

1

0

0



Q0IYM1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8LML8 − Oryza sativa subsp. japonica

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

E9GG83 − Daphnia pulex

WBGene00177548

Q5B2F2 − Emericella nidulans

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

D7EK44 − Tribolium castaneum

H9J1G7 − Bombyx mori

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

E3LAU1 − Puccinia graminis f. sp. tritici

A8N977 − Coprinopsis cinerea

D0N2B2 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

D0MT84 − Phytophthora infestans

D0P2H8 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

Q6MHJ5 − Bdellovibrio bacteriovorus

D2QM70 − Spirosoma linguale

D5EYL4 − Prevotella ruminicola

E8MVE1 − Bifidobacterium longum subsp. infantis

D6ZVW1 − Bifidobacterium longum subsp. longum

1

0.76

1

0

1

0.65

0.38

1

0.92

0.93

1

0.92

0.9

1

0.94

1

1

0.92

0.95

0.98

0.75

0

0.99



E3QDS4 − Colletotrichum graminicola

G0SDS5 − Chaetomium thermophilum

C7YRX8 − Nectria haematococca

A9U407 − Physcomitrella patens subsp. patens

D8S0I6 − Selaginella moellendorffii

B6Q6N2 − Penicillium marneffei

G1X3Y3 − Arthrobotrys oligospora

F4X807 − Acromyrmex echinatior

G5AHW2 − Phytophthora sojae

G4ZZ67 − Phytophthora sojae

D8S8M4 − Selaginella moellendorffii

D8SPZ7 − Selaginella moellendorffii

D8TFS3 − Selaginella moellendorffii

Q8I6U6 − Plasmodium falciparum

Q5P6G4 − Aromatoleum aromaticum

WBGene00176951

F7CR78 − Mus musculus

F1PV45 − Canis familiaris

G1L1P3 − Ailuropoda melanoleuca

G3WA48 − Sarcophilus harrisii

B8G5M0 − Chloroflexus aggregans

B9LHE5 − Chloroflexus aurantiacus

Q2FKR0 − Methanospirillum hungatei JF−1

Q4DGT2 − Trypanosoma cruzi

Q4E0H9 − Trypanosoma cruzi

E6UU83 − Clostridium thermocellum

Q06852 − Clostridium thermocellum

1

0.9

0.95

0.55

1

0.62

0.2

0.16

0.86

0.6

0.97

0.9

0.25

1

1

1

1

0.93

1

0.69

1

0.96

0.92

1



Q11MQ3 − Chelativorans sp.

A5EUP9 − Bradyrhizobium sp.

Q9PHJ8 − Xylella fastidiosa

D0ZHN0 − Edwardsiella tarda

WBGene00176914

C5D061 − Variovorax paradoxus

B3SEK8 − Trichoplax adhaerens

F9WGN2 − Trypanosoma congolense

H9GF12 − Anolis carolinensis

G6DDL0 − Danaus plexippus

Q171C3 − Aedes aegypti

B0WGC0 − Culex quinquefasciatus

1

0.46

0.52

1

0.23

0.38

1

0.52

0.83



H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

H9J1G7 − Bombyx mori

D0MT84 − Phytophthora infestans

D0P2H8 − Phytophthora infestans

D0N2E5 − Phytophthora infestans

D0NJ00 − Phytophthora infestans

H3G506 − Phytophthora ramorum

C5WMT8 − Sorghum bicolor

C5Y2F5 − Sorghum bicolor

Q0IYM1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8LML8 − Oryza sativa subsp. japonica

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

A8N977 − Coprinopsis cinerea

D7ELD7 − Tribolium castaneum

D6WY78 − Tribolium castaneum

Q9N5Q7 − Caenorhabditis elegans

H3E4X9 − Pristionchus pacificus

WBGene00176801

H2VQP2 − Caenorhabditis japonica

H2W5J5 − Caenorhabditis japonica

H2WWG1 − Caenorhabditis japonica

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

A3M6I0 − Acinetobacter baumannii

E8PIU8 − Acinetobacter baumannii

B2HTR8 − Acinetobacter baumannii

B7H158 − Acinetobacter baumannii

B7IAN0 − Acinetobacter baumannii

0.74

1

0.56

0.93

0.32

0.46

0.82

1

0.99

1

0.88

0

0

1

0.98

1

0.93

1

0.98

0.91

1

1

0.96

1

0.22

1

0

0



G4KVB2 − Oscillibacter valericigenes

WBGene00175462

D9RA49 − Clostridium saccharolyticum

A6UPL9 − Methanococcus vannielii

Q6LXX6 − Methanococcus maripaludis

A6UVN5 − Methanococcus aeolicus

Q58352 − Methanocaldococcus jannaschii

D3S4V7 − Methanocaldococcus sp.

G3SN13 − Loxodonta africana

G7YYS0 − Clonorchis sinensis

E8N555 − Anaerolinea thermophila

A7NJG8 − Roseiflexus castenholzii

A5UUI5 − Roseiflexus sp.

0.99

0.9

0.78

0.96

0.86

0.74

0.97

0.76

1

0.88



G1P4K3 − Myotis lucifugus

A0CDV3 − Paramecium tetraurelia

D3BCJ0 − Polysphondylium pallidum

D2VUK1 − Naegleria gruberi

WBGene00138513

A0CE10 − Paramecium tetraurelia

I1MYP1 − Glycine max

B9S9D0 − Ricinus communis

F4KGU4 − Arabidopsis thaliana

P0CE10 − Arabidopsis thaliana

D7M2W4 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

F1A3H0 − Dictyostelium purpureum

Q16LX5 − Aedes aegypti

B0WJU0 − Culex quinquefasciatus

Q7Q9W0 − Anopheles gambiae

D6X4U9 − Tribolium castaneum

F8PR62 − Serpula lacrymans var. lacrymans

G0RXK0 − Hypocrea jecorina

G9MX51 − Hypocrea virens

F8PK88 − Serpula lacrymans var. lacrymans

F8NGG6 − Serpula lacrymans var. lacrymans

1

0.45

0

0.68

0.46

0.86

0.71

0.53

0.13

1

0.95

1

0.8

1

0.6

0.92

0.97

1



F2I2H1 − Pelagibacter sp.
B2HTR8 − Acinetobacter baumannii

A1A0K3 − Bifidobacterium adolescentis

D2RBU8 − Gardnerella vaginalis
Q6MHJ5 − Bdellovibrio bacteriovorus

D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

P34511 − Caenorhabditis elegans

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

A8ND84 − Coprinopsis cinerea

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

H9J1G7 − Bombyx mori

D0N2B2 − Phytophthora infestans

D0P2H8 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

H3G651 − Phytophthora ramorum

H3G665 − Phytophthora ramorum

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

C5WQF8 − Sorghum bicolor

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

Q0IYM1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

E9GV51 − Daphnia pulex

E9GG83 − Daphnia pulex

H2X1F4 − Caenorhabditis japonica

H2X1B1 − Caenorhabditis japonica

H2XD84 − Caenorhabditis japonica

H2W8M8 − Caenorhabditis japonica
WBGene00138455

1

0.95

0.22

1

0.96

0.86

0.85

0.74

0.69

0.84

0.93

1

0

0.78

0.31

0.9

0.95

0.9

1

0.98

1

0

1

1

0.93

0.98

0.46

1

0



F0YAY4 − Aureococcus anophagefferens

F0YLN2 − Aureococcus anophagefferens

Q4N5V5 − Theileria parva

C7N241 − Slackia heliotrinireducens

E4ZJF3 − Leptosphaeria maculans

C4M5V9 − Entamoeba histolytica

D8TRG7 − Volvox carteri

G2Q0X9 − Thielavia heterothallica

A8Q556 − Malassezia globosa

A6ZVT9 − Saccharomyces cerevisiae

Q03VD7 − Leuconostoc mesenteroides subsp. mesenteroides

C7QBM5 − Catenulispora acidiphila

E9G5J7 − Daphnia pulex

E9HBU8 − Daphnia pulex

WBGene00137912

D7G1E0 − Ectocarpus siliculosus

Q6CCA1 − Yarrowia lipolytica

B7HT93 − Bacillus cereus

B9J2N8 − Bacillus cereus

1

0.94

0

0.76

1

0.92

0.98

0.53

0.75

0

0

0

0

0.69

0

0



A4S821 − Ostreococcus lucimarinus

Q00UL8 − Ostreococcus tauri

D7KM14 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

G8BGJ4 − Candida parapsilosis

G3H0I3 − Cricetulus griseus

D3ZQW3 − Rattus norvegicus

F6ZG35 − Xenopus tropicalis

D8QWX1 − Selaginella moellendorffii

H1V736 − Colletotrichum higginsianum

E3QSN1 − Colletotrichum graminicola

B6K4H0 − Schizosaccharomyces japonicus

Q8TRD2 − Methanosarcina acetivorans

A2SRD7 − Methanocorpusculum labreanum

E1RF22 − Methanoplanus petrolearius

Q8TI10 − Methanosarcina acetivorans

F7B499 − Ciona intestinalis

B7ZD59 − Danio rerio

D3DZ92 − Methanobrevibacter ruminantium

G7E5X6 − Mixia osmundae

WBGene00137294

D5UHZ7 − Cellulomonas flavigena

A6WD21 − Kineococcus radiotolerans

F5YU06 − Mycobacterium sp.

A0PQ29 − Mycobacterium ulcerans

B2HIM1 − Mycobacterium marinum

A0BGA7 − Paramecium tetraurelia

Q23PZ6 − Tetrahymena thermophila

G0QQW4 − Ichthyophthirius multifiliis

Q5CVP5 − Cryptosporidium parvum

Q5CNW9 − Cryptosporidium hominis

1

0.78

0.77

0.99

0.76

1

1

0

0.97

0.98

0

0

1

0.81

0.64

0.43

0.6

1

0.7

0.79

0.9

0.053

0.99

1

1

0.91

0.91



C5K6F4 − Perkinsus marinus

C5L4J0 − Perkinsus marinus

C5KRL1 − Perkinsus marinus

C5LEJ9 − Perkinsus marinus

WBGene00137143

C5KR95 − Perkinsus marinus

D7GYB7 − Tribolium castaneum

I1CH86 − Rhizopus delemar

I1BL30 − Rhizopus delemar

I1BM32 − Rhizopus delemar

I1BT91 − Rhizopus delemar

I1CT70 − Rhizopus delemar

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

D7GYL0 − Tribolium castaneum

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

D6X1G6 − Tribolium castaneum

1

0.62

0

0.86

0.78

0.78

0.67

0.13

0.039

1

0.76

0.31

0



E9BXS2 − Capsaspora owczarzaki

B8BXB3 − Thalassiosira pseudonana

D8TAZ4 − Selaginella moellendorffii

F6H1E1 − Vitis vinifera

I1CPT6 − Rhizopus delemar

D8Q7X7 − Schizophyllum commune

G1XVA8 − Arthrobotrys oligospora

H0EQG8 − Glarea lozoyensis

C4JF79 − Uncinocarpus reesii

Q54IN4 − Dictyostelium discoideum

B8LC05 − Thalassiosira pseudonana

A8EYY7 − Rickettsia canadensis

F4BT94 − Methanosaeta concilii

G7WPU2 − Methanosaeta harundinacea

A9GKF2 − Sorangium cellulosum

Q8PDU2 − Xanthomonas campestris pv. campestris

Q4V033 − Xanthomonas campestris pv. campestris

B0RM09 − Xanthomonas campestris pv. campestris

WBGene00136810

G0HWC3 − Haloarcula hispanica

Q9Y944 − Aeropyrum pernix

Q8ZXN3 − Pyrobaculum aerophilum

D2VHA2 − Naegleria gruberi

D8UJL1 − Volvox carteri

D8S4K3 − Selaginella moellendorffii

B9RTG2 − Ricinus communis

G1MVG2 − Meleagris gallopavo

Q8R146 − Mus musculus

H0X5I7 − Otolemur garnettii

G3U0H8 − Loxodonta africana

G3SSI2 − Loxodonta africana

1

0.97

1

1

0.91

1

0

1

0.98

0.74

0.99

0.91

1

0.83

1

1

1

0.94

0.91

0.82

0.78

0.88

1

0.66

0.95

0.5

0.98

1



G7Y7I6 − Clonorchis sinensis

WBGene00136708

E9J989 − Solenopsis invicta

E9J996 − Solenopsis invicta

D7GYB7 − Tribolium castaneum

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

C5L4J0 − Perkinsus marinus

0

0.58

0.92

0.38



Q7VB38 − Prochlorococcus marinus

G5AAH7 − Phytophthora sojae

E9GAZ3 − Daphnia pulex

Q7QFJ9 − Anopheles gambiae

Q17NS2 − Aedes aegypti

F7DD27 − Xenopus tropicalis

E9HC11 − Daphnia pulex

Q6FBD0 − Acinetobacter baylyi

B8C9L2 − Thalassiosira pseudonana

WBGene00136649

C7PJD5 − Chitinophaga pinensis

B8HBH3 − Arthrobacter chlorophenolicus

A0JZU7 − Arthrobacter sp.

1

0.92

0.87

0.19

0.94

0.99

0.77

0.96

0.92

0.2



C5KRL1 − Perkinsus marinus

C5M0J3 − Perkinsus marinus

C5LEJ9 − Perkinsus marinus

C5KRY9 − Perkinsus marinus

C5L4J0 − Perkinsus marinus

WBGene00136431

D6WY83 − Tribolium castaneum

D7GYL0 − Tribolium castaneum

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

D6X1G6 − Tribolium castaneum

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

1

0.9

1

1

0.89

0.75

1

0.92



D8PX07 − Schizophyllum commune

F5HDR1 − Cryptococcus neoformans var. neoformans serotype D

Q5KCG5 − Cryptococcus neoformans var. neoformans serotype D

E6REM3 − Cryptococcus gattii serotype B

I1CR22 − Rhizopus delemar

B5DPA2 − Drosophila pseudoobscura pseudoobscura

B4ML67 − Drosophila willistoni

Q171T1 − Aedes aegypti

Q1DGH5 − Aedes aegypti

B0WM06 − Culex quinquefasciatus

E9C2V2 − Capsaspora owczarzaki

D3B3X6 − Polysphondylium pallidum

F4PPY6 − Dictyostelium fasciculatum

Q54MB4 − Dictyostelium discoideum

F0ZHU4 − Dictyostelium purpureum

D8U9H3 − Volvox carteri

D7LNC0 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

P49078 − Arabidopsis thaliana

I1JHE4 − Glycine max

A9TWP8 − Physcomitrella patens subsp. patens

A5FHP0 − Flavobacterium johnsoniae

G2Z6Z1 − Flavobacterium branchiophilum

A6GX09 − Flavobacterium psychrophilum

H8XUK2 − Flavobacterium indicum

A0M509 − Gramella forsetii

WBGene00136259

H8I8B8 − Methanocella conradii

Q6LYS0 − Methanococcus maripaludis

F6BBB0 − Methanotorris igneus

D3S6T9 − Methanocaldococcus sp.

C7P6F6 − Methanocaldococcus fervens

0.92

1

1

0.97

0.48

0.84

0.98

0.98

1

0.92

1

1

1

1

0.81

1

0.61

1

1

0.99

1

1

0.9

0.92

0.96

0.97

0.97

0.56



C5LQE6 − Perkinsus marinus

C5LEJ9 − Perkinsus marinus

Q8W5B7 − Oryza sativa subsp. japonica

Q60DR1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8S6J3 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8LMI0 − Oryza sativa subsp. japonica

Q53QL2 − Oryza sativa subsp. japonica

C5KRL1 − Perkinsus marinus

I1CCV0 − Rhizopus delemar

I1C017 − Rhizopus delemar

I1BM10 − Rhizopus delemar

I1BP73 − Rhizopus delemar

I1BY80 − Rhizopus delemar

C5KA92 − Perkinsus marinus

C5LHE7 − Perkinsus marinus

E3MH13 − Caenorhabditis remanei

H2W038 − Caenorhabditis japonica

H2WFJ9 − Caenorhabditis japonica

WBGene00136040

H2WHD8 − Caenorhabditis japonica

H2WKD5 − Caenorhabditis japonica

E2ARC4 − Camponotus floridanus

D7GYB7 − Tribolium castaneum

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

D6X1G6 − Tribolium castaneum

1

0

0.99

0.97

0.86

0.7

1

0.15

0

0.12

1

1

1

0.29

0

0.43

1

1

1

0.98

0.81

0.76

0.18



B9M7B8 − Geobacter daltonii

A5G6N9 − Geobacter uraniireducens

D7KHV9 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

A7GRK4 − Bacillus cereus subsp. cytotoxis

Q8TIR0 − Methanosarcina acetivorans

F6BJQ5 − Thermoanaerobacterium xylanolyticum

F0T8T6 − Methanobacterium sp.

Q2FLJ9 − Methanospirillum hungatei JF−1

Q2LRR0 − Syntrophus aciditrophicus

Q12YQ7 − Methanococcoides burtonii

Q8THY0 − Methanosarcina acetivorans

Q01GZ3 − Ostreococcus tauri

A4RQL0 − Ostreococcus lucimarinus

E1ZE44 − Chlorella variabilis

D8THV5 − Volvox carteri

G3VK56 − Sarcophilus harrisii

P54708 − Rattus norvegicus

G3V8S4 − Rattus norvegicus

H2S303 − Takifugu rubripes

E9HAW8 − Daphnia pulex

F1A2S2 − Dictyostelium purpureum

Q76P11 − Dictyostelium discoideum

F4PJN5 − Dictyostelium fasciculatum

D0NPP8 − Phytophthora infestans

G4Z4C6 − Phytophthora sojae

WBGene00135874

F4RLN8 − Melampsora larici−populina

E3JYQ2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

I1BTE0 − Rhizopus delemar

F4P737 − Batrachochytrium dendrobatidis

F4NWL5 − Batrachochytrium dendrobatidis

1

0.86

1

0.91

1

1

0.11

1

1

0.82

0.46

1

0.71

1

0.58

1

1

0.012

1

1

1

0.94

0.96

1

0.96

1

1

1



Q17816 − Caenorhabditis elegans

Q65ZB0 − Caenorhabditis elegans

E3LTW1 − Caenorhabditis remanei

G0N943 − Caenorhabditis brenneri

H2WJK6 − Caenorhabditis japonica

WBGene00135694

C5KXB2 − Perkinsus marinus

C5KAJ7 − Perkinsus marinus

C5LPC3 − Perkinsus marinus

C5KMD1 − Perkinsus marinus

C5KT12 − Perkinsus marinus

A8AIM5 − Citrobacter koseri

E3G237 − Enterobacter lignolyticus

B1KH86 − Shewanella woodyi

G7YKP2 − Clonorchis sinensis

E4T0D6 − Paludibacter propionicigenes

F8GB38 − Francisella sp.

F6GZC4 − Vitis vinifera

Q546P8 − Vitis vinifera

B9SIC4 − Ricinus communis

D8RYP3 − Selaginella moellendorffii

D8SUW7 − Selaginella moellendorffii

1

1

0.32

0.51

0.85

1

0.74

0.31

1

0.8

0.96

0.99

0.76

0.83

1

1

0.99

0.79

0.8



A9SI63 − Physcomitrella patens subsp. patens

D6W9V7 − Tribolium castaneum

D6W9V9 − Tribolium castaneum

D6W9V8 − Tribolium castaneum

D7EJV8 − Tribolium castaneum

WBGene00135349

D8HMN1 − Amycolatopsis mediterranei

A0LJV3 − Syntrophobacter fumaroxidans

B3E9I3 − Geobacter lovleyi

Q69JY8 − Oryza sativa subsp. japonica

I1QQR9 − Oryza glaberrima

I1IS92 − Brachypodium distachyon

B9S0C7 − Ricinus communis

I1BH28 − Rhizopus delemar

D7FRB8 − Ectocarpus siliculosus

D8LC20 − Ectocarpus siliculosus

D7G3V7 − Ectocarpus siliculosus

C7PXJ5 − Catenulispora acidiphila

C7PXJ4 − Catenulispora acidiphila

A8NZU8 − Coprinopsis cinerea

D8QHR2 − Schizophyllum commune

D8QIF2 − Schizophyllum commune

D8QIL7 − Schizophyllum commune

1

0.88

1

0.68

0.75

0.29

0.68

1

0.85

0.97

0.015

0.84

0.51

0.52

1

0.97

0.36

1

0.95

0.98



C5XAH4 − Sorghum bicolor

C5WY73 − Sorghum bicolor

C5YLM1 − Sorghum bicolor

C5XPM0 − Sorghum bicolor

C5XH07 − Sorghum bicolor

I1CUP7 − Rhizopus delemar

I1CGB6 − Rhizopus delemar

I1CT28 − Rhizopus delemar

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

E2AZ86 − Camponotus floridanus

H9JGG9 − Bombyx mori

D0P001 − Phytophthora infestans

D0MT84 − Phytophthora infestans

D0NXL1 − Phytophthora infestans

D0NJ00 − Phytophthora infestans

D0NYN1 − Phytophthora infestans

WBGene00134704

D7ELD7 − Tribolium castaneum

D6WY78 − Tribolium castaneum

D7ELE3 − Tribolium castaneum

0.99

1

0.95

0.86

1

0.45

0.88

0.78

0.94

0.96

0.97

1

0

1

1

0

0

0.76



G2LLC7 − Chloracidobacterium thermophilum

Q1DFS0 − Myxococcus xanthus

F8CCS6 − Myxococcus fulvus

Q098G8 − Stigmatella aurantiaca

D0LYR8 − Haliangium ochraceum

WBGene00134700

B3RX41 − Trichoplax adhaerens

B3RL15 − Trichoplax adhaerens

A0CI83 − Paramecium tetraurelia

A0D6K6 − Paramecium tetraurelia

A0BPZ8 − Paramecium tetraurelia

A0EB14 − Paramecium tetraurelia

0.11

1

0.98

0.9

0.27

1

0.98

0.9

0.95



C5LQE6 − Perkinsus marinus

C5LAZ1 − Perkinsus marinus

C5K9J7 − Perkinsus marinus

C5L4J0 − Perkinsus marinus

C5KRL1 − Perkinsus marinus

WBGene00134699

D7GYL0 − Tribolium castaneum

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

D6WY83 − Tribolium castaneum

D6X1G6 − Tribolium castaneum

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

1

1

0.87

0

1

0.18

0.61

0.84



G7Y7I6 − Clonorchis sinensis

C5L4J0 − Perkinsus marinus

WBGene00134266

D7EKM8 − Tribolium castaneum

E9J989 − Solenopsis invicta

D6X1G6 − Tribolium castaneum

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

1

0.8

0

0.51



C5L4J0 − Perkinsus marinus

C5KRL1 − Perkinsus marinus

C5LEJ9 − Perkinsus marinus

WBGene00133991

C5K6F4 − Perkinsus marinus

C5LAE4 − Perkinsus marinus

D6X1G6 − Tribolium castaneum

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

D7GYK8 − Tribolium castaneum

D7GYL0 − Tribolium castaneum

1

0.25

0.82

0.75

0.76

0.26

1

1



I1BPT6 − Rhizopus delemar

B7IF82 − Thermosipho africanus

E4T6D0 − Paludibacter propionicigenes

B9TH96 − Ricinus communis

Q64N14 − Bacteroides fragilis

E1WQR1 − Bacteroides fragilis

A9BHM8 − Petrotoga mobilis

F2TWW5 − Salpingoeca rosetta

G3HSZ6 − Cricetulus griseus

G3WTZ9 − Sarcophilus harrisii

E9G811 − Daphnia pulex

E9HAH7 − Daphnia pulex

I1MTS1 − Glycine max

D7LRF5 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

D7SIE1 − Vitis vinifera

B9RUP2 − Ricinus communis

E9C6R6 − Capsaspora owczarzaki

F0Y8H4 − Aureococcus anophagefferens

C5LFY4 − Perkinsus marinus

C5LER1 − Perkinsus marinus

G7YYK2 − Clonorchis sinensis

WBGene00133786

Q0CCW1 − Aspergillus terreus

B6HFB5 − Penicillium chrysogenum

G4UWQ0 − Neurospora tetrasperma

G2QJ35 − Thielavia heterothallica

1

0.99

0.86

0.18

0

0.51

0.58

0.88

0

0.53

0.89

0.93

1

0.81

0.91

1

1

1

0.8

0.85

0.68

1

1



Q2UQ79 − Aspergillus oryzae

D8UER7 − Volvox carteri

D8TTI9 − Volvox carteri

D8UHU1 − Volvox carteri

A8NQG1 − Coprinopsis cinerea

Q0IRA5 − Oryza sativa subsp. japonica

E8UK11 − Streptococcus suis

B7JDI5 − Bacillus cereus

F0PNR8 − Bacillus thuringiensis subsp. finitimus

A0RKC0 − Bacillus thuringiensis

H9H949 − Monodelphis domestica

A0RYC6 − Cenarchaeum symbiosum

Q4D3K3 − Trypanosoma cruzi

A0RY40 − Cenarchaeum symbiosum

B8G5G8 − Chloroflexus aggregans

D8U3A9 − Volvox carteri

Q2FKR0 − Methanospirillum hungatei JF−1

D3SZS2 − Natrialba magadii

A0RUC5 − Cenarchaeum symbiosum

Q6CAY0 − Yarrowia lipolytica

E2AI83 − Camponotus floridanus

H2YHZ0 − Ciona savignyi

WBGene00133737

E9F637 − Metarhizium anisopliae

E9DZ93 − Metarhizium acridum

Q4D8J9 − Trypanosoma cruzi

Q4DID3 − Trypanosoma cruzi

D0A2C9 − Trypanosoma brucei gambiense

A4HM68 − Leishmania braziliensis

O88799 − Mus musculus

E9PWQ7 − Mus musculus

1

0.95

0.96

0.6

0.95

0.92

1

1

0.2

0.8

0.88

0.93

0.63

0.99

1

0.099

0.78

0.58

0.31

0.87

0.86

0.91

0.34

0.82

1

1

1

1



F0Y3V3 − Aureococcus anophagefferens

F0YJ73 − Aureococcus anophagefferens

Q07078 − Oryza sativa subsp. japonica

Q0J0U8 − Oryza sativa subsp. japonica

F6I581 − Vitis vinifera

B9RIT0 − Ricinus communis

C5YBL4 − Sorghum bicolor

D2VTC7 − Naegleria gruberi

B0Y324 − Neosartorya fumigata

E3RS71 − Pyrenophora teres f. teres

F8MCB1 − Neurospora tetrasperma

G4UCZ8 − Neurospora tetrasperma

E3JVS0 − Puccinia graminis f. sp. tritici

G3UBT6 − Loxodonta africana

P30946 − Oryctolagus cuniculus

G3W1D6 − Sarcophilus harrisii

B7QI01 − Ixodes scapularis

E2B7J9 − Harpegnathos saltator

WBGene00133648

F0VBM9 − Neospora caninum

Q7Z1F7 − Toxoplasma gondii

Q1CZI7 − Myxococcus xanthus

B8QZT3 − Myxococcus fulvus

H8MW40 − Corallococcus coralloides

C6E6L6 − Geobacter sp.

A5GER7 − Geobacter uraniireducens

1

1

0.94

0.27

0.023

1

1

0.94

1

0.94

0.97

0.99

1

0.98

1

1

0.92

0.92

1

0.84

0.99

1

0.97



F2UJY4 − Salpingoeca rosetta
G4Z4C6 − Phytophthora sojae

D0NPP8 − Phytophthora infestans
H2WED1 − Caenorhabditis japonica
WBGene00133468
E3MFA3 − Caenorhabditis remanei
G0NCL5 − Caenorhabditis brenneri
G5EC38 − Caenorhabditis elegans
G5EBE7 − Caenorhabditis elegans

D3BNB3 − Polysphondylium pallidum
D2V346 − Naegleria gruberi
Q01GZ3 − Ostreococcus tauri

A4RQL0 − Ostreococcus lucimarinus
E1ZE44 − Chlorella variabilis
D8THV5 − Volvox carteri

B3P9W4 − Drosophila erecta
B4PVX6 − Drosophila yakuba
B4I3L3 − Drosophila sechellia
B4QUZ5 − Drosophila simulans
A8QI34 − Drosophila melanogaster

A9RZK8 − Physcomitrella patens subsp. patens
D3FT96 − Bacillus pseudofirmus
G7VVC0 − Paenibacillus terrae
E0REU8 − Paenibacillus polymyxa
E3E875 − Paenibacillus polymyxa

A7NMG9 − Roseiflexus castenholzii
F6D7N6 − Methanobacterium sp.

F7XQS6 − Methanosalsum zhilinae
Q8THY0 − Methanosarcina acetivorans
Q8PXZ7 − Methanosarcina mazei

Q46DM1 − Methanosarcina barkeri
F4RM90 − Melampsora larici−populina
B0E000 − Laccaria bicolor

F2SMS9 − Trichophyton rubrum
A2R2X5 − Aspergillus niger
G3XP55 − Aspergillus niger

1

1

1

0.68

1

0.99

1

1

0.91

0.89

0.98

1

0.82

0.52

0.99

1

1

0.78

1

0.47

0.97

0.65

1

1

1

1

1

0.81

0.99

1

1

0.97

0.98



F6BE88 − Methanotorris igneus

B4JTG2 − Drosophila grimshawi

G3N9N7 − Gasterosteus aculeatus

G3RJ22 − Gorilla gorilla gorilla

G7YYJ7 − Clonorchis sinensis

D7FM78 − Ectocarpus siliculosus

G4ZN95 − Phytophthora sojae

H3GBX5 − Phytophthora ramorum

D0MR59 − Phytophthora infestans

E9CBL7 − Capsaspora owczarzaki

WBGene00133235

E8V771 − Terriglobus saanensis

G8NY70 − Granulicella mallensis

E8X326 − Acidobacterium sp.

C1F9B2 − Acidobacterium capsulatum

C1A413 − Gemmatimonas aurantiaca

I1RI56 − Gibberella zeae

C7ZAX6 − Nectria haematococca

G3BCN0 − Candida tenuis

A5DDR6 − Meyerozyma guilliermondii

A3GEW4 − Scheffersomyces stipitis

Q8TZ13 − Methanopyrus kandleri

B1L3K9 − Korarchaeum cryptofilum

D1Z2T1 − Methanocella paludicola

Q0W5T9 − Uncultured methanogenic archaeon RC−I

1

0.84

0.73

0.71

1

0.74

0.83

0.97

0.91

0.95

0.98

1

0.25

0.34

0.99

1

0.9

0.65

1

1

0.94

0.85



E8MVE1 − Bifidobacterium longum subsp. infantis

B5YKP3 − Thermodesulfovibrio yellowstonii

B3QWR3 − Chloroherpeton thalassium

H6L550 − Saprospira grandis

F2I2H1 − Pelagibacter sp.
D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

Q0IYM1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8LML8 − Oryza sativa subsp. japonica

C7J613 − Oryza sativa subsp. japonica

C5Y4I2 − Sorghum bicolor

E9GV51 − Daphnia pulex

E9GG83 − Daphnia pulex

D0N9V4 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

D0P2H8 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

H3G7W5 − Phytophthora ramorum

D4D2R3 − Trichophyton verrucosum

A8ND84 − Coprinopsis cinerea

C5GCC3 − Ajellomyces dermatitidis

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

H9J1G7 − Bombyx mori

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

H2W8M8 − Caenorhabditis japonica

H2X1F4 − Caenorhabditis japonica
WBGene00133157

H2X1Y7 − Caenorhabditis japonica

H2XFZ5 − Caenorhabditis japonica

H2XDN9 − Caenorhabditis japonica

1

1

1

1

0.99

0.43

0.99

0.81

0.91

0.97

0.79

0.13

0.15

0.89

0.93

0.67

1

0.93

0.99

1

0.96

0.7

0.74

0.66

0.92

0.94

0.91

0.72

0.89



Q63CQ6 − Bacillus cereus

D3DYK0 − Methanobrevibacter ruminantium

D3E027 − Methanobrevibacter ruminantium

Q5AUZ6 − Emericella nidulans

G9MZ61 − Hypocrea virens

E9EKW0 − Metarhizium anisopliae

D2BQT7 − Lactococcus lactis subsp. lactis

D9SLH4 − Clostridium cellulovorans

C7PS57 − Chitinophaga pinensis

E9HUC6 − Daphnia pulex

G6DF83 − Danaus plexippus

B0X6X1 − Culex quinquefasciatus

E9PH98 − Homo sapiens

F6W7A3 − Ornithorhynchus anatinus

WBGene00133127

B9TBD3 − Ricinus communis

H8MFD7 − Corallococcus coralloides

H1V4T9 − Colletotrichum higginsianum

E3Q2M4 − Colletotrichum graminicola

1

0.79

0.96

1

0.72

0.94

1

0.18

0.98

1

0.77

0.97

1

1

1

0.81



WBGene00132958

A2GIZ8 − Trichomonas vaginalis

G4UHE1 − Neurospora tetrasperma

Q7S060 − Neurospora crassa

I1CP16 − Rhizopus delemar

G3ATT9 − Spathaspora passalidarum

G8Y7C9 − Pichia sorbitophila

F0PLL7 − Bacillus thuringiensis subsp. finitimus

C3LKI4 − Bacillus anthracis

C1ES89 − Bacillus cereus

Q6HJJ7 − Bacillus thuringiensis subsp. konkukian

B7JLI1 − Bacillus cereus

D3E061 − Methanobrevibacter ruminantium

D2V200 − Naegleria gruberi

D2V639 − Naegleria gruberi

D2V7K0 − Naegleria gruberi

D2VXW5 − Naegleria gruberi

I1KP94 − Glycine max

I1K6J6 − Glycine max

I1LGG2 − Glycine max

I1QZC6 − Oryza glaberrima

Q53MS9 − Oryza sativa subsp. japonica

Q7QB10 − Anopheles gambiae

F4WDM8 − Acromyrmex echinatior

H9KAM3 − Apis mellifera

Q4H1F9 − Bombyx mori

G6CW24 − Danaus plexippus

0.96

0.92

0.98

0.96

0.62

0.82

0.82

0.2

0.83

0.61

0.36

1

1

1

0

0

0.88

1

0.35

1

0.82

0.98

0.97

0.99



WBGene00132391

D0N3L9 − Phytophthora infestans

G5AD69 − Phytophthora sojae

H3GA95 − Phytophthora ramorum

Q4G2T1 − Thalassiosira pseudonana

F0YD00 − Aureococcus anophagefferens

F4P426 − Batrachochytrium dendrobatidis

I1BH20 − Rhizopus delemar

I1C588 − Rhizopus delemar

A9SQ94 − Physcomitrella patens subsp. patens

G3NQU2 − Gasterosteus aculeatus

G3NPE5 − Gasterosteus aculeatus

G3Q4A2 − Gasterosteus aculeatus

H2LPJ8 − Oryzias latipes

A5UYN0 − Roseiflexus sp.

A7NJF6 − Roseiflexus castenholzii

E4NBH7 − Kitasatospora setae

D9TCS2 − Micromonospora aurantiaca

E8SC66 − Micromonospora sp.

A1DA94 − Neosartorya fischeri

E9D7Q1 − Coccidioides posadasii

B3RLV7 − Trichoplax adhaerens

A9THU4 − Physcomitrella patens subsp. patens

B9RDZ7 − Ricinus communis

Q3EBF7 − Arabidopsis thaliana

D7LDX5 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

1

1

1

0.077

1

0.84

0

0.88

0.76

0.98

1

0.62

0.86

0.94

1

1

0.78

0.21

1

1

0.96

1

1



D2VTF3 − Naegleria gruberi

Q00XK0 − Ostreococcus tauri

WBGene00132241

I1NC67 − Glycine max

Q9XEA6 − Oryza sativa subsp. japonica

Q9XEA8 − Oryza sativa subsp. japonica

Q10CX6 − Oryza sativa subsp. japonica

F0YFN6 − Aureococcus anophagefferens

B7S487 − Phaeodactylum tricornutum

B8BUL0 − Thalassiosira pseudonana

D7G5F6 − Ectocarpus siliculosus

Q1IPV3 − Koribacter versatilis

C1F337 − Acidobacterium capsulatum

D5UCH4 − Cellulomonas flavigena

A5G1L9 − Acidiphilium cryptum

F0J491 − Acidiphilium multivorum

Q8TMD8 − Methanosarcina acetivorans

Q469V0 − Methanosarcina barkeri

A7I9T6 − Methanoregula boonei

A3CSN5 − Methanoculleus marisnigri

F6D3Q0 − Methanobacterium sp.

A9JT04 − Danio rerio

H3ADZ0 − Latimeria chalumnae

G5B2V0 − Heterocephalus glaber

G1RXD7 − Nomascus leucogenys

F6TKY7 − Equus caballus

0.076

1

0.76

1

0.16

0.98

0.42

0.86

0.62

0.99

0.38

1

0.56

0.98

0.99

0.036

0.98

0.98

1

0.16

0.94

0.039

0.99



A0E1N6 − Paramecium tetraurelia

Q016B2 − Ostreococcus tauri

A5E599 − Lodderomyces elongisporus

E3KJG9 − Puccinia graminis f. sp. tritici

D0N3C1 − Phytophthora infestans

F2UC64 − Salpingoeca rosetta

H2YR96 − Ciona savignyi

H2XVN3 − Ciona intestinalis

A8N6U5 − Coprinopsis cinerea

G4TAJ3 − Piriformospora indica

A4HPM6 − Leishmania braziliensis

D3E4N0 − Methanobrevibacter ruminantium

A6UNL7 − Methanococcus vannielii

Q469V0 − Methanosarcina barkeri

B8BQD5 − Thalassiosira pseudonana

G0EDR1 − Pyrolobus fumarii

F1MEW4 − Bos taurus

F6QYX0 − Monodelphis domestica

G3WXK3 − Sarcophilus harrisii

C1E602 − Micromonas sp.

C1MMR1 − Micromonas pusilla

Q014R8 − Ostreococcus tauri

A4RTA0 − Ostreococcus lucimarinus

Q97B69 − Thermoplasma volcanium

WBGene00131896

F7WCJ0 − Sordaria macrospora

G7ZGL3 − Azospirillum lipoferum

A1S6M3 − Shewanella amazonensis

A8H530 − Shewanella pealeana

Q7N0M1 − Photorhabdus luminescens subsp. laumondii

C7BJH2 − Photorhabdus asymbiotica subsp. asymbiotica

1

0.45

0.86

0.98

1

0.4

0.98

0.66

0.89

0.64

1

0.95

1

1

0.86

0.94

0.45

0.97

0.5

0.82

0.22

1

0.93

0.76

1

0.8

0.99

0



E9BWX6 − Capsaspora owczarzaki

D3ZUX7 − Rattus norvegicus

G3GRS3 − Cricetulus griseus

H9GJM9 − Anolis carolinensis

G3PRY2 − Gasterosteus aculeatus

E0W0C8 − Pediculus humanus subsp. corporis

G4YSG1 − Phytophthora sojae

H3GUR3 − Phytophthora ramorum

D0NRD8 − Phytophthora infestans

D4APV1 − Arthroderma benhamiae

D4D194 − Trichophyton verrucosum

D5GNG4 − Tuber melanosporum

I1KV61 − Glycine max

I1KGM7 − Glycine max

I1KGM8 − Glycine max

Q8H151 − Arabidopsis thaliana

D7L5L1 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

D3BGV3 − Polysphondylium pallidum

G2Y2F8 − Botryotinia fuckeliana

F9XNJ7 − Mycosphaerella graminicola

A9BVP6 − Delftia acidovorans

F6AWA1 − Delftia sp.

A1VR91 − Polaromonas naphthalenivorans

A7HQ62 − Parvibaculum lavamentivorans

B4R836 − Phenylobacterium zucineum

WBGene00131880

Q9Y9K4 − Aeropyrum pernix

A3MUE8 − Pyrobaculum calidifontis

A1RUG0 − Pyrobaculum islandicum

A4WI36 − Pyrobaculum arsenaticum

Q8ZXA2 − Pyrobaculum aerophilum

0.16

0.95

0.98

1

0.8

0.99

0.99

0.082

0.95

0.97

0.95

1

0.74

1

0.25

0.99

1

1

0.98

0.89

1

1

1

0.99

0.47

0.92

1

1



C5KE20 − Perkinsus marinus

D8UBZ3 − Volvox carteri

F8FHB8 − Paenibacillus mucilaginosus

B0WQH6 − Culex quinquefasciatus

C5KIZ6 − Perkinsus marinus

A2EHW7 − Trichomonas vaginalis

Q3JJN4 − Burkholderia pseudomallei

Q8IFN0 − Plasmodium falciparum

G6CXU1 − Danaus plexippus

C0H4S9 − Plasmodium falciparum

D8UH85 − Volvox carteri

D8UKM4 − Volvox carteri

D8TVX2 − Volvox carteri

G3JPG8 − Cordyceps militaris

WBGene00131703

C8WCY9 − Zymomonas mobilis subsp. mobilis

A6WAF5 − Kineococcus radiotolerans

B0XFK8 − Culex quinquefasciatus

Q2GLB5 − Anaplasma phagocytophilum

B0XA62 − Culex quinquefasciatus

B0WQG9 − Culex quinquefasciatus

0.85

1

0.92

1

0.97

1

0.99

0.97

0.76

0.68

0.96

1

0.8

0.92

0

0.34

0.61

0.5



Q54J08 − Dictyostelium discoideum

E9CF10 − Capsaspora owczarzaki

A9V7C4 − Monosiga brevicollis

F2U425 − Salpingoeca rosetta

F6URI4 − Xenopus tropicalis

F7H616 − Callithrix jacchus

E9Q4Z2 − Mus musculus

G3WF09 − Sarcophilus harrisii

Q7PQ11 − Anopheles gambiae

F2IYQ1 − Polymorphum gilvum

F0SP68 − Planctomyces brasiliensis

Q46C58 − Methanosarcina barkeri

Q8TSX0 − Methanosarcina acetivorans

Q8PVX7 − Methanosarcina mazei

D3E2D7 − Methanobrevibacter ruminantium

F8ALC9 − Methanothermococcus okinawensis

Q31DC2 − Prochlorococcus marinus

A9NFE7 − Acholeplasma laidlawii

B9E7M8 − Macrococcus caseolyticus

WBGene00131620

G2R9M8 − Thielavia terrestris

C4Y676 − Clavispora lusitaniae

G4TFK9 − Piriformospora indica

E6ZP99 − Sporisorium reilianum

Q4P5I4 − Ustilago maydis

D8M2P0 − Blastocystis hominis

E1Z4T6 − Chlorella variabilis

A9RJQ8 − Physcomitrella patens subsp. patens

D7KM09 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

Q8S6N5 − Oryza sativa subsp. japonica

I1QTS0 − Oryza glaberrima

1

1

1

1

0.035

1

0.93

0.74

0.74

1

1

1

1

1

0.96

1

0.42

0.76

0.94

0.98

1

0.27

0.076

0.76

1

1

1

1



E1ZE95 − Chlorella variabilis

Q92342 − Schizosaccharomyces pombe

F2QPW1 − Komagataella pastoris

C4QYP8 − Komagataella pastoris

G8YML1 − Pichia sorbitophila

G8YDS4 − Pichia sorbitophila

D8TEH0 − Selaginella moellendorffii

I1IIH6 − Brachypodium distachyon

A9SB21 − Physcomitrella patens subsp. patens

F6D7Q3 − Methanobacterium sp.

Q97BE1 − Thermoplasma volcanium

Q9HJB0 − Thermoplasma acidophilum

Q8U0P7 − Pyrococcus furiosus

F0LGW9 − Thermococcus barophilus

E0V9M8 − Pediculus humanus subsp. corporis

D8U7P7 − Volvox carteri

H0YRD9 − Taeniopygia guttata

H0YRE2 − Taeniopygia guttata

F1NJD6 − Gallus gallus

D6WQA2 − Tribolium castaneum

G8NSW0 − Granulicella mallensis

Q1DDK2 − Myxococcus xanthus

C5LYH6 − Perkinsus marinus

C5LV92 − Perkinsus marinus

D0MR59 − Phytophthora infestans

G4ZN95 − Phytophthora sojae

H3GBX5 − Phytophthora ramorum

WBGene00130974

Q02ER0 − Pseudomonas aeruginosa

B7V3J9 − Pseudomonas aeruginosa

Q9HU77 − Pseudomonas aeruginosa

0.39

1

0.53

1

0.87

0.88

0.14

0.96

0.66

1

0.008

1

1

1

0

1

0.091

1

0.9

1

1

0.94

0.86

0.98

0.97

1

1

0



Q8TR39 − Methanosarcina acetivorans

C7G020 − Dictyostelium discoideum

B8NCN8 − Aspergillus flavus

B9TEE0 − Ricinus communis

B0G0Z7 − Dictyostelium discoideum

F0ZIR2 − Dictyostelium purpureum

F4PL80 − Dictyostelium fasciculatum

E9G3A8 − Daphnia pulex

F7DL45 − Monodelphis domestica

D3ZFJ6 − Rattus norvegicus

H0WCV7 − Cavia porcellus

B3RU73 − Trichoplax adhaerens

G9MIN2 − Hypocrea virens

G8BIG1 − Candida parapsilosis

Q89ND0 − Bradyrhizobium diazoefficiens

A4YWU4 − Bradyrhizobium sp.

G2Z634 − Flavobacterium branchiophilum

Q1DAF0 − Myxococcus xanthus

F8CGH3 − Myxococcus fulvus

WBGene00130735

A9U6U8 − Physcomitrella patens subsp. patens

A9VAV1 − Monosiga brevicollis

G3JT16 − Cordyceps militaris

F9FTQ1 − Fusarium oxysporum

A2BLL8 − Hyperthermus butylicus

O57889 − Pyrococcus horikoshii

F4HLF8 − Pyrococcus sp.

Q9V2D6 − Pyrococcus abyssi

0.89

1

0.98

0.94

0

0

0.59

0.82

0.94

0.74

1

1

1

0.91

0.8

1

0.99

0.79

0.84

1

0.73

1

0.42
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Q4DF44 − Trypanosoma cruzi

A9V1H1 − Monosiga brevicollis

Q8YTD5 − Nostoc sp.

D8TWM2 − Volvox carteri

WBGene00129827

Q8A657 − Bacteroides thetaiotaomicron

H9H508 − Macaca mulatta

E9GG86 − Daphnia pulex

G1KY03 − Anolis carolinensis

B1K693 − Burkholderia cenocepacia

B4EI37 − Burkholderia cenocepacia

0.82

0.99

0.43

0.94

0.53

0.5

0.8

0.59



B8ELY5 − Methylocella silvestris

B9JNA5 − Agrobacterium radiobacter

A4YRZ9 − Bradyrhizobium sp.

A5EM95 − Bradyrhizobium sp.

Q89IH9 − Bradyrhizobium diazoefficiens

G4Z808 − Phytophthora sojae

H3GAL4 − Phytophthora ramorum

G4Z809 − Phytophthora sojae

D0NEZ7 − Phytophthora infestans

H3H1V1 − Phytophthora ramorum

B9W8L1 − Candida dubliniensis

C5MHC8 − Candida tropicalis

A5DDD0 − Meyerozyma guilliermondii

C4XW48 − Clavispora lusitaniae

G8YUK9 − Pichia sorbitophila

WBGene00129713

H6QDS7 − Pyrobaculum oguniense

A3MVR8 − Pyrobaculum calidifontis

Q7Q8X4 − Anopheles gambiae

B3S5X9 − Trichoplax adhaerens

G0I0I1 − Haloarcula hispanica

Q18HQ0 − Haloquadratum walsbyi

G0LL22 − Haloquadratum walsbyi

A8IUI1 − Chlamydomonas reinhardtii

Q337Y2 − Oryza sativa subsp. japonica

I1PPU1 − Oryza glaberrima

C5YFP2 − Sorghum bicolor

E0CQB7 − Vitis vinifera

B3S895 − Trichoplax adhaerens

B3S894 − Trichoplax adhaerens

B3S892 − Trichoplax adhaerens

0.49

1

0.58

0.99

0.99

0.26

1

0.29

0.99

1

1

1

0.63

0.94

0.99

0.93

1

0.87

1

0.62

0.86

1

0.025

1

1

1

0.98

0.96



E3NK95 − Caenorhabditis remanei

E3N6J9 − Caenorhabditis remanei

E3MH13 − Caenorhabditis remanei

WBGene00129618

H2WFJ9 − Caenorhabditis japonica

H2WKD5 − Caenorhabditis japonica

D7GYB7 − Tribolium castaneum

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

D6X1G6 − Tribolium castaneum

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

D7GYL0 − Tribolium castaneum

C5L4J0 − Perkinsus marinus

C5KR95 − Perkinsus marinus

C5KRL1 − Perkinsus marinus

I1CT70 − Rhizopus delemar

I1BL30 − Rhizopus delemar

I1BM32 − Rhizopus delemar

I1CH86 − Rhizopus delemar

I1BT91 − Rhizopus delemar

C5L5W4 − Perkinsus marinus

C5L354 − Perkinsus marinus

1

0.94

0.6

0.87

0.97

1

1

0.99

1

0.77

0.018

0.62

0.093

1

1

0

1
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I1CB80 − Rhizopus delemar

I1CRS2 − Rhizopus delemar

I1BP73 − Rhizopus delemar

I1CCV0 − Rhizopus delemar

I1BY80 − Rhizopus delemar

C5L5W4 − Perkinsus marinus

C5L5K1 − Perkinsus marinus

C5KA92 − Perkinsus marinus

C5LHE7 − Perkinsus marinus

C5M148 − Perkinsus marinus

WBGene00128854

D7GYB7 − Tribolium castaneum

D7GYL0 − Tribolium castaneum

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

D6X1G6 − Tribolium castaneum

1

0.98

0.98

0.88

1

0

0.99

0.93

0.99

0.97

0.79

0.29

0.65



A8N6U5 − Coprinopsis cinerea

G7DUW5 − Mixia osmundae

E6R5F4 − Cryptococcus gattii serotype B

C5MFY7 − Candida tropicalis

F2UC64 − Salpingoeca rosetta

H2XVN3 − Ciona intestinalis

H2YR96 − Ciona savignyi

H3G6B6 − Phytophthora ramorum

A9VB30 − Monosiga brevicollis

B8BQD5 − Thalassiosira pseudonana

C1ED55 − Micromonas sp.

Q2FTY1 − Methanospirillum hungatei JF−1

Q8TMD8 − Methanosarcina acetivorans

B8GH95 − Methanosphaerula palustris

A7I9U3 − Methanoregula boonei

F6SUE8 − Callithrix jacchus

G3HLE8 − Cricetulus griseus

H0VAY2 − Cavia porcellus

G0EDR1 − Pyrolobus fumarii

F0YA77 − Aureococcus anophagefferens

C1E602 − Micromonas sp.

C1MMR1 − Micromonas pusilla

A4RTA0 − Ostreococcus lucimarinus

Q014R8 − Ostreococcus tauri

WBGene00128375

G7Z4L2 − Azospirillum lipoferum

F7WCJ0 − Sordaria macrospora

Q4KH67 − Pseudomonas fluorescens

H2FX55 − Oceanimonas sp.

E8TSF1 − Alicycliphilus denitrificans

F4GBI6 − Alicycliphilus denitrificans

1

0.82

0.24

1

1

0.013

0.95

1

0.96

0.43

0.74

0.35

1

0.42

0.76

0.26

0.99

1

0.99

0.51

1

1

0.68

0.99

1

0.9

1

0.81



A2FD36 − Trichomonas vaginalis

A2DLG0 − Trichomonas vaginalis

A2EN31 − Trichomonas vaginalis

A2EVM7 − Trichomonas vaginalis

A2F531 − Trichomonas vaginalis

Q6FWE0 − Candida glabrata

A7TQ63 − Vanderwaltozyma polyspora

G8BQF8 − Tetrapisispora phaffii

C4YGV2 − Candida albicans

C5MCD9 − Candida tropicalis

A4S4A9 − Ostreococcus lucimarinus

I1LIN2 − Glycine max

C5YG07 − Sorghum bicolor

F5GXQ8 − Homo sapiens

F5GYQ7 − Homo sapiens

F7HT43 − Callithrix jacchus

H3A1G7 − Latimeria chalumnae

H2L3P8 − Oryzias latipes

WBGene00128371

F4JZY1 − Arabidopsis thaliana

B9RCP5 − Ricinus communis

B3PMQ9 − Mycoplasma arthritidis

B3PN21 − Mycoplasma arthritidis

D8IA88 − Brachyspira pilosicoli

C0QY77 − Brachyspira hyodysenteriae

G0EPZ2 − Brachyspira intermedia

1

1

1

0.96

0.38

0.81

0.52

0

0.94

0.95

0.99

1

1

0.98

1

1

0.97

1

0.82

1

0.99

1

1



D0P001 − Phytophthora infestans

D0NXL1 − Phytophthora infestans

D0N9V4 − Phytophthora infestans

D0N6B6 − Phytophthora infestans

D0NJ00 − Phytophthora infestans

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

E3LAU1 − Puccinia graminis f. sp. tritici

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

I1CGB6 − Rhizopus delemar

I1CT28 − Rhizopus delemar

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

C5YV82 − Sorghum bicolor

C5WMT8 − Sorghum bicolor

Q0IYM1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8LML8 − Oryza sativa subsp. japonica

WBGene00127793

D7ELE3 − Tribolium castaneum

D6WY78 − Tribolium castaneum

D7ELD7 − Tribolium castaneum

D3E396 − Methanobrevibacter ruminantium

Q6MHJ5 − Bdellovibrio bacteriovorus

D5VB78 − Moraxella catarrhalis

F0NZH1 − Weeksella virosa

B0VM82 − Acinetobacter baumannii

D8JH58 − Acinetobacter oleivorans

1

0.84

0.67

0.95

1

0

0.92

0.11

1

0.56

0.15

0.82

1

0.62

1

0.99

1

1

1

1

0.96

0.93

1

1



B6QTY1 − Penicillium marneffei
B8MP56 − Talaromyces stipitatus

G3B866 − Candida tenuis
C4XXR9 − Clavispora lusitaniae
G0V888 − Naumovozyma castellii
F0ZS42 − Dictyostelium purpureum
Q54K57 − Dictyostelium discoideum
F4PIF2 − Dictyostelium fasciculatum
D3B4K1 − Polysphondylium pallidum
H3G924 − Phytophthora ramorum

A9STD8 − Physcomitrella patens subsp. patens
B9S8H7 − Ricinus communis

D7KEK8 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata
Q9FZ57 − Arabidopsis thaliana

A4RR08 − Ostreococcus lucimarinus
H6QCH6 − Pyrobaculum oguniense
A1RU70 − Pyrobaculum islandicum
B1YB94 − Pyrobaculum neutrophilum
F2L5F5 − Thermoproteus uzoniensis

D2REU5 − Archaeoglobus profundus
E2ANA9 − Camponotus floridanus
F4WQ53 − Acromyrmex echinatior
E2BI26 − Harpegnathos saltator
E9GKQ2 − Daphnia pulex

E9FX30 − Daphnia pulex
D1B8C9 − Thermanaerovibrio acidaminovorans

Q2LX88 − Syntrophus aciditrophicus
E8RE18 − Desulfobulbus propionicus
Q30ZN9 − Desulfovibrio alaskensis
E6VYS5 − Desulfovibrio aespoeensis

G0MIE1 − Caenorhabditis brenneri
E3MML0 − Caenorhabditis remanei
A8WRG3 − Caenorhabditis briggsae
Q7YZT6 − Caenorhabditis elegans

H2W039 − Caenorhabditis japonica
WBGene00127361

1

0.88

0.53

1

0.4

0.93

1

0.97

1

0.17

0.89

1

1

0.99

1

0.98

0.5

0.69

1

0.99

0.98

1

1

1
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1

1

0.5

1

0.78

1
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C5L7Z2 − Perkinsus marinus

C5KDR9 − Perkinsus marinus

C5KR95 − Perkinsus marinus

E2ARC4 − Camponotus floridanus

D2A2Q6 − Tribolium castaneum

D7GYB7 − Tribolium castaneum

D6X1G6 − Tribolium castaneum

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

H2WFJ9 − Caenorhabditis japonica

WBGene00127360

H2W038 − Caenorhabditis japonica

H2WHD8 − Caenorhabditis japonica

H2WKD5 − Caenorhabditis japonica

E3MH13 − Caenorhabditis remanei

C5KA92 − Perkinsus marinus

C5KMB8 − Perkinsus marinus

I1BM10 − Rhizopus delemar

I1BP73 − Rhizopus delemar

I1C017 − Rhizopus delemar

I1BY80 − Rhizopus delemar

I1CCV0 − Rhizopus delemar

Q53QL2 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8S6J3 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8LMI0 − Oryza sativa subsp. japonica

1

0.98

0.97

0.75

0.49

1

0.15

0.96

0.99

0.74

1

0.63

1

0.99

0.9

0.48

0.95

1

0

0.3
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C5KRL1 − Perkinsus marinus

C5L4J0 − Perkinsus marinus

G0N338 − Caenorhabditis brenneri

G0M952 − Caenorhabditis brenneri

G0MC62 − Caenorhabditis brenneri

G0M8Y2 − Caenorhabditis brenneri

H2VZP8 − Caenorhabditis japonica

WBGene00127188

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

D6X1G6 − Tribolium castaneum

D7GYB7 − Tribolium castaneum

E9J9Y8 − Solenopsis invicta

E2ARC4 − Camponotus floridanus

C5L3W8 − Perkinsus marinus

C5KA92 − Perkinsus marinus

C5L5W4 − Perkinsus marinus

I1CRV5 − Rhizopus delemar

I1BWR0 − Rhizopus delemar

A7EP32 − Sclerotinia sclerotiorum

A7E6K7 − Sclerotinia sclerotiorum

1

0.99

0.92

0.95

0.92

0.57

0.92

0.98

1

0.67

1

1

1

0.7

1
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1



I1BIN8 − Rhizopus delemar

G4T582 − Piriformospora indica

Q8I576 − Plasmodium falciparum

B0WNI8 − Culex quinquefasciatus

O96185 − Plasmodium falciparum

E1Z7E0 − Chlorella variabilis

G0R8B7 − Hypocrea jecorina

G9NJA4 − Hypocrea atroviridis

G9MMD5 − Hypocrea virens

B0XHW0 − Culex quinquefasciatus

B0WID0 − Culex quinquefasciatus

B0WV48 − Culex quinquefasciatus

B0WVD4 − Culex quinquefasciatus

Q6G288 − Bartonella henselae

F2NGG3 − Desulfobacca acetoxidans

Q62CS3 − Burkholderia mallei

Q9PFN1 − Xylella fastidiosa

E4PE74 − Escherichia coli O83:H1

B0EJA6 − Entamoeba dispar

C4LVG0 − Entamoeba histolytica

WBGene00127031

A0D0A8 − Paramecium tetraurelia

D0KP68 − Sulfolobus solfataricus

Q97XC5 − Sulfolobus solfataricus

1

1

0.93

0.43
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0.38

0.81

0

0

0.8

1

0.016

1
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D7G3V7 − Ectocarpus siliculosus

B3E9I3 − Geobacter lovleyi

D8QIF2 − Schizophyllum commune

D8QIL7 − Schizophyllum commune

E3L7F9 − Puccinia graminis f. sp. tritici

A8NZU8 − Coprinopsis cinerea

F8NVV8 − Serpula lacrymans var. lacrymans

C7PXJ5 − Catenulispora acidiphila

C7PXJ4 − Catenulispora acidiphila

I1MY36 − Glycine max

I1LI21 − Glycine max

I1J8K7 − Glycine max

I1L930 − Glycine max

I1L927 − Glycine max

D6W9V7 − Tribolium castaneum

D6W9V9 − Tribolium castaneum

D6W9V8 − Tribolium castaneum

D7EJV8 − Tribolium castaneum

A0LJV3 − Syntrophobacter fumaroxidans

WBGene00126666

B8HN72 − Cyanothece sp.

D7FRB8 − Ectocarpus siliculosus

D8LC20 − Ectocarpus siliculosus

1

0.98

0.75

0.28

0.99

0.99

0.83
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0.81

1
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1
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Q8PTJ3 − Methanosarcina mazei

Q8TKJ8 − Methanosarcina acetivorans

Q467J4 − Methanosarcina barkeri

G8R7F5 − Owenweeksia hongkongensis

F0RC51 − Cellulophaga lytica

E3DXM4 − Bacillus atrophaeus

D3EKU7 − Geobacillus sp.
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E3PR83 − Clostridium sticklandii

G7WQC2 − Methanosaeta harundinacea

Q12ZA1 − Methanococcoides burtonii

A9RQ53 − Physcomitrella patens subsp. patens

F4K5T6 − Arabidopsis thaliana

Q94BU8 − Arabidopsis thaliana

D7TUN8 − Vitis vinifera

B9RES9 − Ricinus communis

A4VDC3 − Tetrahymena thermophila

G7Y2X4 − Clonorchis sinensis

G4VHS6 − Schistosoma mansoni

G4VHS5 − Schistosoma mansoni

Q0P4H0 − Xenopus tropicalis

B7PXR7 − Ixodes scapularis

C5KS26 − Perkinsus marinus

C5KAE5 − Perkinsus marinus

C5K7R1 − Perkinsus marinus

1

0.98

0.75
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0.63

0.98

1
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A4S3Y3 − Ostreococcus lucimarinus

C1MI41 − Micromonas pusilla

WBGene00126033

B7G6R1 − Phaeodactylum tricornutum

Q4G2T1 − Thalassiosira pseudonana

D8LQU3 − Ectocarpus siliculosus

F0YD00 − Aureococcus anophagefferens

H3GA95 − Phytophthora ramorum

F4P426 − Batrachochytrium dendrobatidis

I1BH20 − Rhizopus delemar

I1C588 − Rhizopus delemar

A9SQ94 − Physcomitrella patens subsp. patens

G9N4D7 − Hypocrea virens

G3JG72 − Cordyceps militaris

B3RLV7 − Trichoplax adhaerens

B9RRR1 − Ricinus communis

C5XAI0 − Sorghum bicolor

E4NBH7 − Kitasatospora setae

Q82KS4 − Streptomyces avermitilis

D3Q8T0 − Stackebrandtia nassauensis

H6N3J5 − Gordonia polyisoprenivorans

A7NJF6 − Roseiflexus castenholzii

G7YD18 − Clonorchis sinensis

G3NQU2 − Gasterosteus aculeatus

G3Q4A2 − Gasterosteus aculeatus

G3NPE5 − Gasterosteus aculeatus
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Q5LR84 − Ruegeria pomeroyi

WBGene00125813

Q54I98 − Dictyostelium discoideum

C7IZJ9 − Oryza sativa subsp. japonica

Q84M50 − Oryza sativa subsp. japonica

I1PGJ1 − Oryza glaberrima

A4HPA5 − Leishmania braziliensis

B9WDI5 − Candida dubliniensis

A5DZE9 − Lodderomyces elongisporus

G8BJ82 − Candida parapsilosis

Q6BRB7 − Debaryomyces hansenii

G3B516 − Candida tenuis

D8LBF8 − Ectocarpus siliculosus

D8LBH5 − Ectocarpus siliculosus

A9V6Y8 − Monosiga brevicollis

A8IJ34 − Chlamydomonas reinhardtii

D8TNL6 − Volvox carteri

B8HTZ2 − Cyanothece sp.

F6BF81 − Methanotorris igneus

F6BF72 − Methanotorris igneus

Q8TI10 − Methanosarcina acetivorans

F6WBE0 − Xenopus tropicalis

F7CZD8 − Ornithorhynchus anatinus

H9G6W9 − Anolis carolinensis

E0W3R3 − Pediculus humanus subsp. corporis

B7P688 − Ixodes scapularis

Q5V6Y7 − Haloarcula marismortui

D7E8Y5 − Methanohalobium evestigatum

A4X8P9 − Salinispora tropica

Q3M3N3 − Anabaena variabilis

Q8YW13 − Nostoc sp.

1

0.18

0.8

0.75

0.4

0.99

0.51

0.85

0.72

0.29

1

0.92

0.56

1

0.93

0.98

0.85

0.98

1

0.94

1

0

0.34

1

0.91

0.98
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A3LR65 − Scheffersomyces stipitis

WBGene00125803

C7M5G9 − Capnocytophaga ochracea

Q8AAJ8 − Bacteroides thetaiotaomicron

E4RVG8 − Leadbetterella byssophila

D5XDC4 − Thermincola potens

H9K038 − Apis mellifera

B5YBG8 − Dictyoglomus thermophilum

O58151 − Pyrococcus horikoshii

F8AK61 − Methanothermococcus okinawensis

B5IDJ3 − Aciduliprofundum boonei

Q0W7G2 − Uncultured methanogenic archaeon RC−I

B8GEI3 − Methanosphaerula palustris

Q4DQ62 − Trypanosoma cruzi

D8M427 − Blastocystis hominis

B0ET42 − Entamoeba dispar

C4LVV7 − Entamoeba histolytica

B0EGJ4 − Entamoeba dispar

C5YVA8 − Sorghum bicolor

A9TAN0 − Physcomitrella patens subsp. patens

F6H9H8 − Vitis vinifera

I1MWE5 − Glycine max

I1M9T9 − Glycine max

E2QWQ8 − Canis familiaris

A6QLW2 − Bos taurus

F7CQ20 − Monodelphis domestica

H3C810 − Tetraodon nigroviridis

G7XTN2 − Aspergillus kawachii

D5GGV2 − Tuber melanosporum

G2X6S0 − Verticillium dahliae

C9SPG1 − Verticillium alfalfae

0.99

1

0.9

0.45

0.99

0.86

1

0.94

0.97

1

0.9

0.51

0.82

0.97

0.88

0.99

0.85

0.74

0.035

1

0.99

1

0.67

0.68

1

1

1

0.036



C5KRY9 − Perkinsus marinus

C5M148 − Perkinsus marinus

D7GYL0 − Tribolium castaneum

D7EKN0 − Tribolium castaneum

C5L4J0 − Perkinsus marinus

C5KRL1 − Perkinsus marinus

C5LAE4 − Perkinsus marinus

WBGene00125725

G7Y5N0 − Clonorchis sinensis

D6X1G6 − Tribolium castaneum

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

1

0.64

0.82

0.99

0.94

0.89

0.86
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C5L4J0 − Perkinsus marinus

C5KRL1 − Perkinsus marinus

C5K6F4 − Perkinsus marinus

C5LAE4 − Perkinsus marinus

C5M148 − Perkinsus marinus

G7Y5N0 − Clonorchis sinensis

D7GYL0 − Tribolium castaneum

D7EKN0 − Tribolium castaneum

WBGene00125656

D6X1G6 − Tribolium castaneum

D6WTQ0 − Tribolium castaneum

1

0.61

0.64

0.91

0.82

0.44

0.79

0.95



B7S487 − Phaeodactylum tricornutum

Q3MG08 − Anabaena variabilis

E0U808 − Cyanothece sp.

A9RMD3 − Physcomitrella patens subsp. patens

Q9XEA8 − Oryza sativa subsp. japonica

Q10CX6 − Oryza sativa subsp. japonica

WBGene00125647

A8ISA9 − Chlamydomonas reinhardtii

A8ISB0 − Chlamydomonas reinhardtii

H3G8J8 − Phytophthora ramorum

G4ZT05 − Phytophthora sojae

G4ZT06 − Phytophthora sojae

D2VTF3 − Naegleria gruberi

Q1IPV3 − Koribacter versatilis

C1F337 − Acidobacterium capsulatum

E0RTK0 − Spirochaeta thermophila

Q469V0 − Methanosarcina barkeri

Q8TMD8 − Methanosarcina acetivorans

F7XL40 − Methanosalsum zhilinae

D7EA39 − Methanohalobium evestigatum

F6D3Q0 − Methanobacterium sp.

H2TMC5 − Takifugu rubripes

A9JT04 − Danio rerio

H0Z5Y4 − Taeniopygia guttata

G1NP20 − Meleagris gallopavo

E1BYG4 − Gallus gallus

0.92

1

0.9

1

0.077

0.96

0.45

0.85

1

0.75

0.88

0.97

0.052

0.93

1

1

0.84

1

0.98

0.87

0.77

1

1



H9K556 − Apis mellifera

C0ZCM5 − Brevibacillus brevis

C0ZBG4 − Brevibacillus brevis

WBGene00125417

Q5L3N6 − Geobacillus kaustophilus

E0RIM7 − Paenibacillus polymyxa

E0R9S7 − Paenibacillus polymyxa

0.97

0.9

0.88

1



A9U7C1 − Physcomitrella patens subsp. patens

D4GZ04 − Haloferax volcanii

E4NLL6 − Halogeometricum borinquense

B9LME4 − Halorubrum lacusprofundi

G0HXR5 − Haloarcula hispanica

C7P047 − Halomicrobium mukohataei

E5AF38 − Leptosphaeria maculans

F9FAK6 − Fusarium oxysporum

C7Z0H3 − Nectria haematococca

E9CYX8 − Coccidioides posadasii

A4IB49 − Leishmania infantum

A4HMH0 − Leishmania braziliensis

F4P6G2 − Batrachochytrium dendrobatidis

G5C776 − Heterocephalus glaber

F6ULM5 − Macaca mulatta

G7P360 − Macaca fascicularis

F6ULL5 − Macaca mulatta

H2ME31 − Oryzias latipes

G0QWW2 − Ichthyophthirius multifiliis

C1E523 − Micromonas sp.

D8K5Z9 − Nitrosococcus watsoni

Q3JAG2 − Nitrosococcus oceani

F6G5S1 − Ralstonia solanacearum

Q8Y323 − Ralstonia solanacearum

G8QGK1 − Azospira oryzae

WBGene00124690

C1MPV0 − Micromonas pusilla

C1E4R3 − Micromonas sp.

C4LSS0 − Entamoeba histolytica

B0E9F1 − Entamoeba dispar

1

0.79

0.71

0.8

1

0.64

0.99

0.33

0.96

0.99

0.84

1

0.3

1

0.11

1

1

0.91

0.88

0

0.38

1

0.41

1

0.93

1

1



B1ILM2 − Clostridium botulinum

A7FXL4 − Clostridium botulinum

A7GHH5 − Clostridium botulinum

C1FVT9 − Clostridium botulinum

C3L3G6 − Clostridium botulinum

Q6L0S6 − Picrophilus torridus

D7E6G5 − Methanohalobium evestigatum

F7XM52 − Methanosalsum zhilinae

Q12WE7 − Methanococcoides burtonii

A0B746 − Methanosaeta thermophila

G8B5D3 − Candida parapsilosis

Q5A4K3 − Candida albicans

B9WIL9 − Candida dubliniensis

C5M8X0 − Candida tropicalis

D8LLG4 − Ectocarpus siliculosus

G4YJL4 − Phytophthora sojae

H3GKQ1 − Phytophthora ramorum

D0NYW8 − Phytophthora infestans

WBGene00124299

D7TNL0 − Vitis vinifera

I1JBX9 − Glycine max

Q8VXV4 − Arabidopsis thaliana

D7KNM2 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

C5XZ63 − Sorghum bicolor

F1NVY5 − Gallus gallus

G1MUQ1 − Meleagris gallopavo

F0YF77 − Aureococcus anophagefferens

B2AXJ9 − Podospora anserina

Q1LY18 − Danio rerio

H2T510 − Takifugu rubripes

H3CTA2 − Tetraodon nigroviridis

0.69

0.74

0.93

0.84

0.96

0.27

1

0

0

0.88

0.95

0.89

0.21

0.42

0.98

0.93

1

1

0.71

0.64

1

0.51

0.98

0.84

0.65

1

0.59
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B7GBM4 − Phaeodactylum tricornutum

C1E4R8 − Micromonas sp.

A3CXD1 − Methanoculleus marisnigri

B8GI37 − Methanosphaerula palustris

Q8TPB2 − Methanosarcina acetivorans

Q468F8 − Methanosarcina barkeri

Q6L063 − Picrophilus torridus

E8WZM6 − Acidobacterium sp.

C1FA99 − Acidobacterium capsulatum

Q1IVT6 − Koribacter versatilis

H8MQV5 − Corallococcus coralloides

A9F672 − Sorangium cellulosum

H6BPG5 − Exophiala dermatitidis

H1V0C3 − Colletotrichum higginsianum

B2VV92 − Pyrenophora tritici−repentis

E3RW23 − Pyrenophora teres f. teres

B2ADQ7 − Podospora anserina

E9IRU9 − Solenopsis invicta

H9KHU2 − Apis mellifera

H9ITE9 − Bombyx mori

G6D3K0 − Danaus plexippus

E0W1I2 − Pediculus humanus subsp. corporis

WBGene00124244

H3HBZ9 − Phytophthora ramorum

D0NF16 − Phytophthora infestans

H3H7F1 − Phytophthora ramorum

G4Z834 − Phytophthora sojae

0.32

1

1

0.99

0.58

1

0.89

1

1

1

1

0.96

0.98

1

1

1

0.82

0.97

1

0.96

1

0.78

0.99

1



Q467J4 − Methanosarcina barkeri

Q8PTJ3 − Methanosarcina mazei

E3DXM4 − Bacillus atrophaeus

F0RC51 − Cellulophaga lytica

D3EKU7 − Geobacillus sp.

E8WYX6 − Acidobacterium sp.

WBGene00124155

F0SY89 − Syntrophobotulus glycolicus

G7WQC2 − Methanosaeta harundinacea

Q12ZA1 − Methanococcoides burtonii

D5EB43 − Methanohalophilus mahii

C5X214 − Sorghum bicolor

I1Q9E7 − Oryza glaberrima

Q0D7H8 − Oryza sativa subsp. japonica

I1GL74 − Brachypodium distachyon

D7M6T1 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

A4VDC3 − Tetrahymena thermophila

G4VHS5 − Schistosoma mansoni

B7PXR7 − Ixodes scapularis

B8BQT0 − Thalassiosira pseudonana

C5KS26 − Perkinsus marinus

C5KAE5 − Perkinsus marinus

C5K7R1 − Perkinsus marinus

1

0.98

0.71

0

0.63

0.14

0.9

0.87

1

0.61

0.022

0.97

0.97

0.35

1

0.78

0.7

0.89

0.9

0.96



D2VT09 − Naegleria gruberi

Q4UCF0 − Theileria annulata

C5LQT5 − Perkinsus marinus

D3BTC6 − Polysphondylium pallidum

Q6Z7S2 − Oryza sativa subsp. japonica

Q01CD1 − Ostreococcus tauri

G4YYN8 − Phytophthora sojae

C4R8K9 − Komagataella pastoris

G6DPK9 − Danaus plexippus

B7P204 − Ixodes scapularis

G3RVH7 − Gorilla gorilla gorilla

H0XZQ6 − Otolemur garnettii

B7PC92 − Ixodes scapularis

D2NTI0 − Rothia mucilaginosa

Q5WCF4 − Bacillus clausii

F4P3Z3 − Batrachochytrium dendrobatidis

C9S9H7 − Verticillium alfalfae

Q6CJK1 − Kluyveromyces lactis

Q0RNG0 − Frankia alni

Q6BXW4 − Debaryomyces hansenii

B2HRS7 − Mycobacterium marinum

WBGene00123877

D8UMP0 − Volvox carteri

A5UDF1 − Haemophilus influenzae

1

1

0

0

0

0

0.64

0.7

0

0

0

0.99

0.92

0.78

0

0.98

0.79

0

0

0

0



F6ULR9 − Monodelphis domestica

G3NMZ5 − Gasterosteus aculeatus

B2WAV7 − Pyrenophora tritici−repentis

D3AW22 − Polysphondylium pallidum

D2V518 − Naegleria gruberi

G4NL01 − Magnaporthe oryzae

G3JD22 − Cordyceps militaris

Q2H9K3 − Chaetomium globosum

G7XEV6 − Aspergillus kawachii

E3E219 − Bacillus atrophaeus

C0ZGQ4 − Brevibacillus brevis

F8FQZ6 − Paenibacillus mucilaginosus

WBGene00123585

E3E974 − Paenibacillus polymyxa

E0RFQ3 − Paenibacillus polymyxa

B6AD43 − Cryptosporidium muris

F0V7J0 − Neospora caninum

B9PYE4 − Toxoplasma gondii

1

0.97

1

1

0.96

0.91

0.14

1

0.97

0.94

1

0.75

0.94

0.82

1



WBGene00123508

G4LX61 − Schistosoma mansoni

G6CW24 − Danaus plexippus

Q4H1F9 − Bombyx mori

H9KAM3 − Apis mellifera

Q7QB10 − Anopheles gambiae

I1P2W5 − Oryza glaberrima

I1K6J6 − Glycine max

I1KP94 − Glycine max

C6SZX7 − Glycine max

I1LGG2 − Glycine max

D6XK31 − Trypanosoma brucei brucei

D2V200 − Naegleria gruberi

D2V639 − Naegleria gruberi

D2V7K0 − Naegleria gruberi

D2VXW5 − Naegleria gruberi

C1ES89 − Bacillus cereus

A0RDA7 − Bacillus thuringiensis

Q6HJJ7 − Bacillus thuringiensis subsp. konkukian

B7JLI1 − Bacillus cereus

Q5KZ16 − Geobacillus kaustophilus

I1CP16 − Rhizopus delemar

G8Y7C9 − Pichia sorbitophila

G4N178 − Magnaporthe oryzae

G4UHE1 − Neurospora tetrasperma

Q7S060 − Neurospora crassa

0.99

0.98

0.1

0.96

0.98

0.57

0.39

0.25

0.98

0.86

0.98

0.98

0.98

0.84

1

0.81

1

0.44

1

0.96

1

0.74

0.92



I1CGB6 − Rhizopus delemar

I1CT28 − Rhizopus delemar

A8NPE0 − Coprinopsis cinerea

D0N9V4 − Phytophthora infestans

D0N2B2 − Phytophthora infestans

D0MT84 − Phytophthora infestans

D0P001 − Phytophthora infestans

D0NJ00 − Phytophthora infestans

H9JGG9 − Bombyx mori

E2AZ86 − Camponotus floridanus

E3LAU1 − Puccinia graminis f. sp. tritici

H6QRL2 − Puccinia graminis f. sp. tritici

Q0IYM1 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8H878 − Oryza sativa subsp. japonica

Q8LML8 − Oryza sativa subsp. japonica

C5WMT8 − Sorghum bicolor

C5YC88 − Sorghum bicolor

WBGene00122880

D7ELE3 − Tribolium castaneum

D6WY78 − Tribolium castaneum

D7ELD7 − Tribolium castaneum

A1A0K3 − Bifidobacterium adolescentis

Q8G3N4 − Bifidobacterium longum

E4R3V5 − Bifidobacterium longum subsp. longum

E8MES7 − Bifidobacterium longum subsp. longum

E8MVE1 − Bifidobacterium longum subsp. infantis

0

0

1

0

0.47

0.9

1

1

0.73

1

0.68

0.99

0.13

1

1

0.68

1

1

0.92

0.98

0.93

1

0.83



D7G5F6 − Ectocarpus siliculosus

F0YFN6 − Aureococcus anophagefferens

B8BUL0 − Thalassiosira pseudonana

B7S487 − Phaeodactylum tricornutum

D2VTF3 − Naegleria gruberi

A9RMD3 − Physcomitrella patens subsp. patens

D8TSY0 − Volvox carteri

A8ISA9 − Chlamydomonas reinhardtii

A8ISB0 − Chlamydomonas reinhardtii

Q1IPV3 − Koribacter versatilis

C1F337 − Acidobacterium capsulatum

D8TQL1 − Volvox carteri

E4W9H2 − Rhodococcus equi

C0ZRP9 − Rhodococcus erythropolis

D6ZB30 − Segniliparus rotundus

WBGene00122633

D3E4N0 − Methanobrevibacter ruminantium

F6D3Q0 − Methanobacterium sp.

A3CSN5 − Methanoculleus marisnigri

Q469V0 − Methanosarcina barkeri

Q8TMD8 − Methanosarcina acetivorans

H2XVN3 − Ciona intestinalis

F4X6L3 − Acromyrmex echinatior

H3ADZ0 − Latimeria chalumnae

F1QIC0 − Danio rerio

A9JT04 − Danio rerio

0.21

0.99

0.99

1

0.92

0.14

0.61

0.88

0.56

1

0.24

0.98

0.98

0.99

0.98

0.41

0.11

1

0.58

0.83

0.97

0.99
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Q2Y722 − Nitrosospira multiformis

E8VZQ2 − Streptomyces pratensis

F2RIZ9 − Streptomyces venezuelae

C9Z1N0 − Streptomyces scabies

E1ZJJ1 − Chlorella variabilis

G1NQP6 − Meleagris gallopavo

H2ZM85 − Ciona savignyi

H2ZM84 − Ciona savignyi

H2ZM86 − Ciona savignyi

F6UGD7 − Ciona intestinalis

I1I0X8 − Brachypodium distachyon

I1KLG8 − Glycine max

I1KLG6 − Glycine max

I1KEH4 − Glycine max

A8KZX1 − Frankia sp.

D3BV93 − Polysphondylium pallidum

WBGene00122385

F2UDJ6 − Salpingoeca rosetta

F2UDI5 − Salpingoeca rosetta

F2UGX9 − Salpingoeca rosetta

F2UK53 − Salpingoeca rosetta

F4PBL1 − Batrachochytrium dendrobatidis

F4P2Z0 − Batrachochytrium dendrobatidis

Q7S4R1 − Neurospora crassa

F8MSD1 − Neurospora tetrasperma

G4UXG7 − Neurospora tetrasperma

0.88

1

0.96

0.93

0.86

0.7

0.33

0.87

0.84

0

0.99

1

0.89

0.99

0.015

0.5

1

0.92

0.17

1

0.76

0.98
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P34144 − Dictyostelium discoideum

F1A084 − Dictyostelium purpureum

I1CMC5 − Rhizopus delemar

H1VRW4 − Colletotrichum higginsianum

F4R7M1 − Melampsora larici−populina

F4PE86 − Batrachochytrium dendrobatidis

F4PE27 − Batrachochytrium dendrobatidis

A9VC70 − Monosiga brevicollis

F2UQL1 − Salpingoeca rosetta

WBGene00122168

F7GIH5 − Monodelphis domestica

Q6GL60 − Xenopus tropicalis

H9GJG3 − Anolis carolinensis

G3P4S1 − Gasterosteus aculeatus

Q6Z7L8 − Oryza sativa subsp. japonica

Q0E1S1 − Oryza sativa subsp. japonica

I1NZS0 − Oryza glaberrima

D8SFP4 − Selaginella moellendorffii

Q38903 − Arabidopsis thaliana

F4Q9Y1 − Dictyostelium fasciculatum

E9FRC3 − Daphnia pulex

H2WHK5 − Caenorhabditis japonica

H2WPR9 − Caenorhabditis japonica

H2WMT1 − Caenorhabditis japonica

H2X6P7 − Caenorhabditis japonica

A8XD01 − Caenorhabditis briggsae

0

0.94

0

1

0
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0.54

0.86

1
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0.1

0.84
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0
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0
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1
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A8X1Z9 − Caenorhabditis briggsae
Q8IA71 − Caenorhabditis elegans
Q10663 − Caenorhabditis elegans
G0NEI3 − Caenorhabditis brenneri
E3LL32 − Caenorhabditis remanei
WBGene00121875

B0CI90 − Brucella suis
Q57BR0 − Brucella abortus biovar 1
B2S765 − Brucella abortus
Q2YQA0 − Brucella abortus
A5VRY0 − Brucella ovis

E1Z1Z7 − Chlorella variabilis
C4KF85 − Sulfolobus islandicus
F0NJJ1 − Sulfolobus islandicus
C3NK81 − Sulfolobus islandicus
Q97YI8 − Sulfolobus solfataricus
Q4J6V4 − Sulfolobus acidocaldarius

F6YC05 − Monodelphis domestica
G3VNW1 − Sarcophilus harrisii
F7G2J2 − Ornithorhynchus anatinus
B0BMB1 − Xenopus tropicalis
E7FDF9 − Danio rerio

H3G8X1 − Phytophthora ramorum
D0N096 − Phytophthora infestans
D0P3T3 − Phytophthora infestans
D0N097 − Phytophthora infestans
G4YPI1 − Phytophthora sojae
D8UIP0 − Volvox carteri
Q6X898 − Chlamydomonas reinhardtii
I1BRG8 − Rhizopus delemar
F4P4B0 − Batrachochytrium dendrobatidis
G4U937 − Neurospora tetrasperma
F7VV16 − Sordaria macrospora
G0S166 − Chaetomium thermophilum

D8R8C8 − Selaginella moellendorffii
D8QQK2 − Selaginella moellendorffii

1

0.81

1

0.75

1

1

0.052

0.44

0.96

0.97

1

0.89
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0.022
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F2SSX6 − Trichophyton rubrum

F2Q613 − Trichophyton equinum

F2RS13 − Trichophyton tonsurans

C5FGA0 − Arthroderma otae

E4V6C8 − Arthroderma gypseum

C1E860 − Micromonas sp.

C1MZH3 − Micromonas pusilla

Q00X31 − Ostreococcus tauri

A4S6H5 − Ostreococcus lucimarinus

WBGene00121765

Q38BN4 − Trypanosoma brucei brucei

D0A275 − Trypanosoma brucei gambiense

Q4D779 − Trypanosoma cruzi

F9WJB2 − Trypanosoma congolense

D7FSV9 − Ectocarpus siliculosus

E1ZGN0 − Chlorella variabilis

Q8RH60 − Fusobacterium nucleatum subsp. nucleatum

E8WRN3 − Geobacter sp.

B5ECX2 − Geobacter bemidjiensis

A6TMY0 − Alkaliphilus metalliredigens

F8F493 − Treponema caldaria

D4GRN5 − Haloferax volcanii

B9LMV2 − Halorubrum lacusprofundi

F0NPI0 − Sulfolobus islandicus

F4B9G6 − Acidianus hospitalis

E4NPW5 − Halogeometricum borinquense

H9JRR6 − Bombyx mori

B7P681 − Ixodes scapularis

B3SD21 − Trichoplax adhaerens

F6TAP7 − Monodelphis domestica

G3X1W7 − Sarcophilus harrisii

1

0.96

0.75

0.99

1
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1

1

0.035
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0.58

1

0.5

1

0.95

1

1

0.98

0.95

0

0.85

0.85

0.53

1

1

0.092
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A4S5P5 − Ostreococcus lucimarinus

C1E860 − Micromonas sp.

C1MZH3 − Micromonas pusilla

Q00X31 − Ostreococcus tauri

D8Q9I2 − Schizophyllum commune

F4R4B5 − Melampsora larici−populina

Q4P4J2 − Ustilago maydis

E6ZQ80 − Sporisorium reilianum

D8QA72 − Schizophyllum commune

A4IB13 − Leishmania infantum

E9BRZ6 − Leishmania donovani

E9B5Z8 − Leishmania mexicana

E9AEU2 − Leishmania major

D7FSV9 − Ectocarpus siliculosus

E1ZGN0 − Chlorella variabilis

E6XKG1 − Shewanella putrefaciens

A8MKS7 − Alkaliphilus oremlandii

Q894P7 − Clostridium tetani

E1RAQ5 − Spirochaeta smaragdinae

Q897C9 − Clostridium tetani

WBGene00121424

D3T9L2 − Aciduliprofundum boonei

Q60356 − Methanocaldococcus jannaschii

A2SPR1 − Methanocorpusculum labreanum

B1YBY7 − Pyrobaculum neutrophilum

E1QUZ4 − Vulcanisaeta distributa

E9IMU9 − Solenopsis invicta

E2B4M2 − Harpegnathos saltator

F4X087 − Acromyrmex echinatior

F6RSN8 − Macaca mulatta

H0X2I2 − Otolemur garnettii
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1
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1
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C5XGS0 − Sorghum bicolor
E0CVI4 − Vitis vinifera
A9SM67 − Physcomitrella patens subsp. patens
A9SHH1 − Physcomitrella patens subsp. patens

E1Z360 − Chlorella variabilis
E2A1Z0 − Camponotus floridanus
E9IS98 − Solenopsis invicta
E0VR49 − Pediculus humanus subsp. corporis

D6WK43 − Tribolium castaneum
Q7Q5M1 − Anopheles gambiae

G5EF05 − Caenorhabditis elegans
E3MMN6 − Caenorhabditis remanei
G0NHX6 − Caenorhabditis brenneri
G0MHV9 − Caenorhabditis brenneri
A8WRQ4 − Caenorhabditis briggsae
WBGene00121394

F8Q611 − Serpula lacrymans var. lacrymans
F8P4N4 − Serpula lacrymans var. lacrymans
G4T883 − Piriformospora indica
G2Y3T0 − Botryotinia fuckeliana
E4UZ52 − Arthroderma gypseum
B7GAZ5 − Phaeodactylum tricornutum
B8CBI7 − Thalassiosira pseudonana

G5A643 − Phytophthora sojae
H3GNE8 − Phytophthora ramorum

D0NHS1 − Phytophthora infestans
D2R1B0 − Pirellula staleyi

Q7URH6 − Rhodopirellula baltica
A1AXR6 − Ruthia magnifica subsp. Calyptogena magnifica

F0ST40 − Planctomyces brasiliensis
D5SQQ5 − Planctomyces limnophilus

C7NSY6 − Halorhabdus utahensis
D8J7U7 − Halalkalicoccus jeotgali

D3SYB8 − Natrialba magadii
D2RZM4 − Haloterrigena turkmenica
F8DCF0 − Halopiger xanaduensis
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0.86

1



D6WTQ0 − Tribolium castaneum

D6WY83 − Tribolium castaneum

E9J989 − Solenopsis invicta

B4MRP4 − Drosophila willistoni

WBGene00121356

C5L4J0 − Perkinsus marinus

D2A334 − Tribolium castaneum

0.62

0

0.77

0.78



D8LBY2 − Ectocarpus siliculosus

D4IG82 − Erwinia amylovora

D8MTV0 − Erwinia billingiae

E6WEW8 − Pantoea sp.

A3LQ29 − Scheffersomyces stipitis

B9WEM6 − Candida dubliniensis

E3KB68 − Puccinia graminis f. sp. tritici

F4NYH0 − Batrachochytrium dendrobatidis

I1CLY3 − Rhizopus delemar

E9BZK5 − Capsaspora owczarzaki

Q9W2J6 − Drosophila melanogaster

C0PUZ9 − Drosophila melanogaster

B4LJ62 − Drosophila virilis

B3MBU8 − Drosophila ananassae

E0VRY7 − Pediculus humanus subsp. corporis

A4WTY2 − Rhodobacter sphaeroides

Q11GF6 − Chelativorans sp.

E0CUD5 − Vitis vinifera

I1NIS4 − Glycine max

I1NCB7 − Glycine max

B9S7N5 − Ricinus communis

D8RJ42 − Selaginella moellendorffii

WBGene00121331

D8LXJ8 − Blastocystis hominis

D0NXI4 − Phytophthora infestans

H3GFF1 − Phytophthora ramorum
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C7PXJ5 − Catenulispora acidiphila

C7PXJ4 − Catenulispora acidiphila

D8HMN1 − Amycolatopsis mediterranei

B8HN72 − Cyanothece sp.

D7G3V7 − Ectocarpus siliculosus

I1BH28 − Rhizopus delemar

D8T5A9 − Selaginella moellendorffii

D8T251 − Selaginella moellendorffii

D8SS08 − Selaginella moellendorffii

D8TB45 − Selaginella moellendorffii

D8SVY8 − Selaginella moellendorffii

D6W9V7 − Tribolium castaneum

D6W9V9 − Tribolium castaneum

D6W9V8 − Tribolium castaneum

D7EJV8 − Tribolium castaneum

E3MR71 − Caenorhabditis remanei

E3NUL9 − Caenorhabditis remanei

G0NRF5 − Caenorhabditis brenneri

Q9N327 − Caenorhabditis elegans

H2VJS4 − Caenorhabditis japonica

WBGene00120806

D8QHR2 − Schizophyllum commune

A8NZU8 − Coprinopsis cinerea

F8PL55 − Serpula lacrymans var. lacrymans

F8NH25 − Serpula lacrymans var. lacrymans
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C5KMD1 − Perkinsus marinus

C5KT12 − Perkinsus marinus

B1KH86 − Shewanella woodyi

G2S4X0 − Enterobacter asburiae

E3G237 − Enterobacter lignolyticus

E6WED0 − Pantoea sp.

C5KXB2 − Perkinsus marinus

C5KAJ7 − Perkinsus marinus

C5LPC3 − Perkinsus marinus

H2KUU7 − Clonorchis sinensis

G7YIE6 − Clonorchis sinensis

G7YKP2 − Clonorchis sinensis

H3F4A5 − Pristionchus pacificus

E3LUS2 − Caenorhabditis remanei

O16512 − Caenorhabditis elegans

A8XUD2 − Caenorhabditis briggsae

G0MXT7 − Caenorhabditis brenneri

WBGene00120552

F8GB38 − Francisella sp.

Q546P8 − Vitis vinifera

D8RC84 − Selaginella moellendorffii

B9SIC4 − Ricinus communis

D7KZS9 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

P19171 − Arabidopsis thaliana

1
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Q89PT3 − Bradyrhizobium diazoefficiens

Q7WNC4 − Bordetella bronchiseptica

A0LKP2 − Syntrophobacter fumaroxidans

D2R9H8 − Pirellula staleyi

WBGene00119721

P46011 − Arabidopsis thaliana

P46010 − Arabidopsis thaliana

P32961 − Arabidopsis thaliana

P32962 − Arabidopsis thaliana

D7LNQ6 − Arabidopsis lyrata subsp. lyrata

F8PF33 − Serpula lacrymans var. lacrymans

F8NFZ5 − Serpula lacrymans var. lacrymans

D8PP70 − Schizophyllum commune

D1C8L7 − Sphaerobacter thermophilus

E3QYC5 − Colletotrichum graminicola

H1W2G0 − Colletotrichum higginsianum

F1A1Z8 − Dictyostelium purpureum

A9UP13 − Monosiga brevicollis

B7PTN9 − Ixodes scapularis

B7QGK0 − Ixodes scapularis

B7PX67 − Ixodes scapularis

B7PD10 − Ixodes scapularis

B3RTR0 − Trichoplax adhaerens

E1QP33 − Vulcanisaeta distributa

Q8U233 − Pyrococcus furiosus

G0I0B9 − Haloarcula hispanica

Q5V604 − Haloarcula marismortui

Q3IUK0 − Natronomonas pharaonis

H3GM67 − Phytophthora ramorum

G4YNV2 − Phytophthora sojae

G4YNY1 − Phytophthora sojae
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