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m/z 1580 1621 1662 1784 1825 1836 1866 1907 1982 2040 2070 2081 2111 2186 2227 2244 2285 2315 2401 2431 2459 2489 2519 2605 2646 2792 2850 2966 3212 3242 3603 3777 40524413
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G590-2      eIF2B-Related disorders 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 3,8 1,9 0,0 0,0 5,8 1,9 3,5 1,5 0,0 1,0 2,4 3,2 0,0 1,1 3,5 2,0 2,4 0,0 4,7 2,1 37,8 2,9 7,0 1,0 1,5 4,6 4,4 nd nd

G954-1    eIF2B-Related disorders 6,1 1,1 1,0 0,0 1,0 5,3 1,5 1,0 0,0 9,2 2,8 10,1 1,3 1,1 0,9 4,7 5,2 0,0 0,0 1,9 2,1 2,5 0,0 5,5 2,1 27,1 1,8 4,6 0,0 0,0 0,0 0,0 nd nd

G590-1   eIF2B-Related disorders 2,2 0,8 0,9 0,0 0,6 6,0 2,2 0,8 0,8 9,4 3,1 7,0 2,4 0,5 0,8 5,1 4,4 1,3 1,1 3,9 3,7 2,8 1,2 4,7 1,8 23,5 2,5 3,5 0,6 0,6 1,8 0,0 nd nd

G522-1     eIF2B-Related disorders 1,3 0,0 1,3 0,0 0,0 4,9 2,5 0,0 0,0 5,5 1,1 6,4 2,4 0,0 0,0 1,4 2,8 0,0 0,0 2,4 2,0 1,8 0,0 2,3 1,3 53,5 1,9 3,2 0,0 0,0 2,2 0,0 nd nd

G736-1  eIF2B-Related disorders 1,9 0,0 0,0 0,0 0,0 3,4 0,0 3,2 0,0 3,3 0,6 10,5 2,9 0,7 0,0 0,6 6,1 0,8 1,7 3,8 5,5 4,3 1,0 6,5 3,6 23,4 5,2 4,8 1,5 2,5 2,1 0,0 nd nd

G984-1  eIF2B-Related disorders 6,8 1,1 2,5 2,1 1,8 8,2 4,6 1,5 0,0 14,1 2,6 12,2 4,6 0,0 0,0 5,8 5,1 2,2 1,2 2,9 2,5 3,1 0,0 3,1 0,0 12,1 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 nd nd

G630-1     eIF2B-Related disorders 1,0 0,5 0,9 0,0 0,0 3,5 1,3 0,5 0,0 4,7 1,6 8,3 2,4 1,0 0,5 3,3 5,3 1,8 1,3 2,9 4,5 4,3 1,5 5,0 3,4 20,7 4,5 7,6 2,1 1,3 1,5 2,7 nd nd

G73-1 eIF2B-Related disorders 0,0 4,3 0,0 0,0 0,0 6,3 2,2 4,1 0,0 8,4 3,5 3,5 1,8 0,0 0,0 3,0 7,5 0,0 1,2 2,5 4,8 3,8 2,0 5,4 2,3 17,8 4,8 4,8 2,2 3,7 0,0 0,0 nd nd

G648-1    eIF2B-Related disorders 1,0 0,0 0,8 0,0 0,0 3,3 1,4 0,0 0,8 7,5 1,9 6,9 2,4 0,5 0,8 4,4 6,0 1,6 1,4 3,2 3,9 3,2 1,2 4,9 2,1 24,7 4,2 3,7 2,0 1,4 3,3 1,5 nd nd

G648-2  eIF2B-Related disorders 2,3 1,5 1,9 0,9 0,7 7,7 3,6 0,0 1,0 13,7 3,6 6,8 2,0 0,9 1,3 6,9 5,8 1,8 0,8 4,4 2,0 2,5 0,9 3,3 0,8 17,2 2,0 1,9 0,4 0,5 1,1 0,0 nd nd

G1008    eIF2B-Related disorders 1,5 0,0 0,0 0,0 0,0 2,3 0,8 0,0 0,8 5,7 1,0 7,5 1,7 1,2 1,0 2,8 4,6 0,0 0,7 3,5 4,0 3,0 0,6 4,7 2,2 30,3 3,8 7,5 1,8 1,6 2,9 2,9 nd nd

G944-1  eIF2B-Related disorders 0,6 0,0 0,6 0,0 0,0 5,2 2,4 0,0 0,0 7,8 1,8 5,6 2,0 0,6 0,7 3,9 5,3 1,3 1,2 4,4 2,8 3,1 0,8 4,1 2,5 23,0 2,8 6,0 2,3 1,2 5,5 2,0 0,6 nd

YOU-LAM Control 4,7 2,1 3,0 1,5 2,1 4,6 2,4 2,0 1,2 3,9 2,0 12,0 5,8 0,7 1,4 3,3 6,7 2,6 0,8 2,8 7,1 5,4 1,4 3,6 3,0 7,7 2,6 2,4 0,0 0,7 0,8 0,0 nd nd

G1282 Control 8,4 1,5 5,4 0,0 0,0 1,8 0,0 4,1 0,0 4,6 0,0 15,5 5,8 0,0 0,0 0,8 7,7 2,4 0,9 2,3 9,8 4,7 0,0 4,8 2,2 9,7 2,9 4,7 0,0 0,0 0,0 0,0 nd nd

CR3,5     Control 3,7 0,5 2,1 0,0 0,6 5,4 3,4 1,9 0,5 5,2 2,0 8,9 3,8 0,5 1,0 2,6 6,2 2,1 0,0 3,4 5,2 4,1 1,6 4,6 3,5 14,5 3,5 5,7 0,8 1,0 1,1 0,6 nd nd

G791-1    Control 0,8 0,0 0,0 0,0 0,0 2,7 0,0 1,2 1,0 2,1 0,0 6,2 1,7 0,0 0,0 1,7 4,4 0,0 2,1 3,1 5,7 3,6 0,0 4,8 5,0 24,6 6,2 8,5 3,1 2,2 6,0 3,2 nd nd

VIR-DEL  Control 1,1 1,0 1,8 0,0 0,0 1,8 1,5 0,0 0,0 3,0 1,4 8,6 4,5 0,0 2,1 1,3 5,8 3,3 1,6 3,4 6,7 5,9 2,7 4,8 2,0 18,8 6,7 6,8 0,0 1,5 1,0 0,9 nd nd

CR8      Control 4,9 0,6 1,8 0,4 0,8 2,9 1,6 1,7 1,0 4,7 1,8 14,6 5,2 1,1 0,0 2,8 6,1 1,1 1,2 2,5 8,6 5,8 2,2 3,8 3,1 7,7 4,1 4,9 1,4 0,8 0,7 0,4 nd nd

CR9   Control 2,0 nd 1,2 0,0 0,0 7,2 3,0 0,0 1,0 4,9 1,4 8,8 3,9 0,0 0,0 1,7 5,3 0,9 1,3 3,3 4,3 3,3 0,8 3,9 2,5 22,1 3,9 6,4 1,6 1,7 1,4 2,1 nd nd

CR11       Control 7,3 1,6 2,0 0,6 0,0 4,1 2,0 2,0 0,6 4,5 1,8 14,0 5,4 1,1 0,5 1,9 5,5 1,7 1,4 3,8 8,4 4,8 0,7 3,0 2,6 11,2 2,9 3,3 0,0 0,5 0,0 0,7 nd nd

MOR-FOL  Control 3,4 0,8 1,8 0,0 1,4 1,4 1,4 1,6 0,9 3,6 1,4 12,8 4,1 1,0 1,2 2,5 4,9 1,4 1,9 2,3 9,5 5,5 1,2 4,0 4,0 12,6 5,5 4,5 1,2 0,0 0,6 1,4 nd nd

CR15     Control 4,7 0,8 1,7 0,0 1,0 2,8 1,8 1,3 0,7 3,3 1,7 11,4 5,4 0,6 0,8 2,2 5,7 2,4 0,6 2,3 8,9 6,1 2,6 2,7 2,7 13,3 4,9 3,5 1,2 1,5 0,5 0,9 nd nd

CR39     Control 2,0 0,9 1,1 0,0 0,0 4,4 2,4 0,0 0,9 5,4 2,6 8,4 4,3 0,8 1,5 2,9 4,5 2,3 1,2 4,5 3,5 2,6 1,2 3,0 2,0 25,9 2,5 3,3 0,7 1,2 2,8 0,9 nd nd

BER-NAR  Control 1,0 0,0 0,9 0,0 0,0 2,5 1,5 0,8 0,5 3,5 1,4 9,5 4,6 0,5 2,0 2,2 4,4 1,9 0,9 4,4 4,8 3,8 1,3 4,0 3,6 23,7 4,1 6,2 1,7 1,3 1,6 1,3 nd nd

Average (n=12)eIF2B-Related disorders 2,1 0,8 0,8 0,2 0,3 5,0 2,0 0,9 0,3 7,9 2,1 7,4 2,3 0,5 0,6 3,7 5,1 0,9 1,0 3,3 3,3 3,1 0,8 4,5 2,0 25,9 3,0 4,5 1,2 1,2 2,1 1,1 nd nd

sem (+/-) eIF2B-Related disorders 0,6 0,4 0,2 0,2 0,2 0,5 0,4 0,4 0,1 1,0 0,3 0,8 0,3 0,1 0,1 0,5 0,4 0,3 0,2 0,2 0,4 0,2 0,2 0,3 0,3 3,1 0,4 0,7 0,3 0,3 0,5 0,4

Average (n=12) Control 3,7 0,8 1,9 0,2 0,5 3,5 1,7 1,4 0,7 4,1 1,5 10,9 4,5 0,5 0,9 2,2 5,6 1,9 1,2 3,2 6,9 4,6 1,3 3,9 3,0 16,0 4,2 5,0 1,0 1,0 1,4 1,0 nd nd

sem (+/-) Control 0,7 0,2 0,4 0,1 0,2 0,5 0,3 0,3 0,1 0,3 0,2 0,8 0,3 0,1 0,2 0,2 0,3 0,3 0,2 0,2 0,6 0,3 0,3 0,2 0,3 1,9 0,4 0,5 0,3 0,2 0,5 0,3

Anova  p value 0,10550,94160,02290,84710,57580,04740,53390,39810,01860,00090,07250,0050<0,00010,87690,27100,01220,28380,01280,43250,7783<0,0001 0,00070,09750,15800,01820,01360,07840,57960,62090,67300,31590,8782 nd nd


